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En av 2025 ars stora smitthédndelser &r ett omfattande utbrott av Salmonella Enteritidis i &gg. Utbrottet ledde till 118 sjukdomsfall i 14
regioner. Foto: wolv/iStock.


https://www.istockphoto.com/se/portfolio/wolv

Forord

Sedan 2009 har Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA)
publicerat en arlig rapport som beskriver smittldget i Sverige
for djursjukdomar och zoonoser baserat pa resultat fran den
sjukdomsdvervakning som genomfordes i landet under

foregdende &r. Arets rapport dr den 17:¢ i ordningen.

Rapporten omfattar vervakning av viktiga djursjukdomar
och zoonotiska smittdmnen hos djur, médnniskor, livsmedel
och foder. Den ar skriven och sammanstélld av experter
frain SVA, Folkhilsomyndigheten,

Sveriges lantbruksuniversitet, Jordbruksverket samt

djurhélsoorganisationerna Véxa och Gard & Djurhélsan,

det vill sdga de aktorer som har en roll i svensk
sjukdomsoévervakning langs hela livsmedelskedjan — fran
jord till bord.

Storre smitthdndelser beskrivs ocksé i rapporten, inte
minst det omfattande utbrottet av salmonella som ledde
till 118 sjukdomsfall i 14 regioner. I augusti uppticktes
utbrottet som spérades till en virphonsanldggning. Efter att
det konstaterats att det rorde sig om serotypen Salmonella
Enteritidis aterkallades 4gg fran anldggningen. Utbrottet var
ovanligt omfattande, delvis forklaras detta av att fororenade
dgg serverades pa dldreboenden dér smittan fick mycket stor
spridning. Det dr dven troligt att den hoga kontamineringen
av salmonella pa anldggningen bidrog till det stora antalet
sjukdomsfall (14s mer pa sidan 87). Ett annat uppmérksammat
livsmedelsburet utbrott under 2025 orsakades av listeria som
spreds pa en restaurang i Stockholm. Hos 16 patienter kunde
listeriabakterier pévisas i blodet, utéver dessa misstinks
ett mycket stort antal personer ha smittats pa restaurangen
via en avsmakningsmeny. Listeria pévisades i flera olika
prover fran restaurangen men inget enskilt livsmedel kunde

med sékerhet pekas ut som smittkélla (1&s mer pé sidan 71).

Smittspridningen av fagelinfluensa bland vilda faglar i
Sverige inleddes ovanligt tidigt 2025 med flera fall pavisade
redan under oktober ménad. Totalt sett konstaterades étta

Livsmedelsverket,

utbrott av fagelinfluensa HSN1 hos tamfjaderfa och 66 fall
hos vilda faglar (1&s mer pa sidan 47).

Forutom dessa stora smitthdndelser innehéller arets
rapport som alltid ett storre antal sjukdomsspecifika kapitel
for vilka aktuellt smittlige i Sverige beskrivs baserat
pa resultat fran 2025 &rs Svervakningsinsatser hos djur,
manniskor och i forekommande fall livsmedel och foder. 1
vissa av dessa finns sé kallade fokus-rutor som beskriver
hindelser av sérskild betydelse, bland annat det forsta
fallet av sjukdomen bonamios som ar en parasitsjukdom
som drabbar ostron. Parasiten pavisades i samband med
overvakningen av vilda ostron pa véstkusten. Fynden ledde
till en omfattande smittsparning, och tillsammans med de
prover som tagits pa odlade ostron analyserades totalt 922
ostron avseende bonamios under 2025. Omslagsbilden till
arets rapport visar ostron som inkommit till SVA for analys.
Flera kapitel beskriver aktiv overvakning for sjukdomar
som inte finns i landet och som inte funnits pd méanga ar.
Huvudsyftet med sédan dvervakning &r att pa ett statistiskt
sdkerstdllt satt kunna visa frihet frén sjukdomar av ekonomisk
betydelse, for att mojliggora siker handel med djur och
animaliska livsmedel och fa tilltrade till utlindska marknader.

Rapporten innehdller dessutom ett antal kapitel som
utgar fran djurslag och som sammanfattar smittldget for
relevanta sjukdomar hos djurslaget i fraga. Slutligen
innehaller rapporten dven nagra kapitel som beskriver
overvakningsprogram av valdigt olika karaktdr och med
skilda syften, som att sdkerstélla tidig upptickt av nya
sjukdomar, att folja utvecklingen av smittldget av endemiska
djursjukdomar och zoonoser eller att ge en bild av aktuellt
hélsoldge hos den vilda faunan.

Sammanfattningsvis ger rapporten, om den ldses fran
parm till parm, en god bild av 2025 ars smittlige for
djursjukdomar och zoonoser i Sverige.
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Oversikt 6ver aktiv dvervakning 2016-2025

Innehallsansvar: Beth Young

BAKGRUND

Sverige har sedan 2009 redovisat resultaten av de aktiva
overvakningsprogrammen i en arlig rapport om smittlaget
for djursjukdomar och zoonoser i Sverige. Syftet med
rapporten dr att ge en bild av aktuellt smittlige for
viktiga djursjukdomar och zoonoser och att presentera de
data som ligger till grund for myndigheternas bedémning
av detta. Passiv 0vervakning av viktiga sjukdomar sker
kontinuerligt (se kapitlet om klinisk 6vervakning, sidan 152),
medan aktiv Overvakning inte nddvéndigtvis sker pa
arsbasis. Overvakningsverksamheten utvirderas regelbundet

och beslut om att genomféra aktiv Overvakning av
en viss sjukdom under ett visst ar baseras pa ett
antal faktorer, exempelvis resultaten av tidigare é&rs
overvakningsverksamhet, fordndringar i sjukdomsstatusen i
andra lander och uppkomsten av nya sjukdomar. I tabell 1 ges
information om vilka ar aktiv 6vervakning har genomforts
for olika sjukdomar av betydelse under de senaste 10 éren.
Mer detaljerad information om den aktiva 6vervakning som
genomfordes under ett visst &r mellan 2009 och 2025 finns i
det arets rapport, pd www.sva.se.

Tabell 1: Historisk 6versikt dver aktiv dvervakningsverksamhet under de senaste tio aren (2016-2025). Fyllda cirklar (@) indikerar att aktiv

Svervakning har utforts.

Sjukdom 2016 2017 2018 2019 2020 2021 2022 2023 2024 2025
Aujeszkys sjukdom o [ ] [ ] (] (] (] [ ] [ ] [ ] {
Avmagringssjuka hos hjortdjur () [ ) [ ) ° (] [} ®" (@) @) O
(chronic wasting disease)
Blatunga (bluetongue) [ ] [ ] [ ] { ( ( [ ] [ ] ([ ] [ ]
Bovin spongiform encefalopati ) ) ) () () [ ) [ [ o [
Bovin virusdiarré [ ) [ ) o ® ® ® o [} [} [
Brucellos o o [ ) [ o ° [} [ J [} [ J
Campylobacterinfektion o o [ (] o ° [} [} [} [ ]
Echinokockos [ [ [ [ ] ° [ ] [ J [ J [ @)
Enzootisk bovin leukos [ [ [ (] (] [ ] [ J [ [ [ J
Fotrota [ ] [ ] [ J [ [ ( [ ] [ ] [ ] [ J
Fagelinfluensa (] ° ° (] ( (] [ J (] (] (]
Infektios bovin rinotrakeit [ [ [ ° ° ° [} [ [ J [ ]
Influensa A-virus hos gris O [ ) O O O O [ J [ J O O
Klassisk svinpest o [ ) O [ ) [ ) ® [ J [ J O [ J
Lentivirus hos sma idisslare o o [ [ ] [ ] ° [ J [ J [} [
Leptospiros [ O O [ ] (©) (©) [ O @] ([ ]
Nyssjuka (atrofisk rinit) ° ° o ° ° (] [ J (] (] (]
Paratuberkulos o o [ (] ° [ ] [} [} [} [
Porcint reproduktivt och respiratoriskt syndrom () (] [ ] ) o ) [ ) [ ) o [
Rabies o [ ) o [ () ° [} [} [} [ J
Salmonella [ ) [ ) [} [ ) [ ) ) [ J [ J [ J [ J
Scrapie [ J [ J [ J [ ] [ ] [ [ [ ] [ ] [ ]
Shigatoxinproducerande Escherichia coli O @) [ ] O O (] (@) O [ ] (@]
TBE (fastingburen encefalit) O O O [ O O O O o [}
Trikiner o o [ [ ] ° (] [} [} [} [
Tuberkulos [ [ [ o ° [ ] [ J [ [ [ J
Yersinia [} O O O O O O O O O
AQvervakningen av avmagringssjuka hos hjortdjur avbréts i mars 2022.
4 BAKGRUND



Lantbrukets djur och handel

med levande djur

Innehallsansvar: lvana Rodriguez Ewerl6f, Stefan Widgren

INTRODUKTION

Det svenska lantbruket dr koncentrerat till de s6dra och
mellersta delarna av landet. Under det senaste decenniet
har antalet jordbruksforetag med djurhallning generellt sett
minskat medan den genomsnittliga besittningsstorleken
har okat. Besittningar i norra Sverige tenderar att vara
mindre 4n i de sodra delarna av landet. I detta kapitel om
lantbrukets djur definieras en besittning som djuren pé ett
jordbruksforetag under en och samma ledning. Det finns dock
minimigrinser for antal djur i beséttningen for att riknas som
ett jordbruksforetag.

Figur 1 visar antal nétkreatur, grisar, far och lamm, samt
tamhons i Sverige over tid. Figur 2, 3 och 4 visar geografisk
fordelning under 2025.

Data som redovisas i detta kapitel avser 2025 om inget
annat anges. Det som redovisas édr den senaste informationen
som fanns tillgdnglig vid tidpunkten for publiceringen.

NOTKREATUR
I Sverige finns det 13 796 ndtkreatursbeséttningar med totalt
1399565 djur (kor, kvigor, tjurar, stutar och kalvar), se
figur 2 for den geografiska fordelningen.

Antalet besdttningar med kor for mjolkproduktion,

e (Grisar

Far och lamm

liksom antalet mjolkkor, har minskat stadigt under lang
tid, samtidigt som den genomsnittliga besattningsstorleken
okat. Ar 2025 fanns det 292936 mjdlkkor fordelat pa
2484 besittningar, med ett genomsnitt pa 118 kor per
besittning. Tretton procent av besdttningarna hade 200 eller
fler mjolkkor. Antalet kor for uppfodning av kalvar har dkat
stadigt sedan 1980-talet men har varit relativt stabilt under de
senaste &ren. Ar 2025 fanns det 195 990 kor for uppfodning
av kalvar, med en genomsnittlig besittningsstorlek pé 21 kor.

Totalt slaktades 375460 vuxna ndtkreatur och 7260
kalvar. Den totala méngden mj6lk som levererades var cirka
2900 miljoner kg.

GRISAR

Det totala antalet grisar i Sverige ar 1332879, se
figur 3 for den geografiska fordelningen. Under manga ar
minskade antalet, men pa senare tid har populationsstorleken
stabiliserats med relativt smé skillnader mellan aren, se
figur 1. Under 2025 fanns det 1046 grisbeséttningar, en

minskning med 19 % jamfort med tio ar bakét i tiden (2015).

Slaktgrisar holls pa 861 av anldggningarna och pa 604
anldggningar holls avelsgrisar (galtar och/eller suggor).
Antal grisar som slaktades var 2 598 950.

e N Gtkreatur

Tamhons
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Figur 1: Antal lantbruksdjur 1998-2025. Antal tamhons visas pa den hdgra axeln och inkluderar antal héns, varpkycklingar och

slaktkycklingar.
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Figur 2: Antal nétkreatur per km? per l3n i
Sverige, juni 2025.
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Figur 3: Antal grisar per km? per lan i
Sverige, juni 2025. *Data for
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Figur 4: Antal far per km? per lan i Sverige,
juni 2025. *Data for Vastmanlands

Vastra lan anses vara osakra.

Gotalands 1an géller ar 2024, da
vardena fér 2025 ej var tillgangliga
pa grund av osdkerhet.

FAR
Det finns 239 716 far (tackor och baggar) fordelat pa 7752

beséttningar, se figur 4 for den geografiska fordelningen.
Besittningar med far i Sverige &r oftast smaskaliga foretag.

Den genomsnittlig besdttningsstorleken under 2025 var 31 far
(exklusive lamm). Under de senaste tio aren har det skett en
minskning av antalet far och beséttningar, se figur 1. Jamfort
med fyra ar bakét i tiden har det totala antalet far (inklusive
lamm) minskat med 14,8 %, till 446 078 stycken &r 2025.
Under 2025 slaktades 185 770 fér, varav 156 630 lamm.

GETTER

Enligt den arliga getrakningen (fran december 2025) finns
det omkring 14 700 getter i Sverige och cirka 2600 aktorer
rapporterade att de héller minst en get. [ anldggningsregistret
finns det ungefar 5200 anldggningar registrerade for
gethallning.

En storre undersdkning om gethdllning i Sverige
genomfordes ar 2018, genom att en enkat skickades ut till
ett slumpméssigt urval av 816 getanldggningar. Resultaten
fran undersdkningen visade att antalet getter och gethéllare
okat jamfort med 15 &r tidigare, d4 den foregiende
storre undersokningen genomfordes. Den storsta delen av
gethallarna (drygt 80 %) hade firre 4n tio getter. Over hilften

av getterna (60 %) holls som en del av niringsverksamhet.

Omkring 10 % av gethéllarna mjélkade sina getter och
méngden producerad getm;jolk uppskattades till 1471 000 kg
ar 2018.

FJADERFA

For att forse den svenska slaktkycklingindustrin med djur fors
avelsdjur (som blir féréldradjur samt mor- och farforéldrar)
av rasen Ross och andra hybrider in i Sverige. Ocksé inom
dggbranschen fors fordldradjur in i landet. Dessa djur &r
toppen av den kommersiella avelspyramiden i Sverige.

Antal fjdderfan har 6kat under de senaste tva decennierna,
men under 2021 skedde en betydande minskning av
populationsstorleken jamfort med 2020. Denna minskning
antas ha varit en konsekvens av det stora utbrottet av
fagelinfluensa som intréffade under vintern och varen 2021,
med betydande inverkan pé bade slaktkycklingindustrin och
dggbranschen. Under de senaste aren har antalet hons over
20 veckors alder legat relativt stabilt, med cirka 8 miljoner
hons fordelat pa 3876 kommersiella anldggningar (varav 256
anldggningar med slaktkycklingproduktion) under 2025. Det
totala antalet tamhons Gver tid (summan av hons dver 20
veckors alder, varpkycklingar och slaktkycklingar) visas i
figur 1 och uppgick till drygt 20 miljoner, ar 2025.

Agg som levererades till partihandeln 2025 uppgick till
ungefdr 130 miljoner kilo. Cirka 114 miljoner kycklingar
skickades till slakt under &ret, och ungefar 446 000 kalkoner
slaktades. Produktionen av andra fjaderfin ir begriinsad. Ar
2025 var antalet slaktade géss omkring 15100 och antal
slaktade &nder 18 400.

BAKGRUND



FISK OCH SKALDJUR
Siffrorna for vattenbruk som redovisas nedan avser ar 2024,
om inget annat anges.

Totalt minskade produktionen av mat- och sittfisk med
omkring 10 % jamfort med 2023. Produktionen av matfisk
uppgick till 9100 ton i farskvikt, varav 80 % producerades i
norra Sverige. Den totala produktionen av fisk for utséttning
uppskattades till 700 ton. Regnbdge dr den vanligaste
fiskarten som odlas i Sverige, framforallt inom produktion
av matfisk (85 %) men &r dven vanlig att odla for utséttning
da den utgoér 51 % av produktionen av fisk for utsdttning.
Andra arter som odlas dr roding, oring, al och lax, dar
oring och lax frimst odlas for utséttning. Den svenska
skaldjursproduktionen domineras av odlade bldmusslor, med
en produktion pa ungefar 850 ton ar 2024, en minskning med
cirka 50 % sedan 2023.

All musselproduktion sker i salt eller bréckt vatten,
antingen pa vist- eller dstkusten. Géllande produktion av
matfisk odlades all l, roding och 95 % av produktionen av
regnbagslax i sdtvatten. Det vanligaste produktionssystemet
for matfisk &r odling i kassar, bade i s6t- och saltvatten.

Ar 2024 fanns det 49 anliggningar som producerade
matfisk och 48 som producerade fisk for utséttning. Tre
anldggningar producerade kréftor for konsumtion och en
producerade kréftor for utséttning. Det fanns 26 anlédggningar
med produktion av blamusslor och 12 anldggningar som
odlade ostron.

REN

Under 2023 fanns det 230427 renar i Sverige, varav 52 514
kalvar, med ett genomsnitt pa cirka 51 renar per renigare.
Antal renar i den svenska renhjorden (Sveriges alla renar)
har minskat under det senaste decenniet, men statistik
om renhjordens storlek under 2024-2025 fanns dnnu inte
sammanstilld nér detta skrevs. Under sdsongen 2024/2025
slaktades 51 085 renar och den genomsnittliga slaktvikten
var runt 25,7 kg. Det finns inga vilda renar i Sverige, bara
halvtama, och renskdtseln édr griansoverskridande mellan
Sverige och Norge. Renskotseln ar en viktig del av den
samiska kulturen.

HASTAR
Sedan ar 2021 finns ett nationellt register dver histar och
anlidggningar med hést, men det &r dnnu osédkert hur bra

kvaliteten pé detta register dr och hur vil den representerar
Sveriges histpopulation. Darfor redovisas i detta avsnitt data
fran andra killor. Ar 2016 gjordes en undersdkning av alla
typer av hédstar i Sverige, som uppskattade antal héstar till
355500, varav 18300 holls pa ridskolor och 101 000 péa
jordbruksforetag. Det totala antalet anldggningar med héstar
uppskattades ar 2016 till 76 800. Samma &r fanns det cirka
15400 jordbruksforetag med héstar.

For ar 2023 genomfordes en totalrdkning av héstar pa
enbart jordbruksforetag. Enligt resultaten fanns det cirka
13 100 jordbruksforetag med 88 600 histar, snarlikt 2020
men en liten minskning sedan 2016. Det &r inte ként om
denna minskning géller histar for alla typer av &ndamal.

Cirka 770 histar slaktades i Sverige under 2025, en
minskning sedan tidigare &r.

BIN

Det finns inget nationellt register for svenska honungsbin,
vilket forsvarar sammanstillningen av nationell statistik.
I en rapport fran Jordbruksverket uppskattades antalet
bisamhéllen ar 2019 till mellan 160000 och 170000,
en stor Okning av antalet kolonier under de senaste
20 aren. Rapporten baseras pd medlemsdata och en
enkdt frdn Sveriges Biodlares Riksforbund samt data
frén Biodlingsforetagarna. En senare rapport framtagen
av Sveriges Biodlares Riksforbund skattade antal biodlare
ar 2022 till 21000 stycken och antal bisamhillen till
mellan 158 000 och 165 000, fraimst koncentrerade till sédra
och sydostra Sverige. Den totala honungsproduktionen
uppskattades till 4400 ton under 2022.

INTERNATIONELL HANDEL MED LEVANDE DJUR
Handeln med lantbruksdjur till och frén Sverige dr mycket
begransad. I tabell 2 och 3 finns information om inforslar och
importer av lantbruksdjur (exklusive hést, fisk och skaldjur)
och fageldgg till Sverige under 2025.

Lantbruksdjur som ldmnade Sverige for handel inom EU
(och andra europeiska ldnder) under 2025 var: 30 notkreatur,
55 grisar, 171 far, 4 alpackor (Vicugna) och 1 kamel.
Dessutom séndes 1135 renar fran Sverige till Finland for
slakt. Omkring 6,3 miljoner dagsgamla kycklingar (Gallus
gallus), 1,4 miljoner tamhons (Gallus gallus), 8320 kalkoner
(Meleagris gallopavo) samt 102 sidndningar av klackigg
(Gallus gallus) 1amnade Sverige for handel inom Europa.
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Tabell 2: Inférsel och import av vissa lantbruksdjur (hast, fisk och fjaderfa exkluderat) till Sverige under 2025.

Djur Avsandarland Antal
Noétkreatur (Bos taurus, Bison) Tyskland 4
Grisar (Sus scrofa domesticus) Danmark, Norge, Tyskland, USA 239
Far (Ovis aries) Finland 4
Getter (Capra hircus) Tjeckien, Osterrike 158
Kameler (Camelus) Tyskland 3
Alpackor (Vicugna) Tyskland 5
Ren (Rangifer) Finland 1091

Honungsbin (Apis mellifera)

Humlor (Bombus spp.)

Danmark, Italien, Litauen, Malta, Slovenien, Tjeckien, Osterrike

17 sandningar

Nederlanderna 84 sandningar

Tabell 3: Inférsel och import av fjaderfa och fagelégg till Sverige under 2025.

Fjaderfa / 4gg Avsandarland Antal
Kycklingar, dagsgamla (Gallus gallus) Frankrike, Nederlanderna, Polen, Spanien, Storbritannien 308967
Kalkoner (Meleagris gallopavo) Storbritannien 8320
Parlhénor (Numida meleagris) Polen 1700

Klackagg (Gallus gallus)
Agg fér andra d&ndamal (Gallus gallus)

Danmark, Finland
Finland

16 sédndningar
1 sdndning
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Myndigheter och organisationer
som deltar i sjukdomsovervakningen

Innehallsansvar: Gunilla Hallgren

JORDBRUKSVERKET
Jordbruksverket dr en expertmyndighet inom jordbruks-
och livsmedelspolitik och lyder under Landsbygds-
och infrastrukturdepartementet. Myndigheten ansvarar
for politiska fragor inom jordbruk, vattenbruk och
tradgérdsodling, inklusive djur- och vixtskydd. I detta
ingar att folja, analysera och rapportera till regeringen
om utvecklingen inom dessa omraden samt att genomfora
politiska beslut inom dess utsedda verksamhetsomrade.
Syftet ar att uppfylla de Overgripande malen for
livsmedelspolitiken och att frimja en konkurrenskraftig
livsmedelsproduktion som dr anpassad med hédnsyn till miljén
och ett gott djurskydd och som gynnar konsumenterna.
Jordbruksverket arbetar for att frimja djurs hélsa
genom forebyggande arbete och kontroll av smittsamma
djursjukdomar. Jordbruksverket dr den myndighet som é&r
behorig for offentlig kontroll av djurhédlsa och veterindra
frégor, for nodatgirder for att bekdmpa smittsamma

sjukdomar, samt for sjukdomsévervakning och rapportering
och ir den framsta finansidren av aktiv 6vervakning. Den
nationella dvervakningsplanen, som i forsta hand omfattar
aktiv overvakning, beslutas av Jordbruksverket utifran
rekommendationer fran expertmyndigheten inom omradet,
Statens veterindrmedicinska anstalt. Jordbruksverket kan
ocksa vid behov besluta om 6vervakning utanfor denna plan,
till exempel vid utbrott av allvarliga sjukdomar.

STATENS VETERINARMEDICINSKA ANSTALT

Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA) &r en
expertmyndighet med beredskapsuppdrag. SVA framjar
djurs och minniskors hilsa, svensk djurhdllning och
var miljo med diagnostik, forskning, beredskap och
radgivning. Myndigheten &r understdlld Landsbygds-
och infrastrukturdepartementet och &r landets ledande
kunskapscentrum  foér  infektionssjukdomar  inom
veterinirmedicin. Myndigheten har sakkunskap inom
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Figur 5: Roller, ansvarsomraden och relationer mellan organisationer som arbetar med aktiv dvervakning av tamboskapspopulationer
(nétkreatur, grisar, fjaderfa, far och getter) och deras kéllor till information om djurhélsa. lllustration: Arianna Comin.
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patologi, mikrobiologi, diagnostik, epidemiologiska metoder,
riskbedémning, forebyggande och kontroll av smittsamma
djursjukdomar och andra allvarliga &verforbara faror,
inklusive zoonotiska smittdimnen och antimikrobiell
resistens. SVA upprétthaller 24/7 beredskap, dr nationellt
referenslaboratorium for flera djursjukdomar inklusive
zoonoser och dr dven EU:s referenslaboratorium (EURL) for
campylobakter.

SVA:s roll varierar i olika dvervakningsaktiviteter, frén
att ha ett fullstindigt ansvar genom hela processen till
att enbart verka som underleverantdr av diagnostik inom
overvakning. SVA utarbetar forslag pa den nationella
overvakningsplanen (NOP) som faststills av Jordbruksverket.
NOP lidgger tonvikt pa vilka smittimnen och tillstind som
ska dvervakas och hur.

FOLKHALSOMYNDIGHETEN

Folkhidlsomyndigheten = (Fohm) 4r en  nationell
kunskapsmyndighet som arbetar for béattre folkhilsa.
Myndighetens uppgift &r att frimja en god och jamlik hélsa,
forebygga sjukdomar och skador samt verka for ett effektivt
smittskydd och skydda befolkningen fran hélsohot. Sarskild
vikt ska fastas vid de grupper som 16per storst risk att drabbas
av ohilsa.

Fohm har det 6vergripande nationella ansvaret for
befolkningens skydd mot smittsamma sjukdomar, samordnar
smittskyddet pa nationell nivd och verkar for bland
annat minskad smittspridning och resistensutveckling.
Fohm formedlar kunskap for att forebygga vardrelaterade
infektioner och smittspridning inom vard och omsorg.
Myndigheten ansvarar ocksa for nationell samordning
av det forebyggande arbetet mot hiv och STI (sexuellt
overforda infektioner). Myndigheten tar fram foreskrifter,
rekommendationer och végledningar till hélso- och
sjukvardspersonal for att sdkerstilla ett effektivt
smittskyddsarbete. Négra av myndighetens ansvarsomraden
dr vaccinationer, beredskapsplanering infor utbrott av
smittsamma sjukdomar samt nationella beredskapslager
av smittskyddsldkemedel. Myndigheten foljer och analyserar
det epidemiologiska ldget nationellt och internationellt, se 1
kap. 7 § smittskyddslagen (2004:168), forkortad SmL.

Fohm ingér i beredskapssektorn Hélsa, vard och omsorg
tillsammans med E-hédlsomyndigheten, Likemedelsverket
och Socialstyrelsen, som samordnar arbetet inom sektorn.
Fohm ska enligt sin instruktion dvervaka planldggningen
av smittskyddets beredskap och inom sitt ansvarsomrade
ta initiativ till atgdrder som skyddar befolkningen mot
smittsamma sjukdomar och andra allvarliga hélsohot 1 kris
och under hojd beredskap (25 § forsta stycket forordningen
(2021:248) med instruktion for Folkhédlsomyndigheten, se
dven 1 kap. 7 § SmL).

Fohm ska samordna en beredskap mot allvarliga hilsohot
och &r nationell kontaktpunkt mot WHO (5 § IHR-lagen).
Myndigheten dr ocksd nationell kontaktpunkt for det
europeiska varningssystemet, Early Warning and Response
System (EWRS) for att meddela EU:s medlemsstater, ECDC
och Europeiska kommissionen om utbrott av smittsamma
sjukdomar, i enlighet med forordningen om allvarliga

gransoverskridande hot mot ménniskors hélsa (férordning
(EU) 2022/2371). Fohm utgdr siledes en link mellan
smittskyddsarbetet pd lokal, regional och internationell
niva. Fohm samordnar ocksa forberedelserna for forsorjning
av ldkemedel vid allvarliga utbrott. Samtidigt géller
ansvarsprincipen: den aktor som ansvarar for en verksamhet
i normala fall har 4ven ansvaret vid en kris.

Fohm gor mikrobiologiska laboratorieanalyser och bidrar
till kvalitets- och metodutvecklingen vid laboratorier som
bedriver diagnostik som har betydelse for landets smittskydd.
Myndigheten utfor dven diagnostiska undersdkningar av
prover for smittsamma sjukdomar. Sékerhetslaboratoriet
har beredskap dygnet runt och utfér mikrobiologiska
undersokningar av siddana hogsmittsamma dmnen som
utgor sérskild fara for manniskors hélsa. En viktig uppgift
dr att vara ett expertstdd vid hantering av misstidnkta
eller konstaterade utbrott av smittsamma sjukdomar och
att upprétthalla den laboratorieberedskap som behovs for
ett effektivt smittskydd. Myndigheten kan ockséd erbjuda
operativt stod till regioner, landsting och kommuner vid
utbrott.

LIVSMEDELSVERKET

Livsmedelsverket &r en nationell myndighet under
Landsbygds- och infrastrukturdepartementet. Livsmedels-
verket arbetar for att maten som produceras, sdljs och
serveras 1 Sverige ska vara siker och drlig, for ett samhélle
diar det ar latt for méinniskor att dta pa ett hilsosamt
och héllbart sitt, och for en trygg livsmedels- och
dricksvattenforsorjning i vardag och kris. Myndigheten
tar fram och utfardar foreskrifter, rdd och information,
utfor risk- och nyttoanalyser, samlar in uppgifter om
livsmedelskonsumtion och livsmedelssammanséttning och
utfor mikrobiologiska, kemiska och niringsméssiga analyser
av livsmedel och vatten.

Livsmedelsverket leder och samordnar livsmedels-
kontrollen i Sverige och genomfdr &dven kontroll pa
slakterier, vilthanteringsanldggningar, verksamheter som
hanterar animaliska livsmedel samt import av livsmedel.

Myndigheten har tillsammans med andra myndigheter
i uppdrag att bygga en uthallig livsmedels- och
dricksvattenberedskap i Sverige. Livsmedelsverket
ar sektorsansvarig myndighet for beredskapssektorn
Livsmedelsforsorjning och dricksvatten. Den officiella
webbplatsen dr www.livsmedelsverket.se.

HAVS- OCH VATTENMYNDIGHETEN

Havs- och vattenmyndigheten (HaV) arbetar pé regeringens
uppdrag for att sjoar, vattendrag, hav och fiskresurserna ska
bevaras, restaureras och nyttjas hallbart.

HaV tar hinsyn till ekosystemets och ménniskornas
behov, bade nu och i framtiden. Detta gér myndigheten
genom att samla in kunskap och med stéd av denna
planera och fatta beslut om atgérder for att forbéttra miljon.
For att lyckas med detta samordnar och forankrar HaV
sina insatser bland alla inblandade, bade nationellt och
internationellt. Overvakningsprogrammet for vildfangad fisk
och programmet for hélso- och sjukdomsoévervakning av
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marina didggdjur bestills och finansieras av HaV.

LANSSTYRELSERNA

Sverige ar indelat i 21 1an som vart och ett har en egen
lansstyrelse och leds av en landshovding. Lansstyrelsen
ar en viktig ldnk mellan medborgarna och de kommunala
myndigheterna a ena sidan och den nationella regeringen och
de centrala myndigheterna & den andra. Lénsveterinirerna
har en samordnande funktion for forebyggande, 6vervakning
och utrotning av smittsamma djursjukdomar. De far st6d
av lansfiskekonsulenter i fragor som ror vattenbruk. Sju
lansstyrelser har ett regionalt ansvar for bins hidlsa. De
faststéller grinserna for tillsynsdistrikten och ansvarar for
att utse bitillsynsmén i alla 14n. Lansstyrelserna samarbetar
ocksd med smittskyddsldkare och kliniskt verksamma
veterindrer i fragor som ror zoonoser och ”’One Health” och
de utfor ocksa djurskyddskontroller pa regional niva.

SVERIGES LANTBRUKSUNIVERSITET

Sveriges lantbruksuniversitet (SLU) utvecklar forstaelse,
hallbart nyttjande och forvaltning av biologiska
naturresurser.

P& ekologicentrum vid SLU bedrivs forskning om
hallbart jord- och skogsbruk, samt naturvard. Detta
inkluderar bade grundldggande och tillimpad forskning inom
naturvard, viltforvaltning, skogsbruk, vixtskydd och héllbar
véxtproduktion. Viktiga aktiviteter pa ekologicentrum ar att
aktivt sprida information och att halla tit kontakt med berérda
parter.

Pa ekologicentrum finns SLU Centrum for forskning om
honungsbin. Centret driver en infrastruktur med bisamhallen
som anvinds for att underlétta forskningen men ocksé
for utbildning, samverkan och radgivning, samt Oppet-
hus-aktiviteter. Inom centret pagéar det forskning om bins
hdlsa och hur den péverkas av patogener, skadedjur,
miljofaktorer, bekdmpningsmedel och biodlingsmetoder. Pa
ekologicentrum vid SLU:s huvudcampus finns ocksa det
nationella referenslaboratoriet for bihélsa, vars verksamhet
bedrivs 1 nédra samarbete med berdérda myndigheter och
biodlare.

BITILLSYNSMAN

Bitillsynsmaén é&r erfarna biodlare som é&r sirskilt utbildade
for att undersdka honungsbisamhéllen for sjukdomar och
skadedjursangrepp. Bitillsynsménnens huvuduppgifter &r att
undersoka bisamhéllen och bikupematerial for tecken pa
sjukdom eller angrepp av skadedjur, bade vid misstanke om
detta och i samband med begéran om flytt av bisamhéllen fran
skydds- eller 6vervakningszoner. Bitillsynsmannen utfardar
aven tillstand for flytt av bin inom Sverige, samt genomfor
eller beordrar sidrskilda bekdmpningsatgédrder for vissa
sjukdomar och ger rad till biodlare om ldmpliga behandlingar
for vissa sjukdomar och parasiter. Sju av de svenska
lansstyrelserna har ett regionalt ansvar for honungsbins hélsa.
De faststéller granserna for tillsynsdistrikten och ansvarar
for att utse bitillsynsmin i alla ldn. Sverige &r indelat i drygt
300 bitillsynsdistrikt dar de lokala bitillsynsménnen ansvarar
for praktisk bekdmpning och rapportering av framst tre

sjukdomar och parasiter: amerikansk yngelrdta, trakékvalster
och varroakvalster.

DISTRIKTSVETERINARERNA
Distriktsveterindrerna dr en djurhélso- och djursjukvérds-
organisation med veterindrtjanster Over hela Sverige.
Organisationen  erbjuder forebyggande radgivning
genom  besidttningsservice och  VIiLA  (villkorad
lakemedelsbehandling). Distriktsveterindrerna har beredskap
dygnet runt, aret om, och har en viktig roll inom
sjukdomsévervakningen for upptackt och hantering av
allvarliga djursmittor och zoonoser. For effektiv hantering
av utbrott av allvarliga smittsamma djursjukdomar finns
specialutbildade veterindrer och kompetens med bredd 6ver
djurslagen samt inom ledning och koordinering.
Distriktsveterindrerna &r en del av Jordbruksverket och
ar den veterindra organisationen som har flest officiella
veterindrer. Organisationen erbjuder dven forebyggande vard
och akutvard, samt utfor officiella uppdrag som utfardande
av intyg och kontroll av djurtransporter.

VAXA

Vixa dr Sveriges storsta husdjursforening vars syfte &r att
erbjuda oberoende radgivning och tjénster som utvecklar och
skapar l6nsamhet i1 lantbruksforetaget. Foretaget dgs av cirka
5800 medlemmar. Véxa arbetar med 6vergripande djurhélso-
och djurvélfardsfragor i samarbete med andra intressenter,
myndigheter och universitet. Drygt 500 personer ar anstillda
vid Vixa.

Vixa ansvarar for den officiella Kokontrollen®, samt
hérstamningsregistreringen for mjolk- och kottdjur, i enlighet
med rekommendationerna fran Global Standard for Livestock
Data (ICAR). Vixa ansvarar for Kodatabasen som, forutom
Kokontrollen® och hirstamningsregistrering, innehéller
information om kalvningar, slaktdata, inseminationer
och registrerade observationer och vid kldvverkning.
Sjukdomsregistrering i1 form av djursjukdata upphorde
att samlas in av Jordbruksverket i slutet av 2023, och
aterupptogs i form av djurhélsodata oktober 2025. Dock ar
det hittills endast insamling som &r pa plats. Férhoppningsvis
kommer utdata kunna levereras under 2026. Informationen
i Kodatabasen ligger till grund for utvecklingen av olika
managementverktyg som anvinds av lantbrukare, rddgivare
och veterindrer. Den ger ocksa vérdefull information till
avelsarbetet samt till forskningen inom omraden som
utfodring, djurhélsa och genetik. Cirka 65 % av landets
mjolkkobesittningar dr anslutna till Kokontrollen®.

P& uppdrag av Jordbruksverket dr Vixa huvudman
for overvakningsprogrammen for enzootisk bovin leukos,
infektiés bovin rinotrakeit och bovint virusdiarrévirus, for
biosdkerhetsprogrammet ”Smittsdkrad beséttning nét” och
for nationellt organiserad djurhélsovérd for mjolkkor.
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GARD & DJURHALSAN

Gard & Djurhélsan &r ett radgivningsforetag som &dgs av
de storsta slakterierna och foretagsorganisationerna for gris,
notkottsproduktion och fér i Sverige.

Gard & Djurhdlsan dr en etablerad aktor nar det
géller nationell djurhédlsodvervakning samt fragor som ror
produktion, smittskydd, djurhélsa och djurvélfard. Foretaget
har sitt ursprung pa 1960-talet och har artionden av erfarenhet
av att genomfora djurhélso- och kontrollprogram for grisar,
notkreatur och féar, och rddgivning for djurdgare inom
djurslagen.

Gérd & Djurhélsan har fétt i uppdrag av Jordbruksverket
att genomfora sérskilda program for sjukdomsbekdmpning
och overvakning. Foretaget driver flera kontrollprogram,
bland annat kontroll av fotrdta och smittsam digital
dermatit hos far, maedi-visna och getartrit-encefalit (CAE)
hos far och getter, biosékerhetsprogram for grisar och
tuberkulosovervakningsprogram for kameldjur.

Gérd & Djurhélsan ansvarar for den 6vervakning som
finns for att upprétthélla den nationella sjukdomsstatusen for
Aujeszkys sjukdom, Porcint reproduktivt och respiratoriskt
syndrom (PRRS) och paratuberkulos, dir de tva sistndmnda
omfattas av nationella bestimmelser fran och med 2021.
Bolaget bidrar @ven till upprétthéllandet av de svenska
salmonellagarantierna genom insamling av salmonellaprover
fran grisar och kalvar.

Vidare ansvarar Gard & Djurhélsan for den nationella
obduktionen av djur och driver fyra obduktionslaboratorier
runt om i Sverige. Obduktionstjinsterna ar inte bara ett
vardefullt verktyg for enskilda veterindrer och producenter i
akuta och forebyggande sjukdomsinsatser, utan dr ocksa en
viktig plattform for sjukdomsdvervakning och beredskap for
allvarliga smittsamma djursjukdomar.

LUNDENS DJURHALSOVARD

Lundens djurhélsovird ar ett veterinirt konsultforetag
som arbetar med grisars hélsa och vilfard. Syftet &r
att samla, utveckla och formedla kunskap om grisfragor.
Foretaget deltar i nationella 6vervakningsprogram for
grissjukdomar och har fétt i uppdrag av Jordbruksverket
att utfora hélsokontroller samt genomféra det nationella
biosdkerhetsprogrammet for grisar pa gardarna.

SVENSK FAGEL
Svensk Fagel star for 99 % av kycklingkottsproduktionen
och 95-97 % av kalkonkéttsproduktionen i Sverige, med

medlemmar fran hela produktionskedjan. Medlemmarna
ar skyldiga att delta i de djurskydds- och hélsoprogram
som administreras av Svensk Fagel, sdsom kontroller
for salmonella, campylobacter, koccidios och klostridios,
for att uppfylla hoga krav pé livsmedelshygien och
livsmedelssékerhet.

Svensk Fagel ar multifunktionellt med stora uppgifter i
samband med ekonomiska och politiska branschrelaterade
frigor som ir viktiga fér medlemmarna. Svensk Fagel ar
remissinstans for remisser fran svenska myndigheter och
EU-institutioner. Organisationen initierar och stddjer ocksé
forskning ekonomiskt.

SVENSKA AGG

Branschorganisationen Svenska Agg #r riksorganisationen
for svenska dggproducenter, klackerier, uppfodningsforetag,
aggpackerier och foderforetag och star fér omkring 90 % av
den totala svenska dggproduktionen.

Svenska Agg ansvarar for organisationen av
overvakningsprogrammen for djurhélsa och vélfard hos
varphons samt for det frivilliga kontrollprogrammet
Forebyggande smittskydd och hélsokontroll for varphons
2024. Mélet ir att stodja en 16nsam dggproduktion med gott
djurskydd och hog livsmedelssékerhet.

REFERENSER
Alma Brolund, Folkhédlsomyndigheten

Anna Nilsson, Sveriges lantbruksuniversitet (SLU och
bitillsynsmén)

Ann-Kristina Lind, Vixa

Elin Bladh, Jordbruksverket

Erik Lindahl, Lundens djurhélsovérd

Gunilla Hallgren, Statens veterindrmedicinska anstalt
Maria Donis, Svensk Fagel

Marie Lénneskog Hogstadius, Svenska Agg

Mikael Krysell, Havs- och vattenmyndigheten

Nabil Yousef, Livsmedelsverket

Pernilla Stridh, Linsstyrelsen Ostergdtland (Lénsstyrelserna)
Robert ter Horst, Distriktsveterinirerna

Theres Strand, Gard& Djurhélsan
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Register som anvands

vid 6vervakning av djur

Innehallsansvar: Stefan Widgren, lvana Rodriguez Ewerléf

ANLAGGNINGSREGISTRET - PLATSER MED DJUR
Jordbruksverket ansvarar for det centrala anldggningsregistret,
som &r en grundpelare i Sveriges sjukdomsévervakning och
smittsparningsformaga. Registret innehaller information
om alla platser med djur som hélls pd land eller dar
avelsmaterial samlas in, produceras, bearbetas eller lagras.
Syftet ar att mojliggora snabb och exakt sparning av djur vid
sjukdomsutbrott samt att underldtta riskbedomningar och
epidemiologiska analyser.

Registrering 4r obligatorisk for alla aktdrer som
driver en anlidggning som héller djur pa land eller
hanterar avelsmaterial. Varje anlaggning tilldelas ett unikt
registreringsnummer och maste uppdatera sina uppgifter vid
fordndringar. Registret innehaller bland annat geografiska
koordinater, anlaggningstyp, djurkategori, antal djur samt
kapacitet, samt kontaktuppgifter till den ansvarige aktoren.
Undantag go6rs framst for hushall som enbart héller
séllskapsdjur for privat bruk utan kommersiellt syfte; vissa
specialiserade verksamheter, som veterindrkliniker, hanteras
under sirskilda regler.

Registrets datakvalitet dr avgorande for Overvakningens
effektivitet och bygger pé aktorernas skyldighet att rapportera
korrekta uppgifter. Krav pa identifiering och registrering
tradde i kraft den 21 april 2021 for en rad anldggningar som
tidigare inte omfattades av regelverket. Utdver anldggningar
diar man haller notkreatur, far, getter, grisar samt storre
fjaderfabesdttningar har kraven ocksd inforts for andra
typer av verksamheter. Trots betydande insatser fran
Jordbruksverket har ett stort antal av dessa anldggningar
dnnu inte registrerats. Det har ocksd uppmirksammats
att uppdaterade uppgifter saknas pa manga av de redan
registrerade anldggningarna. Sannolikt finns liknande brister
for anldggningar som hanterar avelsmaterial. Sarskilt
for anldggningar med héstar missténks morkertalet vara
omfattande, det vill siga att ménga héstanldggningar
fortfarande saknas i registret.

Den juridiska grunden utgdrs av EU-férordningar (framst
forordning (EU) 2016/429 och delegerade forordningar
2019/2035, 2020/686 samt genomforandeforordning
2022/1345) samt svensk lagstiftning (SFS 2006:806, SFS
1999:1148, SFS 2006:815) och Jordbruksverkets foreskrifter
(SJVES 2021:13, SJIVFS 2016:25). For anldggningar med
kapacitet for minst 350 varphdns tillkommer ytterligare krav
enligt direktiv 1999/74/EG, direktiv 2002/4/EG och SJIVFS
2003:20.

DATABAS OVER DJURFORFLYTTNINGAR FOR FAR,
GETTER OCH GRISAR

Jordbruksverket ansvarar for den centrala databasen dver
djurforflyttningar av féar, getter och grisar. Databasen
ar en nyckelkomponent i Sveriges smittsparningssystem
och mojliggoér rekonstruktion av smittvigar vid utbrott
av djursjukdomar. Den innehaller uppgifter om alla
forflyttningar mellan anldggningar, samt transporter till slakt
eller destruktion. Data levereras av aktdrerna och slakterierna
och inkluderar datum for forflyttning, anldggningarnas
unika registreringsnummer och adresser, samt aktorens
kontaktuppgifter.

Far, getter och grisar registreras i grupp vid forflyttning.
Detta innebir att smittsparning och riskbedémningar for
dessa arter oftast sker pa gruppniva. Bade avsdndare och
mottagare ér skyldiga att rapportera forflyttningen inom sju
dagar efter hdndelsen. Denna tidsram é&r en faktor att beakta
vid realtidsdvervakning av snabbt spridande sjukdomar.

Registrets upprittande och drift regleras av
europeisk och svensk lagstiftning, framst forordning
(EU) 2016/429, delegerad forordning (EU) 2019/2035,
genomforandeforordning (EU) 2021/520 samt
Jordbruksverkets foreskrifter (SJVFS 2021:13).

CENTRALA NOTKREATURSREGISTRET
Jordbruksverket ansvarar for det Centrala Notkreatursregistret
(CDB), till vilket alla fodslar, dédsfall och forflyttningar
av notkreatur maste registreras. En aktér som driver en
anldggning ansvarar for att registrera eventuella forandringar
inom sju dagar efter hindelsen. Registreringen kan ske
digitalt eller i pappersform.

Till skillnad fran far, getter och grisar, dar djur
rapporteras i grupp, ar CDB ett individregister. Varje djur har
ett unikt ID, vilket mdjliggdr exakt sparning av smittkedjor
vid utbrott. Syftet med registret dr att mdjliggora snabb och
effektiv sparning av smittsamma sjukdomar, samt kontroll
och forvaltning av ekonomiskt stod.

For anldggningar som é&r inskrivna i det nationella
mjolkregistreringssystemet, som forvaltas av Véxa, sker all
rapportering till CDB via databasen for mjolkkobesittningar.
Upprittandet av registret regleras genom europeisk och
svensk lagstiftning: férordning (EU) 2016/429, delegerad
forordning (EU) 2019/2035, genomforandeférordning (EU)
2021/520 och Jordbruksverkets foreskrifter STVFS 2021:13.
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SLAKTREGISTRET

Slaktregistret ~ administreras  av  Jordbruksverket.
Registreringen av ett djur till slakt fungerar samtidigt som en
rapportering av att djuret har forflyttats fran anldggningen
till slakteriet.

Slakterierna ansvarar for att rapportera alla slaktade djur.

Detta giller dven vilt, dock med undantag for slakterier
som uteslutande hanterar vilt. Slaktredovisning ska goras
varje vecka. Uppgifter om producentens organisations- eller
personnummer krdvs for alla arter utom frilevande vilt.
Likasa dr anldggningens registreringsnummer en obligatorisk
uppgift for alla arter utom hést och frilevande vilt. Inrdttandet
av registret regleras i svensk lagstiftning (SJVFS 2016:25).

KODATABASEN

Vixa &dr huvudman for den officiella ndtkontrollen
i Sverige, vilket omfattar kokontroll, kottdjurskontroll,
hirstamningskontroll, avelsvirdering och stambokf{oring.
Vixa har dven ansvar for att uppgifterna rapporteras korrekt
och dger Kodatabasen ddr all data lagras. Systemet &r
certifierat av den internationella organisationen ICAR och
uppfyller kraven pé officiell kontroll.

Databasen innehdller en omfattande mingd data,
inklusive uppgifter om kalvningar, forflyttningar, slakt,
betdckningar, provmjolkningsresultat (mjolkvolym, fetthalt,
proteinhalt och andra analyser), exteridrbeddmningar,
genomiska analyser samt klovverkningar. Denna information
utgor grunden for olika forvaltningsverktyg som anvénds av
lantbrukare, rddgivare och veterinirer.

Informationen ar vardefull for forskning om dmnen som
utfodring, djurhilsa och genetik.

ANTIMIKROBIELLA LAKEMEDEL

Rapporteringen av anvindning av antimikrobiella ldkemedel
har skirpts i flera steg till f6ljd av implementeringen av
forordning (EU) 2019/6. Fram till arsskiftet 2025/26 har
veterindrer rapporterat uppgifter om anvénda och forskrivna
antimikrobiella lakemedel direkt till Jordbruksverket for
hons, kalkon, gris och notkreatur. Sedan nyaret 2026 omfattar
rapporteringen dven histar, fir, getter, ankor och hignat
vilt med flera. Detta for att skapa en mer komplett bild av
lakemedelsanvindningen.

VATTENBRUKSREGISTRET
Jordbruksverkets  vattenbruksregister =~ omfattar alla
anldggningar med vattenlevande djur som ar registrerade

enligt kraven 1 djurhdlsolagstiftningen. Manga av
dessa anldggningar &r dessutom godkdnda. Med
vattenbruksanldggningar  avses savdl traditionella

vattenbruksanldggningar som zoo-grossister, djurparker
och forskningsanldggningar.

I registret finns uppgifter om anldggningarnas namn,
geografiska koordinater, produktionstyp, de arter som halls,
maxkapacitet, forflyttningsmonster, vattenforsorjning och
vattenutslépp, hélsostatus med mera.

Registeruppgifterna anvinds for offentlig djurhilsokontroll,
djurhdlsodvervakning med mera.

Upprittandet och driften av registret regleras av europeisk
och svensk lagstiftning, frimst forordning (EU) 2016/429
och Jordbruksverkets foreskrifter (SJVFS 2021:13).

CENTRALA HASTDATABASEN
Jordbruksverket ansvarar for den centrala histdatabasen som
upprittades ar 2021 och samlar information om alla héastdjur
som vistas i Sverige langre dn 90 dagar. Syftet r att skapa
en nationell dverblick for att mdjliggéra snabb smittsparning
vid sjukdomsutbrott. Alla héstar i EU ska vara ID-markta
och ha ett héstpass, vilket utgdr grunden for registreringen.

Databasen  innehaller  uppgifter om  héstars
identitetsnummer (UELN-nummer), fodelsedatum och
namn. Dessa identitetsuppgifter himtas automatiskt frén
avelsorganisationernas och de registerforande féreningarnas
databaser. En viktig funktion ér kopplingen till det centrala
anlaggningsregistret, vilket gor det mojligt att veta pa
vilken anldggning varje enskilt djur befinner sig. For att
uppritthélla denna spérbarhet ska djurhéllaren registrera
histen péd anldggningen om den vistas dér i 30 dagar eller
mer.

Upprittandet och driften av databasen regleras av
forordning (EU) 2016/429, delegerad forordning (EU)
2019/2035 samt genomforandeforordning (EU) 2021/963.

REFERENSER
Ann Nyman, Vixa (databasen 6ver mjolkkobesittningar)

Djurhélsoenheten och Stdd- och samordningsenheten,
Jordbruksverket (datakallor pa Jordbruksverket)
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Aujeszkys sjukdom
Innehallsansvar: Beth Young

BAKGRUND

Aujeszkys sjukdom (Aujeszky’s disease, AD) &r en
virussjukdom som huvudsakligen drabbar gris och som
orsakas av ett herpesvirus (Suid herpesvirus 1). Sjukdomen
kallas ocksa pseudorabies eller mad itch, eftersom djurets
beteende till foljd av den kraftiga kldda som drabbar
andra djurslag dn gris vid infektion kan pdminna om
rabies. AD har en negativ paverkan péd grisproduktionen
i stora delar av virlden, 4ven om den har utrotats frén
grispopulationen i manga lander. AD ar utbredd i europeiska
vildsvinspopulationer; dessa kan fungera som reservoarer.
Deras betydelse for smittspridningen till gris och andra
tamdjur dr dock ofullstidndigt kdnd. Under de senaste &ren
har det férekommit flera AD-utbrott hos grisar i Frankrike,
varav ménga har kopplats till kontakt med vildsvin. Andra
arter @n gris utvecklar kliniska symtom men anses inte vara
viktiga for att fora sjukdomen vidare. Ett fatal fall av infektion
hos ménniska har rapporterats, men AD anses inte vara en
zoonotisk sjukdom.

Sverige har varit officiellt fritt fran AD sedan
1996 (kommissionens beslut 96/725/EU med &ndringar).
Denna status uppnaddes genom ett nationellt, statligt
finansierat, kontrollprogram som infordes 1991 och

som drevs av Djurhdlsovarden (nuvarande Gérd &
Djurhélsan). Gard & Djurhélsan ansvarar ocksa for det
pagéende aktiva 6vervakningsprogrammet som finansieras
av Jordbruksverket.

SJUKDOM

Den kliniska bilden av AD hos gris varierar beroende pa
hur gammalt det infekterade djuret &r. Unga grisar far
kraftiga symtom medan éldre djur &r mer motstandskraftiga.
Infekterade spadgrisar och smagrisar utvecklar feber, anorexi
och neurologiska symtom. Dodligheten dr ndstan 100 procent.
Vuxna grisar uppvisar endast dvergaende symtom med feber,
nedsatt aptit och lindriga symtom fran luftvdgarna. Hos
suggor kan reproduktionsstorningar forekomma, inklusive
omlop, aborter, dodfodda eller svagfodda smagrisar. Andra
djurarter dn gris utvecklar neurologiska symtom som kraftig
klada, svaghet och svalgforlamning. Drabbade djur dor
vanligtvis inom 1-2 dagar.

Figur 6: Under 2025 analyserades 2 568 prover fran 519 grisbesattningar for Aujeszkys sjukdom (AD) inom ramen fér det aktiva
dvervakningsprogrammet. Alla prover var negativa for antikroppar mot AD-viruset. Foto: SVA.
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LAGSTIFTNING

AD ir en fortecknad sjukdom (kategori C, D och E) i
djurhélsolagen (EU) 2016/429. Sverige ir officiellt fritt fran
sjukdomen i enlighet med (EU) 2021/620. Overvakning for
att pavisa frihet frain AD genomfors i enlighet med (EU)
2020/689. AD dr anmilningspliktigt vid klinisk misstanke
enligt STVFS 2021/10 (K12).

OVERVAKNING

Passiv 6vervakning

Djurédgare och veterindrer ska anmaéla kliniska misstankar om
AD till Jordbruksverket eller Statens veterindrmedicinska
anstalt (SVA) och alla misstankar f6ljs upp med en
utredning. Utredningarna kan omfatta provtagning av
sjuka eller déda djur, undersdkning av beséttningen med
avseende pa forekomst av kliniska symtom och analyser av
produktionsdata. Vid klinisk misstanke om AD analyseras
prover med avseende pé forekomst av virus eller virusgenom.
Alla analyser utfors pa SVA.

Aktiv 6vervakning

Syftet med AD-6vervakningen hos grisar &r att dokumentera
fortsatt frihet fran sjukdomen. Overvakningen utformades
for att med 99 % sannolikhet kunna bekréfta frihet fran
infektion i populationen, vid en antagen forekomst av minst
0,5 % infekterade besdttningar och minst 50 % infekterade
djur inom dessa besittningar, samt en introduktionsrisk
motsvarande en introduktion pad 20 ar. Prover fran
Overvakningen av porcint respiratoriskt och reproduktivt
syndrom (PRRS) som tas pa slakteri anvédnds for den aktiva
overvakningen av AD. Overvakningen utfors av Gard &
Djurhélsan (se kapitlet om PRRS for mer information,
sidan 78). Inom detta program provtas grisar fran slumpvis
utvalda produktionsbesittningar vid slakt under hela aret pa
atta slakterier som slaktar dver 95 % av Sveriges grisar. Tre
prover per besittning tas vid varje provtagningstillfille. Ar
2025 berdknades det att 2 400 prover behdvde analyseras for
att kunna dokumentera frihet pa 6nskad niva och uppticka
en nyintroduktion av sjukdomen. Proverna analyseras for
antikroppar mot Suid herpesvirus 1 med hjédlp av en
kompetitiv ELISA (ID Screen ® Aujeszky gB Competition,
Innovative Diagnostics, Montpellier, Frankrike). Prover som
blir positiva analyseras med ett serumneutralisationstest (SN)
for bekriftelse.

RESULTAT

Passiv 6vervakning

Under 2025 utreddes inga kliniska misstankar om AD hos
grisar.

Aktiv 6vervakning

Under 2025 analyserades 2568 prover fran grisar fran 517
besittningar som tagits vid 857 provtagningstillfillen (vissa
besdttningar provtogs mer dn en giang under aret) inom
ramen for det aktiva 6vervakningsprogrammet (tabell 4). Alla
prover var negativa for antikroppar mot AD-viruset.

Tabell 4: Antalet slaktsvin och besattningar som provtagits vid
slakterieti den aktiva 6vervakningen av Aujeszkys sjukdom
varje ar 2012-2025

Ar Antal provtagna djur ~ Antal provtagna besattningar
2012 2152 623
2013 1548 488
2014 2028 537
2015 2383 521
2016 2418 506
2017 2625 546
2018 2706 514
2019 2548 507
2020 2407 469
2021 2176 433
2022 2353 445
2023 2359 586
2024 2261 519
2025 2568 517
DISKUSSION

Syftet med Overvakningen dr att dokumentera frihet fran
AD och att uppticka en introduktion av sjukdomen innan
den far stor spridning i grispopulationen. P& s vis bidrar
overvakningen till att Sverige forblir AD-fritt. Utformningen
av den aktiva Overvakningen for AD har foradndrats
flera ganger sedan Sverige forklarades officiellt fritt fran
sjukdomen 1996. Fram till 2008 anvéndes prover som
samlats in frdn suggor och galtar vid slakt. Under 2009
analyserades &ven prover som samlats in fran slaktgrisar
i PRRS-6vervakningsprogrammet. Sedan 2011 har AD-
overvakningen enbart baserats pa de prover fran slakterierna
som samlats in fér PRRS-6vervakningsprogrammet. Baserat
péd den &vervakning som genomfordes 2025 berdknas
sannolikheten for frihet frin AD vara >99 procent.

REFERENSER
Robertsson JA, Wierup M (2000) The eradication of
Aujeszky’s disease from pig production in Sweden. Vet Rec
31(1):152-153
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Avmagringssjuka hos hjortdjur
(Chronic wasting disease, CWD)

Innehallsansvar: Karoline Jakobsson, Gustav Averhed, Maria Noremark, Thomas Rosendal

BAKGRUND

Avmagringssjuka hos hjortdjur (Chronic wasting disease,
CWD), dr en prionsjukdom é&ven kallad transmissibel
spongiform encefalopati (TSE), som drabbar hjortdjur.
Sjukdomen uppticktes och beskrevs forsta gdngen i Colorado
1967 och 1978 konstaterades att sjukdomen orsakades
av prioner. Sedan dess har spridning skett och CWD
dr nu bekriftad i minst 36 delstater i USA och fem
kanadensiska provinser. I vissa omraden &r forekomsten hog
och hjortdjurspopulationer paverkas negativt. Genom export
av levande hjortdjur har CWD ocksa spridits till Sydkorea.

Sjukdomen forkommer i olika varianter, dels en variant
som &r tydligt smittsam mellan hjortdjur med spridning via
kroppsvitskor sa som urin, saliv, trick och blod, samt via
kadaver fran smittade djur och dels en relativt nyupptéackt
variant av sjukdomen med sporadisk forekomst som tros vara
spontant uppkommen och dér sjukdomen utvecklas hos vissa
individer utan att djuren har exponerats for smitta.

Fore 2016 hade CWD inte rapporterats i Europa,
men varen 2016 upptiacktes det forsta fallet i Europa
hos vildren (Rangifer tarandus tarandus) i Nordfjella,
Norge. Som en konsekvens av detta fynd intensifierades

overvakningen i Norge och detta har hittills (mars 2026)
resulterat i att sjukdomen upptéckts hos 21 renar i tvé olika
vildrensomraden. Epidemiologiskt ses ett smittsamt monster
liknande det som beskrivits i Nordamerika med flera djur
drabbade i samma flock, positiva fall hos unga individer
och med lymfknutor som &r positiva vid analys. Dock ska
papekas att den CWD som pavisats pd vildren i Norge inte
ar identisk med CWD som férekommer i Nordamerika.

Vidare har CWD sedan 2016 patréiffats hos 17 dldre
dlgar (Alces alces) och hos 3 kronhjortar (Cervus elaphus) pa
olika platser i Norge. Efter upptidckten av CWD i Norge blev
overvakning av CWD obligatorisk i flera EU-medlemsstater,
inklusive Sverige under perioden 2018-2021. I mars 2018
konstaterades det forsta fallet av CWD pa élg i Finland,
och ytterligare tva fall upptéacktes 2020 och 2022. I Sverige
uppticktes de tre forsta fallen av CWD under 2019 och ett
fjarde fall uppticktes 2020, samtliga dessa fall var pa dldre
dlgar.

Fallen hos élg och kronhjort i Norden skiljer sig markant
fran CWD hos hjortdjur i Nordamerika och vildren i Norge,
da de forekommer sporadiskt hos dldre individer hos vilka
prioner inte pavisats i lymfknutor. En klar majoritet av fallen

b‘il‘ L b - %

Figur 7: Under 2025 provtogs 39 svenska algar fér avmagringssjuka. Alla var negativa. Foto: Binnerstam/iStock.
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har pavisats hos hondjur, men detta tros vara en effekt av
att jakten bedrivs pa att sadant sétt att hondjur uppnar hogre
alder 4n handjur. Dessa fall antas kunna uppsté spontant hos
dldre djur utan att de har exponerats for smitta frén en annan
individ.

SJUKDOM

Den gillande teorin om prionsjukdomar &r att de orsakas
av prioner, ett mycket motstandskraftigt infektiost
protein som bildas av prionproteiner med onormal
strukturell konformation, det vill sdga de orsakas inte
av mikroorganismer. Prionerna inducerar en strukturell
omvandling av normala prionproteiner i kroppen som
aggregerar och nya prioner bildas. Prionerna orsakar celldod
och skador i viavnaden, sérskilt i hjairnan dar skador kan
observeras mikroskopiskt. Inom TSE-gruppen finns det
sjukdomar dir prioner utsondras i kroppsvétskor (t.ex.
klassisk scrapie, och varianter av CWD) och som darmed
kan vara direkt smittsamma fran individ till individ via
kroppsvitskor. Prionerna kan ocksa finnas kvar linge i
miljon och smitta kan da ske via betesmark. Det finns
emellertid ocksd prionsjukdomar som forefaller uppsta
spontant (utan kénd orsak) d& de kroppsegna prionproteinerna
borjar strukturomvandlas och aggregera utan att individen
har utsatts for smitta fran en annan individ. Dessa varianter
forekommer hos &ldre individer, t.ex. hos far (atypisk
scrapie/Nor98), ndtkreatur (atypisk bovin spongiform
encefalopati, atypisk BSE), och sporadisk Creutzfeldt-
Jakobs sjukdom (sCJD) hos minniskor. Aven om man
vid dessa varianter inte ser en direkt smittsamhet sa kan de
experimentellt 6verforas fran en individ till en annan.

Fram till 2016 var CWD sa som den beskrivits
frén Nordamerika den enda kidnda varianten av CWD
och beskrivning av kliniska symptom och antaganden
om smittsamhet utgick fran den erfarenhet och kunskap
som fanns i Nordamerika. Kort efter att de forsta fallen
konstaterats pé dlg i Norge sdg man dock skillnader jamfort
med CWD i Nordamerika, bland annat att prioner pavisades
i hjérnan, men inte fanns utspridda i kroppen vilket man
har sett i Nordamerika. De drabbade djuren var ocksa
dldre. Hypotesen vicktes att detta kunde rora sig om en
variant som uppstar spontant hos hjortdjur liknande atypisk
scrapie/Nor98, atypisk BSE eller sCJD och det finns alltmer
stod for denna hypotes. Namnet sporadisk CWD (sCWD)
har foreslagits for att tydliggdra att det finns olika varianter
av CWD.

Inkubationstiden for prionsjukdomar é&r lang. For
den CWD som har beskrivits frd&n Nordamerika &ar
inkubationstiden ofta mer &n ett ar. Sjukdomen sprids
antingen genom direktkontakt mellan djur eller genom
saliv, track, urin eller kadaver som kan kontaminera
miljon och betet med prioner. Den langa inkubationstiden
innebér att spridningen ar langsam och det kan ta lang
tid innan den upptdcks. Sjukdomen ger inga tydliga
makroskopiska fordndringar i vdvnaden utan man maéste
undersoka den i mikroskop eller med speciella tester vilket
ocksa paverkar mojlighet till upptackt. De dominerande
kliniska symtom é&r nér hjarnskadorna har utvecklats och

orsakat beteendeforandringar, fordndrad rorelseférméga och
forsamrad kroppskondition. Sjukdomen é&r progressiv och
dodligheten anses vara 100 %. For de fall av sCWD som
pavisats hos élg har ocksa neurologiska symptom iakttagits,
bland annat cirkelgéng, vinglighet och beteendeforandring,
men flera av fallen har pavisats doda utan att djuren har
kunnat iakttas d& de levde.

P4 grund av likheterna med BSE (”galna ko-sjukan™),
en sjukdom som é&r kopplad till variant Creutzfeldt-Jakobs
sjukdom (vCJD) hos ménniskor, och det faktum att manga
prionsjukdomar experimentellt kan dverforas mellan olika
arter, har det funnits en oro for att CWD kan vara zoonotisk.
For nirvarande finns det inte tillrickligt med data for att
helt utesluta detta, men risken bedéms vara mycket 14g. I
omraden dir CWD dr endemisk rekommenderas ménniskor
dock att inte konsumera djur som uppvisar kliniska symtom
som dverensstimmer med CWD, eller djur som har testats
positivt for CWD. Oron att CWD kan vara zoonotisk &r ocksa
en faktor som ligger bakom reglering och provtagningskrav
pa EU-niva.

LAGSTIFTNING

CWD ir en anmélningspliktig sjukdom enligt epizootilagen
(SFS 1999:657 med dndringar). CWD regleras ocksa genom
Europaparlamentets och radets forordning (EG) nr 999/2001
om faststéllande av bestimmelser for forebyggande, kontroll
och utrotning av vissa typer av transmissibel spongiform
encefalopati.

OVERVAKNING

Passiv 6vervakning

Sedan 2016 har man arbetat for att 6ka medvetenheten
hos jégare, renidgare och dgare till hignade hjortar att
reagera och rapportera misstéinkta kliniska symtom pa CWD.
Detta har uppmuntrats dven fran 2022, efter att det aktiva
overvakningsprogrammet avslutades. Utver provtagning av
kliniska misstankar frén féltet provtas vuxna hjortdjur som
skickas till Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA) for
obduktion, om inkomna uppgifter ger misstanke om CWD
eller om djuret &r vuxet och utméirglat utan uppenbara orsaker.
Dessutom sker provtagning av ren och vilt som av olika
anledningar avvisats fran slakt eller helkasserats i samband
med besiktning av kroppen.

Aktiv 6vervakning

En tidsbegrinsad EU-reglerad aktiv Overvakning
genomfordes (forordning EU 2017/1972). Under 2025
skedde ingen aktiv 6vervakning.

Intensifierad aktiv 6vervakning

Som del av den EU-reglerade aktiva Overvakningen
intensifierades 6vervakningen i omraden dér fall av CWD
pavisats. Under 2025 skedde ingen intensifierad dvervakning.

Diagnostik

Alla prover analyseras vid SVA, som ocksa &r nationellt
referenslaboratorium (férordning (EG) 999/2001) fér TSE.
For analys under 2025 screenades prover fran hjarnstams- och
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retrofaryngeala lymfknutor med HerdChek® BSE-Scrapie
Antigen Test kit (IDEXX Laboratories, Westbrook, Maine,
USA). Om resultaten blir positiva eller ofullstdndiga anvands
Bio-Rad TeSeE ™ Western blot-kit for konfirmering.

RESULTAT

Antalet prover som testades fran 2016 till 2025 beskrivs i
tabell 5.

Tabell 5: Antal djur som testats for CWD per ar i Sverige

2016-2025, inklusive nationell &vervakning och

intensifierad provtagning.
Ar Alg  Kronhjort Radjur Dovhjort Ren
2016 74 6 14 0 2
2017 191 6 13 8 21
2018 157 13 15 0 15
2019 8544 31 73 5 1965
2020 2488 84 71 4 991¢
2021 4338 290 63 3 2527¢
2022 40 100 4 0 502¢
2023 41 0 2 1 3
2024 34 2 0 0 3
2025 39 0 0 0 0

A Den stora 6kningen av provtagningen under 2019 berodde
pa den intensifierade provtagningen i Norrbottens 1an som
pabérjades samma ar.

B 98 och 283 av de &lgar som provtogs 2020 respektive 2021
provtogs inom den intensifierade provtagningen i Vasterbottens
lan.

C 896, 1485 och 502 av renarna som provtogs 2020,
2021 respektive 2022 provtogs inom den intensifierade
provtagningen i Norrbottens lan.

Ar 2025 provtogs 39 hjortdjur, samtliga élgar, pa grund
av kliniska symtom som kan dverensstimma med CWD. Inga
positiva fall konstaterades under 2025.

DISKUSSION

Erfarenheten fran Nordamerika &r att CWD ar mycket svart
att utrota eller kontrollera, och att tidig upptéckt medan
prevalensen fortfarande &r 1ag dr en forutséttning. Om en
CWD-typ med smittsamma egenskaper skulle forekomma
eller introduceras 1 Sverige skulle det potentiellt fa stora
negativa konsekvenser for renar, vilda hjortdjurspopulationer
och hignade hjortdjur. Foljaktligen kan sjukdomen ocksé fa
stora konsekvenser for minniskor som lever av eller deltar i
aktiviteter relaterade till dessa arter.

Norge har gjort stora insatser for att bekdmpa och
begrinsa CWD hos vildren, men det ar for tidigt att veta
hur framgangsrik denna bekdmpning kommer att bli. I
forlangningen kan forekomst av CWD hos vildren i Norge
ocksa innebéra ett hot mot hjortdjurspopulationer i Sverige,
bade mot tamren som &r samma art som vildrenen och for
andra hjortdjursarter.

Aven for CWD med smittsamt monster gor sjukdomens
langa inkubationstid och spridningssitt att det inledningsvis
endast &r enstaka individer som insjuknar och dor. Detta gor
att CWD kan finnas lédnge i en population innan den upptacks.

Man behover dérfor aktivt leta efter CWD for att upptécka
forekomst. For att ha ett dvervakningssystem som &r kénsligt
nog att uppticka sjukdomen i ett tidigt skede nér forekomsten
ar valdigt lag krévs stora provvolymer. For upptackt ar
det mer effektivt att undersoka hjortdjur som ar sjuka eller
hittas doda. Samtidigt &r dessa djur ofta svara att hitta och
logistiken for att provta det enskilda djuret dr utmanande
och kostsam. Provtagning i samband med jakt eller slakt
innebdr att ett storre antal djur kan provtas, samtidigt ar vardet
av det enskilda provet lagre och dven i dessa sammanhang
kan logistiken vara utmanande pa grund av avstand och att
provsvar dr nodvéndigt innan godkénnande av slaktkropp.
Overvakningen bir dérfor pa en hel del utmaningar jimfort
med tex scrapie och BSE dér stora volymer prover kan tas
pé kadaverhanteringsanldggningar.

Vad géller sSCWD har dessa fall sporadisk forekomst hos
enstaka ildre individer. Aven om sCWD forst pavisades
2016 kan fall sannolikt ha forekommit tidigare, men de
har inte upptéckts eftersom man inte har letat aktivt. Det
kan inte uteslutas, utan dr snarare sannolikt, att sddana fall
ocksa finns i andra ldnder och hos andra hjortdjursarter, men
det krivs Overvakning for att upptdcka dem. I den form
sCWD upptréder hos enstaka dldre individer har sjukdomen
ingen populationspaverkan, men det kan inte uteslutas att
sporadiska fall kan utgodra ett mgjligt ursprung for utveckling
av smittsamma varianter. I ssmmanhanget kan ndmnas att det
inte dr kdnt hur CWD forst uppstod vare sig i Nordamerika
eller bland vildrenar i Norge.

Den provtagning som genomférdes inom ramen for
den aktiva Overvakningen inom EU utvdrderades av
Europeiska myndigheten for livsmedelssidkerhet, Efsa och
resultaten publicerades i en rapport 2023. I denna diskuteras
utmaningarna med dvervakningen och alternativ presenteras
for framtida Gvervakningsinsatser. I nuldget har vi inte
nagra indikationer pa hur Efsa:s rapport kommer att tas
vidare av EU-kommissionen och om det kommer att
komma négra nya forslag om obligatorisk dvervakning
eller inte. For Sveriges del har vi pavisat sSCWD hos
dldre dlgar, men vi har inte pavisat nagra andra fall av
CWD. Déremot dr den Overvakning som har genomforts
heterogen, i vissa omrdden har manga djur undersokts och
i andra omraden farre vilket gor att det finns stor variation
i med vilken sé@kerhet vi kan dra slutsatsen att CWD med
smittsamt monster forekommer eller inte. I en studie som
genomforts tillsammans med Norge som publicerades 2024
har 6vervakningsdata frén tamren 20162022 analyserats.
Den genomforda dvervakningen har inte varit tillrdckligt
omfattande fOr att sdga att tamrenspopulationen ar fri frin
CWD vare sig i Sverige eller Norge d&ven om Norge genom
en mer omfattande 6vervakning har béattre underlag. Studien
visar ocksa en pataglig variation mellan olika distrikt, i cirka
10 % av de svenska tamrensdistrikten finns det stod for att
anta att de r fria. En anledning till den stora variationen &r
att intensifierad 6vervakning genomfordes i omraden dér
positiva fall pavisats, men denna gav ocksa stod till de
antaganden som sedan har kunnat goras géllande CWD.
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Blatunga (Bluetongue)

Innehallsansvar: Erika Chenais

BAKGRUND
Blatunga (Bluetongue péd engelska) dr en vektorburen

virussjukdom som drabbar idisslare och kameldjur.

Sjukdomen orsakas av fler olika serotyper av blatungevirus
(BTV). Viruset overfors av svidknott (Culicoides spp.)
(se figur 8). Fram till 1998 hade blatunga inte upptickts
i ndgot europeiskt land, men sedan dess har utbrott av
flera olika serotyper forekommit regelbundet, framfor allt i
medelhavsldnderna, men dven i andra delar av Europa.
Den 12:e september 2024 pavisades blatunga orsakad

av BTV serotyp 3 (BTV3) hos ett notkreatur pa vistkusten.

Det var det forsta fallet av BTV3 i Sverige och foljde pa

rapporter om BTV3-smittade djur i Danmark och Norge.

Den mest sannolika introduktionsvégen for smittan ar
att infekterade svidknott spridits till Sverige med vinden
fran utbrottsomraden i nérliggande lander. Efter det forsta
fallet pavisades BTV3 under hosten 2024 i prover fran
hundratals far och noétkreatur. Smittspridningen under den
forsta sdsongen nddde sin kulmen i slutet pd september
2024, under hosten och vintern 2024/2025 testades enstaka
ndtkreatur positiva for BTV3 med PCR.

BTV3 ér en ny serotyp for Europa och har visat sig kunna
spridas effektivt 4ven pa nordligare breddgrader. Smittan
upptécktes i Nederldnderna september 2023 spreds snabbt
inom landet och till angridnsande omréaden i grannldnderna

varefter smittspridningen avtog under hosten och vintern.

Under 2024 fick BTV3 omfattande spridning i stora delar
av framfor allt nordvistra Europa. Under 2025 spreds sedan
smittan Oster- och sdderut med fa eller inga kliniska fall i de
omraden som drabbats hart under 2023 och 2024.

Det dr svart att skydda djur fran knottangrepp och insatser
sa som behandling med insekticider eller insektsrepellerande
medel har inte setts paverka smittspridningen. Under varen
2024 blev flera inaktiverade vacciner tillgingliga for s&
kallad nddvaccinering (vacciner som &nnu inte dr godkédnda
ladkemedel och dér effekten ddrmed inte har verifierats av
ansvarig myndighet tillgéngliggdrs pé licens mot bakgrund
av det omedelbara behovet av vaccin) i flera drabbade
lander. Sedan hosten 2024 finns vacciner godkédnda for
forst beredskapsanvindning och sedermera under gingse
godkénnande i Sverige. I Sverige, liksom i de flesta andra
drabbade lander, &r vaccinering frivillig och bekostas av
djurdgarna sjélva.

Blatunga upptrddde for forsta gdngen i norra Europa
i augusti 2006 da sjukdomsutbrott orsakade av BTVS
uppticktes i Nederlanderna. Under 2006 till 2008 spred sig
smittan till ett stort antal 1&nder i norra och véstra Europa. S&
snart inaktiverade vacciner blev tillgdngliga (2008) inleddes
vaccinationskampanjer i storre delen av EU. I september
2008 bekriftades det forsta fallet av BTV8 i Sverige och
intensiva 6vervaknings- och bekdmpningsaktiviteter, som
inkluderade en obligatorisk vaccinationskampanj, inleddes.

Oinfekterat vuxet svidknott
biter varddjur som har virus
cirkulerande i blodet.

x

Virus replikerar
i svidknottet
under 14-21 dagar.

Infekterat vuxet svidknott
biter mottagligt varddjur.

x

infekterat
varddjur

Virus uppforékas i varddjurets
blod, efter tre dagar finns
tillrdckliga virusmangder fér att
infektera ett nytt svidknott.

mottagligt varddjur

Figur 8: Infektionscykel for  blatungevirus. Overféring  av
blatungevirus involverar insektsvektorer (svidknott) och en
idisslare. Virusreplikationen i knotten &r starkt beroende av
den omgivande temperaturen och tros inte ske alls under
14 °C. lllustration: Helena Ohlsson/SVA.

Efter omfattande dvervakning forklarades Sverige fritt fran
BTV8 i december 2010. Darefter har sjukdomsdvervakning
for att bekrifta frihet fran blatunga genomforts arligen.
Vektorovervakning inleddes 2007 for att dokumentera
aktiviteten hos relevanta svidknottsarter (Culicoides spp.)
under olika arstider. Programmet avbrots 2011 efter att
Sverige forklarats fritt frin BT V8.

SJUKDOM

Infektion med BTV orsakar klinisk sjukdom hos idisslare,
framst hos fér. De olika virustyperna varierar i sin formaga att
orsaka sjukdom hos olika djurarter och i svarighetsgraden av
symtom hos samma djurslag. Sjukdomssymtom kan vara
feber, skador i slemhinnorna i mun och nos, 6dem och
svullnad i huvudregionen samt inflammation i kronranden.
Trots sjukdomens namn ar det ovanligt att kirlskadorna blir
sa stora att tungan svullnar och blir bla. Liksom for ménga
andra virus kan infektion under dréktigheten leda till att
fostret infekteras i fosterstadiet. Beroende pa bland annat
draktighetsstadium kan infektion leda till att fostret dor, att
det skadas eller att det bekdmpar infektion och fods friskt. I
falt har fosterskador tidigare dokumenterats for BT V8.
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LAGSTIFTNING

Bléatunga &r en fortecknad sjukdom (kategori C, D och E)
enligt EU:s djurhilsolag (EU 2016/429). En dndring av
kategoriseringen (till kategori D och E) kommer ske under
2026. Overvakning, utrotningsprogram och sjukdomsfri
status for vissa fortecknade sjukdomar och nya sjukdomar
regleras av kommissionens delegerade forordning (EU
2020/689). Sverige var friforklarat fran blatunga frén 2010
fram till utbrottet av BTV3 i september 2024. Blitunga &r en
anmélningspliktig sjukdom och fram till den 26 september
2024 omfattades den av epizootilagen (SFS 1999:657 med
andringar), men i samband med att BTV3 pavisades i Sverige
togs beslut om att stryka blatunga i denna lagstiftning.

OVERVAKNING

Efter att BTV3 péavisats i Sverige den 12 september 2024 ar
huvudsyftet med 6vervakningen att 6vervaka smittliget for
sjukdomen.

Alla diagnostiska tester, som beskrivs nedan, utférdes
vid Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA) i syfte
att overvaka smittliget for BTV3 hos noétkreatur och
far samt visa frihet fran Ovriga serotyper av BTV hos
svenska notkreatur. Tankmjolksprover analyserades med
en indirekt ELISA (ID Screen Bluetongue Milk Indirect,
Innovative Diagnostics, Grabels, Frankrike) och serumprover
analyserades med en kompetitiv ELISA (ID Screen
Bluetongue Competition ELISA, Innovative Diagnostics,
Grabels, Frankrike). Vid klinisk misstanke analyserades
organ eller blod med en realtids pan-PCR som kan detektera
samtliga kdnda serotyper av BTV. Fran och med den 30
september 2024 analyserades samtliga prover med pan-PCR
och en BTV3-specifik PCR. Ett positivt fall definieras som
ett djur som ger upphov till ett positivt PCR-resultat eller
ett ovaccinerat djur utan kvarvarande maternella antikroppar
med ett positivt ELISA-resultat.

Passiv 6vervakning

Misstankar baserade pa kliniska symtom ska anmélas och
fran och med den 24 september 2024 har misstankeanmélan
gjorts av veterindr via ett webbformuldr pa SVA:s externa
web. I samband med anmaélan har veterindren angivit dlder
pa de provtagna djuren, symtom som de provtagna djuren
uppvisade samt hur manga djur som visat symtom vid
provtagningstillfallet. Sedan den 26 september 2024 utfardas
inga restriktioner for beséttningar drabbade av BTV3, och
inga utredningar utover provtagning av det/de drabbade
djuret/n genomfors. Sedan den 1 april 2025 analyseras
maximalt fem djur per beséttning pa statens bekostnad
och djurdgaren bekostar sjélv veterindrundersdkning och
provtagning.

Aktiv 6vervakning

Med syfte att undersdka forekomsten av blatunga under
smittspridningssdsongen 2025 genomfordes tvd aktiva
Overvakningsinsatser genom serologisk undersdkning av
tankmjolk: i juli 2025 och januari/februari 2026. For den
forsta undersokningen inkluderades samma beséttningar
som valts ut till de tvd tankmjdlksundersokningar som

genomfordes under 2024, besidttningar som registrerat
vaccination undantogs. I det ursprungliga urvalet ingick
500 slumpmissigt utvalda mjolkkobesdttningar frén ett
omrade dér risken for forekomst bedomts som hdgre: de
atta sydvastligaste lanen (Blekinge, Halland, Jonkoping,
Kalmar, Kronoberg, Skéne, Vistra Gétaland, Ostergdtland,
samt ett slumpmdissigt urval av 75 beséittningar fran
ovriga (fortfarande fria fran blitunga) ldn i Sverige. I den
andra undersokning utdkades det befintliga urvalet med
alla mjolkkobeséattningar i Varmlands 14n samt ytterligare
slumpmissigt utvalda mjélkkobeséttningar fran riskomréadet
omfattande de atta sydvéstligaste ldnen. Beséttningarna
i Varmland inkluderades med anledning av fallet som
upptécktes i december och 6vriga beséttningar inkluderas for
att uppna erforderligt provurval om 500 besédttningar efter
att beséttningar undantagits fran provtagning pa grund av
vaccination.

Baserat pa den totala storleken p&d mjolkkopopulationen
i det valda riskomrddet och den genomsnittliga
besittningsstorleken behdvdes tankmjolksprover fran 482
besittningar testas for att berdkna prevalensen av positiva
besittningar med max 5 % avvikelse om den sanna
prevalensen var 50 % och om testet har en sensitivitet
pa 0,9 och en specificitet pa 0,99.

Baserat pa den totala storleken pa mjélkkopopulationen
fran Ovriga 1dn 1 Sverige och den genomsnittliga
besittningsstorleken behdvdes tankmjolksprover fran 64
besittningar testas for att pavisa en prevalens om 5 % med
95 % konfidens.

Proverna samlades in av personal fran mejeriforetaget.
Proverna analyserades med den mjolk-ELISA som anvéands
rutinméssigt.

Utover den Dbeskrivna Overvakningen utfordes
serologiska tester for blatunga fore import och export samt
vid avelsstationer.

RESULTAT
507 kliniskt misstdnkta fall undersdktes och testades under
2025, 122 av dessa befanns vara positiva (se figur 9). Av de
positiva proverna fran kliniskt missténkta fall var ett fran ett
far och ett fatal fran vuxna notkreatur, dessa var provtagna
under borjan av aret och kom fran sddra Sverige. Alla andra
positiva prover var fran kalvar. Under varen och fram till
juni 2025 rapporterades fall av svagfodda, dédfédda och
missbildade kalvar i sodra Sverige, flera av dessa testades
positiva for BTV3 med PCR. I slutet av december 2025
rapporterades ett fall med flera kastade kalvar i en beséttning
i ett omrade norr om de tidigare drabbade omradena i Sverige
(i Varmlands lin). Tva foster obducerades och testade positivt
for BTV3 med PCR. Ingen sjuklighet rapporterades fran
vuxna djur i den drabbade beséttningen. Inga kliniska fall av
BTV3 sags under smittspridningssdsongen 2025 i Sverige.
Tankmjolksprover fran 211 besittningar testades i
den aktiva Overvakningen i juli 2025, 65 med positivt,
4 med tveksamt och 142 med negativt resultat. I den
andra Overvakningen, i januari/februari 2026, testades
tankmjolksprover fran 516 beséttningar, 172 med positivt,
38 med tveksamt och 306 med negativt resultat. I den
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forsta undersokningen f6ljde den geografiska utbredningen
av tankmjolkspositiva icke vaccinerade beséttningar i stort
forekomsten av kliniska fall med positiva testresultat fran
smittspridningssasongen 2024. I den andra undersdkningen
var den geografiska utbredningen av tankmjolkspositiva icke
vaccinerade besittningar utdkad, med fall langre norr- och
Osterut dn tidigare, och fran omraden dér kliniska fall inte
tidigare rapporterats. Se figur 10.

Alla andra tester som utfordes fore import och export
samt pa avelsstationer var negativa.

DISKUSSION

Under 2024 drabbades Sverige av ett utbrott av BTV3.

Frihet frdn blatunga enligt kommissionens delegerade
forordning (EU 2020/689) forlorades och blatunga togs
bort fran epizootilagen. Det pagaende utbrottet startade
i Nederldnderna hosten 2023. Det dr okdnt hur smittan
introducerades till Nederldnderna, den aktuella varianten av
BTV3 har aldrig forr setts i Europa.

Under varen 2025 sags fall av svagfodda, dédfodda
och missbildade kalvar positiva for BTV3 med
PCR. Dessa djur har sannolikt smittats i fosterstadiet
under smittspridningssdsongen 2024. I december 2025
rapporterades ett fall med flera dodfédda och missbildade
kalvar i en besittning i Varmlands ldn. Dessa djur har
sannolikt smittats i fosterstadiet under sommaren/hosten
2025. Inga tecken pa smittspridning i form av kliniska
fall av BTV3 under smittspridningssédsongen 2025 sags i
Sverige. Liknande smittligen med endast tva respektive ett
kliniskt fall av BTV3 under smittspridningssdsongen 2025
rapporterades fran Norge och Danmark. Det verkar som att
BTV3 overvintrade i vissa omraden i Sverige fran 2024 till
2025. Vidare, tyder dvervakningsresultaten pa att smittan
under vissa omsténdigheter kan spridas utan, eller endast
med lindriga och 6vergiende, kliniska tecken hos vuxna
ndtkreatur.

Kompetenta vektorer for BTV finns i Sverige. BTV3
uppforokades i den svenska svidknottspopulationen
och spreds vidare inom landet efter introduktionen
2024. Ménga faktorer angdende populationsdynamik for
inhemska svidknott, replikering av BTV i inhemska
svidknotten, samt hur och i vilken omfattning BTV3
kan &vervintra i Sverige dr okdnda. Osékerhetsfaktorer
inkluderar hur  svidknottspopulationsdynamik  och
virusévervintring paverkas av mikroklimat, svidknottshabitat
och klimatféréandringarna, liksom hur &vervintring genom

kontinuerlig svidknottsaktivitet i till exempel isolerade stallar
liksom transplacental virusoverforing och virusforekomst
hos nétkreatur under relativt lang tid padverkar epidemiologin.

Under 2025, cirkulerade liksom tidigare ar, flera
serotyper av BTV hos fér och nétkreatur i medelhavsomradet.
BTV4 liksom flera olika typer av BTVS8 pavisades i
flera léander i Europa. De upprepade introduktionerna och
aterupptéickterna av olika BTV-serotyper i och utanfor
medelhavsomradet visar att BTV kan spridas och etablera
sig i idisslarpopulationer i norra Europa. Nya serotyper kan
dven dyka upp i medelhavsomradet, vilket understryker
hur situationen snabbt kan fordndras. De vaccin som finns
skyddar endast mot en specifik serotyp, nya vacciner maste
séledes utvecklas for varje ny serotyp. Aterintroduktion av
BTV3 och nyintroduktion av andra serotyper till Sverige kan
ske via infekterade vektorer eller med infekterade djur och
med sperma.
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Figur 9: Antal prover fran nétkreatur och far som analyserats pa SVA med avseende pa férekomst av blatungevirus serotyp 3 per vecka,
fran 1 januari till 31 december 2025.
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Figur 10: Antal besattningar med positiva tankmjélksprov for blatunga serotyp 3 fran tva évervakningar som speglar smittlaget vid tva
tillféllen under 2025. Gra hexagon=tankmjélk har provtagits med negativt resultat inom detta omrade, rosa hexagon=tankmjolk
har provtagits med positivt resultat inom detta omrade.
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Bovin spongiform encefalopati

Innehallsansvar: Karoline Jakobsson, Linda Engblom, Maria Néremark, Thomas Rosendal

BAKGRUND

Klassisk bovin spongiform encefalopati (BSE), dven kallad
galna kosjukan, tillhér gruppen prionsjukdomar eller
transmissibla spongiforma encefalopatier (TSE). Sjukdomen
beskrevs forsta gangen hos notkreatur i Storbritannien 1986
och det 4r dar den storsta andelen av konstaterade BSE-fall
har pavisats. Smittan orsakas av ett mycket motstdndskraftigt
infektiost protein (prion) som startar en omvandling av
djurets kroppsegna prion-proteiner till en sjuklig form med
en annan tredimensionell struktur. De fordndrade prionerna
aggregerar i vivnader och orsakar cellskador i hjarnan, utan
inblandning av ndgon mikroorganism. Klassisk BSE spreds
framst via djurfoder som inneh6ll kontaminerat bearbetat
animaliskt protein (’kott- och benmjol”), animaliskt protein
som producerats frin BSE-smittade djur. Export av foder
kontaminerat med prioner, samt export av infekterade djur
som sedan gatt in 1 foderkedjan var orsaken till att ménga
lander utanfor Storbritannien ocksé drabbades av BSE. Den
absoluta majoriteten av konstaterade BSE-fall pavisades i
Storbritannien i borjan pa 1990-talet men dérpa foljde en vag

av fall i andra delar av Europa och dven utanfor Europa.

Omfattande atgérder ledde till en drastisk minskning av
antalet fall. Den viktigaste atgérden var ett forbud mot att
anvénda delar av notkreatur i foder till andra notkreatur. Som

en del i detta forbud forbjods dven anvandningen av kétt- och
benm;jol i foder till grisar och fjaderfd 2001 for att undvika
korskontaminering i foderfabrikerna. Nu diagnosticeras
enbart enstaka fall av klassisk BSE och epidemin av klassisk
BSE anses vara bekdmpad. Den priméra kallan till de forsta
fallen och den efterf6ljande BSE-epidemin har inte kunnat
faststillas.

Inledningsvis trodde man att BSE endast drabbade
notkreatur men ar 1996 uppticktes en ny variant av
Creutzfeldt-Jakobs sjukdom (vCJID), en dodlig sjukdom utan
bot, hos unga ménniskor. En trolig koppling till klassisk BSE
hos nétkreatur konstaterades. Detta resulterade i atgérder
for att forhindra 6verforing av BSE till ménniskor vilket
inkluderade bland annat att specificerat riskmaterial (t.ex.
hjdrna och ryggmairg) fran nétkreatur avldgsnas vid slakt.
En intensifierad 6vervakning av BSE inleddes 2001, nér
snabbtest blev tillgidngliga for diagnostik. Den omfattande
provtagningen ledde till upptickt av fall i 1&nder som trodde
sig vara fria och det ledde i sin tur till &nnu mer omfattande
krav pd Overvakning, inklusive krav pad provtagning i
samband med slakt som ytterligare skydd av humanhélsan.

Upprepade riskvarderingar har genomforts for att bedoma
risken for att klassisk BSE skulle ha introducerats i Sverige
liksom risken for att sjukdomen skulle atercirkulera om den

Figur 11: Klassisk bovin spongiform encefalopati har aldrig pavisats hos svenska nétkreatur. Foto: Bengt Ekberg/SVA.
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skulle introduceras. Denna risk har beddmts vara véldigt
lag och Sverige har status ”forsumbar risk”. Sverige fick
tidigt denna status tack vare att forbud mot anvéndandet av
sjélvddda djur i produktionen av djurfoder inférdes redan
pd 1980-talet, samt en begransad import av nétkreatur.
Denna risk har bedomts av bland annat den europeiska
myndigheten for livsmedelssdkerhet (Efsa) och senare av
Virldsorganisationen for djurhidlsa, WOAH.

Atypiska fall av BSE, som uppvisar diagnostiska och
epidemiologiska skillnader med klassisk BSE, beskrevs for
forsta géngen i borjan av 2000-talet. Atypiska BSE-fall
uppstér troligen spontant (utan kénd orsak) och eventuella
kopplingar till klassisk BSE och zoonotisk potential
debatteras inom forskarvérlden.

BSE har diagnosticerats i Sverige en gang 2006, da en
kottrasko fodd 1994 var positiv for atypisk BSE av H-typ.
Klassisk BSE har aldrig pavisats i Sverige.

SJUKDOM

Inkubationstiden for klassisk BSE &r lang, ofta tva ar
eller mer. Initialt kan generella sjukdomstecken s& som
viktminskning eller nedsatt laktation noteras men sedan
blir de kliniska symtomen relaterade till det neurologiska
systemet och inkluderar bland annat beteendeforédndringar
och rérelsestorningar. Sjukdomen &r progressiv och det tar
veckor till ménader innan djuren dor, dodligheten anses vara
100 %.

LAGSTIFTNING
Overvakning och kontroll av BSE regleras genom

Europaparlamentets och radets férordning (EG) nr 999/2001.

Overvakningen #r utformad i enlighet med bilaga III
och Sverige tillimpar undantag for avldgsna geografiska
omraden med l&g djurtithet dir det inte sker nagon
uppsamling av sjdlvdoda djur. Notkreaturspopulationen
i dessa omraden Overstiger inte 10 % av den totala
ndtkreaturspopulationen 1 Sverige. Krav for att uppné
forsumbar risk for klassisk BSE enligt WOAH finns
ocksé koden for landlevande djur, kapitel 1.8 samt kapitel
11.4. Pa nationell niva regleras provtagningen i SJVFS
2010:9, senast andrad genom SJVFS 2013:3. BSE ér
en anmélningspliktig sjukdom enligt epizootilagen (SFS
1999:657 med &ndringar). Foderkontroller regleras genom
forordning (EG) nr 152/2009.

OVERVAKNING

Foder

For att undersoka efterlevnaden av foderférbuden samlas
foderprover och prover fran importerade ravaror for
foderproduktion in i foderfabriker och detaljhandel for
analys med avseende pa forekomst av bearbetat animaliskt

protein (BAP) med ljusmikroskopi och eventuellt PCR.

Detta dr en del av den offentliga kontrollen och det &r
Jordbruksverket som dr ansvarig myndighet. Urvalet baseras
pa en riskbedomning som gors av Jordbruksverket.

Djur

Jordbruksverket ansvarar for 6vervakningsprogrammet som
genomfors i samarbete med Statens veterindrmedicinska
anstalt (SVA). Proverna analyseras vid SVA, som ockséd
ar det nationella referenslaboratoriet (forordning (EG)
999/2001).

Risken for introduktion och atercirkulation av BSE
inom systemet har hanterats under ménga ar. Syftet med
overvakningen pa djur dr i forsta hand att uppfylla kraven i
EU-férordningen och att visa att Sverige kan behalla WOAH-
statusen som forsumbar risk for klassisk BSE.

Passiv 6vervakning

Alla kliniska misstankar om BSE (nétkreatur med kliniska
symtom som kan &verensstimma med BSE och som inte
svarar pa behandling) maste rapporteras till myndigheterna.
Under 2025 analyserades prover fran djur med klinisk
misstanke om BSE med HerdChek® BSE-Scrapie Antigen
Test kit IDEXX Laboratories, Westbrook, Maine, USA). Vid
ett positivt eller ofullstindigt resultat konfirmeras materialet
med TeSeE™ Western Blot kit (Bio-Rad Laboratories,
Hercules, Kalifornien, USA). D& bekdmpningsétgirderna
har varit sé effektiva och antalet fall av klassisk BSE i EU
sedan manga &r minskat avsevért dr det en utmaning att halla
djurdgare och veterindrer medvetna om vikten av den passiva
6vervakningen och att de ska rapportera missténkta kliniska
fall.

Aktiv 6vervakning
Foljande djurkategorier ingar i den aktiva dvervakningen
(forordning (EG) nr 999/2001):

* Notkreatur, dldre in 48 ménader som har anméirkningar
vid besiktning fore slakt eller som nodslaktas.

* Alla sjalvddda djur (djur som dott eller avlivats pa gard
men som inte slaktats for att anvindas som livsmedel)
som &r dldre dn 48 manader.

* Notkreatur fran Bulgarien, Ruménien eller ldnder
utanfor EU (forutom Forenade kungariket, Kanalarna
och Isle of man) som ér:

— Aldre #n 24 méanader och som har anmirkningar
vid besiktning fore slakt eller som nddslaktas.

— Friska, slaktade notkreatur dldre dn 30 ménader
och

— Sjalvdoda djur (djur som dott eller avlivats pa
gérd men som inte slaktats for att anvindas som
livsmedel) som ar dldre dn 24 manader. Prover tas
av personal vid kadaverhanteringsanldggningar
eller av veterinér eller veterindrassistent vid en
obduktionsanldggning.

Rutinerna for diagnostik &r desamma som fOr passiv
overvakning (se ovan).
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RESULTAT

Foder

Under 2025 analyserades totalt 56 prover frdn foder
till livsmedelsproducerande djur (exkl. hést) med
ljusmikroskopianalyser for BAP. Av de 56 proverna var 26
tagna i offentlig kontroll, 30 i egenkontroll av foderforetag
som tillverkar foder till livsmedelsproducerande djur (exkl.
hést).

Nytt for 2025 var att prover fran foder till idisslare inte
bara analyserades for landlevande ryggradsdjur och fisk utan
dven for forekomst av insekter.

Ett av proven fran foder till idisslare som analyserades
for insekter var positivt, men bedomdes handla om
kontaminering av insekter och inte avsiktlig inblandning av
BAP da insekterna var i olika utvecklingsstadier. Det positiva
provet ledde dérfor inte till ndgon atgdrd. Alla 6vriga prover
var negativa for BAP.

Djur

Passiv 6vervakning

Under 2025 undersoktes 12 ndtkreatur med kliniska symptom
som kan dverensstimma med BSE, alla med negativt resultat.

Aktiv 6vervakning

Under 2025 undersoktes 7263 prover for BSE i den aktiva
overvakningen. Alla prover var negativa. Av dessa prover
kom 7232 frén sjdlvddda djur, 5 frén djur med anmérkningar
frén besiktning fore slakt vid slakt och 26 prover fran
nddslaktade djur.

DISKUSSION

Inga fall av BSE upptécktes i Sverige under 2025. Antalet
kliniska misstankar har varierat genom aren och har sannolikt
varit relaterat till graden av medvetenhet bland djurdgare
och veterindrer. En topp i antalet missténkta fall foljde BSE-
krisen, da medierapporteringen om sjukdomen var hog. Efter
en period med mycket fa misstdnkta kliniska fall har det
aterigen skett en dkning, eftersom betydande anstringningar
har gjorts de senaste &ren for att informera om vikten av att
anméla och provta djur med kliniska symtom som kan vara
forenliga med BSE till myndigheterna.

Ursprunget till den stora epidemin av klassisk BSE
har aldrig faststéllts men atypiska BSE-fall som hamnat
i foder i form av kott- och benmjol kan inte uteslutas
som kailla. Atypiska BSE-fall skulle saledes kunna vara
en potentiell kélla till en ny epidemi. Det har lagts fram
forslag om att 6ka anvindning av bearbetat animaliskt
protein i foder inom EU. Det dr dock av stor vikt att
ett forbud mot dessa utfodringsmetoder fortsétter samt
att eventuell korskontaminering i foderfabriker forhindras.
Detta for att undvika risken for atercirkulation av BSE-
prioner om smittdmnet ater skulle komma in i fodersystemet.

Provtagningen av foder méaste dessutom vara tillriackligt
omfattande for att sdkerstélla att forbuden efterlevs. Det
nuvarande antalet foderprover ér dock 1agt, och mojligheten
att upptécka en eventuell kontaminering i fodersystemet ér
dérfor begransad. De senaste internationella rapporterna om
enstaka fall av klassisk BSE hos unga djur, fodda langt efter
det att det stringa utfodringsforbudet infordes, tyder antingen
pa problem med forbudet, eller sa finns det andra orsaker till
klassisk BSE som vi dnnu inte forstar.

I takt med att antalet fall av klassisk BSE minskat har
overvakningen stegvis minskats. Under 2024 beslutades
om en omfattande fordndring av kraven pa overvakning
for att uppna forsumbar risk enligt WOAH. Fordandringen
innebdr i praktiken en minskning av antal prover och en
storre versyn av de nuvarande dvervakningskraven pa EU-
niva pagéar. Fordndringar av dvervakningen ar motiverad
eftersom de forebyggande atgirder som har vidtagits har lett
till en betydande minskning av antalet fall av klassisk BSE pa
europeisk och global niva. Samtidigt ar det fortsatt relevant
att behalla foderfoérbud och foderkontroller for att undvika
att prioner atercirkulerar och orsakar en ny BSE-epidemi.
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Bovin virusdiarré

Innehallsansvar: Linnea Lindgren Kero, Sofia Gunnarsson, Sara Kjellsdotter, Hedvig Stenberg

BAKGRUND

Bovin virusdiarré (BVD) orsakas av ett virus vid namn
bovint virusdiarrévirus (BVDV), ett Pestivirus inom familjen
Flaviviridae. Notkreatur dr den priméra virden for BVDV
men de flesta klovdjur ar sannolikt mottagliga for infektion.
BVDYV kan spridas bade direkt och indirekt mellan djur.
Persistent infekterade notkreatur &r virusets viktigaste
reservoar.

Ett frivilligt 6vervaknings- och kontrollprogram med
malet att utrota BVD utan vaccination startades av
Svensk M;jolk ar 1993. Staten och djurdgarna delade
da pa kostnaderna for provtagning och testning inom
kontrollprogrammet. I juni 2001 inférdes ett obligatoriskt
kontrollprogram som innebar att alla ndtkreatursbeséttningar
regelbundet skulle testas for BVDV. Inga nysmittade
besdttningar har upptéckts sedan 2011 och det sista kidnda
viruspositiva djuret foddes i en smittad mjolkbeséttning
ar 2012. Sverige har ansetts fritt frain BVD sedan
2014 och forklarades officiellt fritt fran sjukdomen
av EU-kommissionen i april 2022. Det obligatoriska
kontrollprogrammet &r nu borttaget men dvervakningen av
BVD fortsatter med syftet att visa att Sverige &r fortsatt fritt
fran sjukdomen.

SJUKDOM

Efter en inkubationstid pd 6—12 dagar ger infektion med
BVDV sjukdom av varierande allvarlighetsgrad, varaktighet
och kliniska symptom. Feber, nedsatt allmintillstand,
luftvigssymptom, diarré och reproduktionsstérningar sa
som tidiga eller sena aborter adr vanliga symptom pé
BVD. Infektion med BVDV leder dven till att djuren
blir immunosupprimerade. P4 beséttningsniva visar sig
BVD framfor allt som reproduktionsstérningar samt
luftvigssjukdom och gastrointestinal sjukdom hos kalvar och
ungdjur. Om ett driktigt djur infekteras kan det &ven leda till

att en levande men persistent BVDV-infekterad kalv fods.

Persistent infekterade kalvar kan nér de blir dldre drabbas av
mucosal-disease, ett allvarligt och ofta dodligt tillstand.

LAGSTIFTNING

BVD ér en fortecknad sjukdom (kategori C, D och E) enligt
EU:s djurhélsolag, férordning (EU) 2016/429. Sedan 2022
ar Sverige officiellt fritt fran sjukdomen i enlighet med
forordning (EU) 2021/620. BVD dr anmaélningspliktigt vid
klinisk misstanke enligt STVFS 2021/10 (K12). D& Sverige
nu 4r officiellt friférklarat frdn BVD ér kontrollprogrammet
borttaget och nu sker i stillet en arlig sjukdomsdvervakning
for att bevisa fortsatt sjukdomsfrihet i enlighet med (EU)
2020/89 och (SJVFS) 2021:10.

OVERVAKNING

Overvakningen av mjélkkobesittningar samordnas av Vixa
och utfors genom analys av tankmjdlksprover som samlas
in for att undersdka mjolkkvaliteten. Proverna mérks med
streckkoder for att mojliggdra en blindad provanalys vid
SVA. Overvakningen av besittningar med kottdjur sker
genom blodprovstagning i samband med slakt.

Sedan 2018 har BVD-dvervakningen haft en riskbaserad
design dir besittningarna kategoriseras individuellt baserat
pa antalet beséttningar som de har kopt djur fran och salt djur
till under den foregdende 12-manadersperioden (tabell 6).
Statusen for varje beséttning uppdateras den forsta januari
varje ar.

Hogriskbeséttningar provtas tva ganger per ar, medelrisk-
besittningar provtas en gang per ar och provtagningen av
lagriskbesittningar sker slumpmaéssigt tills det faststidllda
totala antalet prover i dvervakningsprogrammet uppnétts.
Provtagning utfors under forutséttning att besittningen har
skickat djur till slakt (kottbesdttningar) eller mjolk till
mjolkkvalitetskontroll (mjolkbeséttningar). Provinsamlingen
sker kontinuerligt under aret.

Overvakningen utformades for att med 99 % sannolikhet
kunna bekrifta frihet fran infektion i populationen, vid en
antagen forekomst av minst 0,2 % infekterade besattningar
och minst 30 % infekterade djur inom dessa beséattningar,
samt en introduktionsrisk motsvarande en introduktion pa
125 ar. Ndrmare uppgifter om antalet prover och besittningar
som testats under 2025 finns i tabellerna 7 och 8.

Om BVD skulle éterintroduceras i Sverige kommer
infekterade beséttningar att screenas, och persistent
infekterade individer att identifieras och avldgsnas, med
syfte att aterfa officiell frihet.

Diagnostiska tester utfors av Statens veterindrmedicinska
anstalt (SVA). For screening anvénds en indirekt antikropps-
ELISA (SVANOVIR® BVDV-Ab ELISA, Svanova,
Uppsala, Sverige) pd serum-, mjolk- och tankmjolksprover.
For konfirmering anvéinds olika kommersiella ELISA-
kit beroende pa provmaterial; for serum anvénds ID
Screen BVD p80 Antibody Competition, Innovative
Diagnostics (Grabels, Frankrike) och for mjoélkprover
anvinds SVANOVIR® BVDV-Ab ELISA confirmation
format (Svanova, Uppsala, Sverige). For att pavisa eventuell
forekomst av virus anvénds ett PCR-test som beskrivs for
BVDV i Virldsorganisationen for djurhélsas manual, eller
internt IPX-test (immunoperoxidas).

Utdver den aktiva 0vervakningen utreds och provtas
kliniskt misstédnkta fall f6r BVD som en del av den passiva
overvakningen.
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RESULTAT

Resultatet av antikroppstester av tankmjolk och blodprover
tagna i samband med slakt och féltprover som testades under
2025 anges i tabell 7. Alla tankmjdlksprover och blodprover
var negativa for BVDV-antikroppar.

Under 2025 utreddes en klinisk misstanke for BVD.

Beséttningen var dock negativ for BVDV vid provtagning.

DISKUSSION
Resultaten fran den dvervakning som genomfordes under
2025 visar att svenska notkreatur fortsatt &r fria fran BVD.
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Tabell 6: Kriterier for den riskklassning av mjélkko- och kottdjursbeséattningar som utgér grunden for den riskbaserade 6vervakningen av

BVD i Sverige.

Djur som kopts fran

Djur som salts till

< 2 beséttningar  2-4 besattningar > 4 beséttningar

0-4 beséttningar
> 4 beséttningar

Lag Medium Hog
Medium Hog Hog

Tabell 7: 2025 ars resultat fran analyser avseende férekomst av antikroppar mot bovint virusdiarrévirus i tankmjolk eller blodprover fran

nétkreatur, fordelat per provtyp.

Typ av prov Resultat  Antal besattningar  Antal djur
Tankmjolk Klass 0-1A 1590
Tankmjolk Klass 2-3~ 0
Blodprov vid slakt Negativ 2244 3763
Blodprov vid slakt Positiv -0 0-

ARiskklass 0-1 = inga eller mycket I&ga nivéer av antikroppar; riskklass 2-3 = mattliga eller héga nivéer av antikroppar. Baserad p&

Niskanen (1993).

Tabell 8: 2025 ars resultat fran analyser avseende férekomst av antikroppar mot bovint virusdiarrévirus i tankmjolk eller blodprover fran

notkreatur, fordelat per riskkategori pa beséattningsniva.

Typ av produktion

Risk pa besattningsniva® Antal (N) besattningar Mejeri Notkott
N beséattningar 882 11514
Lag risk N testade besattningar 0 540
N positiva 0 0
N besé&ttningar 1056 2887
Medelhég risk N testade beséattningar 1048 1540
N positiva 0 0
N besattningar 554 540
Hég risk N testade besattningar 542 381
N positiva 0 0

ABaserat pa antalet besattningar som de har kdpt fran och salt till under den féregdende 12-ménadersperioden (se tabell 6).
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Brucellos

Innehallsansvar: Emelie Pettersson, Anna Bonnevie, Kristina Hammarén Busch

BAKGRUND

Brucellos orsakas av gramnegativa bakterier som tillhor
sléktet Brucella, och béde djur och ménniskor kan smittas.
Det finns drygt 10 arter av Brucella och @ven om de olika
arterna inte ar helt vardspecifika sd dr vissa mer vanligt
forekommande hos specifika djurslag. De flesta fall hos
ménniska orsakas av fyra arter, Brucella melitensis som
fraimst forekommer hos far och getter, Brucella abortus som
forekommer hos notkreatur, Brucella suis som hittas hos
gris och vildsvin, samt Brucella canis som férekommer hos
hund. Brucella ovis, som framfor allt infekterar och orsakar
epididymit hos féar, bedoms inte smitta ménniskor. Smitta
mellan djur sker framfor allt vid parning och annan néra
kontakt men kan ocksé ske via kontakt med aborterade foster,
moderkaka eller reproduktionsvitskor s som vaginalt sekret
och sperma fran infekterade djur. Smitta kan dven ske via
till exempel mjolk och urin, och foster kan smittas under
dréktigheten. Ménniskor smittas vanligtvis genom kontakt
med smittade djur eller genom kontaminerade livsmedel sa
som opastdriserad mjolk eller ost.

Brucellos orsakat av B. melitensis, B. abortus och B. suis
hos livsmedelsproducerande djur har utrotats i Sverige och
det senaste fallet pavisades hos notkreatur 1957. Brucellos
hos ménniska har varit en anmélningspliktig sjukdom i
Sverige sedan 2004. Mellan 4 och 19 fall hos médnniskor har
rapporterats arligen och majoriteten av dessa &r relaterade
till utlandsresa och/eller konsumtion av livsmedelsprodukter
frén ldnder dér brucellos férekommer endemiskt. Sedan
2010 rapporteras ungefar ett inhemskt fall drligen och dessa
fall har huvudsakligen konsumerat, eller misstinkts ha
konsumerat, opastoriserade mjélkprodukter som importerats
fran endemiska lénder.

SJUKDOM
Djur
Hos djur orsakar brucellos framst reproduktionsstdrningar

sd som abort eller testikel- och bitestikelinflammation.

Inflammation i leder eller i ryggradens diskar kan ocksa
ses. Systemisk sjukdom eller dodsfall &r ovanligt, utom hos
foster eller nyfodda djur. Perioden mellan att djuret infekteras
och att kliniska sjukdomstecken uppstar varierar, men kan
vara flera manader eller ar. Djur kan &ven ha subkliniska
infektioner och asymtomatiska djur kan utséndra bakterien
i mjolk, vaginala sekret, urin och sperma och kan saledes
smitta andra djur eller manniskor.

Manniskor

Flera av Brucella-arterna ar
méinniskor anses B. melitensis vara den allvarligaste
sjukdomsframkallande arten. Den zoonotiska potentialen hos
B. canis anses vara betydligt ldgre jamfort med B. abortus, B.
melitensis och B. suis. Brucellos hos ménniskor kénnetecknas
vanligen av undulerande feber, huvudvérk, sjukdomskénsla

zoonotiska och hos

och trétthet. Obehandlad brucellos kan paga i manader och
kan utvecklas till hjarnhinneinflammation, hjartinfektioner,
ben- och ledinfektioner. Om infektionen ldmnas obehandlad
ar dodligheten cirka 2 %.

LAGSTIFTNING

Djur

Brucellos orsakad av infektion med B. abortus, B. melitensis
eller B. suis ar en fortecknad sjukdom (kategori B, D
och E hos nétkreatur, far och getter samt D och E hos
gris och andra klovbarande ddggdjur) i EU:s djurhilsolag
(EU) 2016/429. Brucella ovis som framfor allt orsakar
reproduktionsproblem hos far &r kategoriserad som en D
och E-sjukdom. Sverige dr officiellt fritt fran infektion med
B. abortus, B. melitensis och B. suis hos notkreatur, far
och get i enlighet med (EU) 2021/620, och 6vervakning for
att pavisa frihet genomfors i1 enlighet med (EU) 2020/689.
Brucellos hos livsmedelsproducerande djur (B. abortus, B.
melitensis, B. suis och B. ovis) omfattas av epizootilagen
(SFS 1999:657 med dndringar) och ar anmélningspliktig vid
klinisk misstanke enligt SJTVFS 2021/10 (K12). Brucellos
hos icke livsmedelsproducerande djur &r anmélningspliktig
vid diagnos (pavisande av bakterie eller positiv serologisk
analys) men ingér inte i epizootilagen.

Manniskor

Brucellos dr sedan 2004 en anmaélningspliktig sjukdom
enligt smittskyddslagen (SFS 2004:168 med dndringar i SFS
2022:217).

OVERVAKNING

Djur

Syftet med Overvakningen &r att dokumentera frihet fran
brucellos (infektion med B. abortus och B. melitensis)
hos nétkreatur, far och get i Sverige i enlighet med EU-
lagstiftningen, samt att dokumentera frihet fran sjukdomen
(infektion med B. suis) i den svenska grispopulationen.
Jordbruksverket finansierar 6vervakningen, som planeras
och genomfors av Statens veterindrmedicinska anstalt
(SVA). Sedan oOvervakningen inleddes har inga prover
bekriftats positiva. Alla diagnostiska analyser utfors pa SVA.
Serumprover fran ndtkreatur testas med en indirekt ELISA
(IDEXX Brucellosis Serum Antibody Test Kit, IDEXX
Laboratories, Westbrook, Maine, USA). Mjolkprover fran
notkreatur testas med en indirekt ELISA (IDEXX Brucellosis
Milk Antibody Test Kit, IDEXX Laboratories, Westbrook,
Maine, USA). Farprover (serum) for B. ovis analyseras med
komplementbindningstest (CFT). Gris-, far- och getprover
(serum) analyseras med Rose Bengal Test (RBT) (IDvet Rose
Bengal Test (RSA-RB), Innovative Diagnostics, Grabels,
France). Prover fran antilop, alpacka och vilda djur analyseras
med antingen RBT eller CFT. Vid positiva reaktioner
i ELISA eller RBT bekréftas serumproverna med ett

SMITTLAGET FOR SJUKDOMAR 2025

31



komplementbindningstest (CFT). For positiva mjolkprover
fran notkreatur analyseras nya serumprover med ELISA.

Det finns ingen aktiv 6vervakning av Brucella hos hund
eller av B. ovis hos fér.

Djur med kliniska symtom som tyder pa brucellos,
eller djur som ska exporteras/importeras testas ofta
med samma diagnostiska metoder som anvinds i
overvakningsprogrammet. Prover frdn foster som ingar
i den fOrstarkta passiva Overvakningen av aborterade
foster (se kapitlet “Undersokningar av aborter hos
livsmedelsproducerande djur” pa sidan 163) undersoks
ocksa for Brucella spp. genom bakteriologisk odling.

Passiv 6vervakning

Djur

Misstankar  baserade pa kliniska symtom hos
livsmedelsproducerande  djur  ska  anmaélas  till
Jordbruksverket och kommer direfter att utredas.

Odling av Brucella spp. ingdr dven i den forstirkta
passiva Overvakningen av aborterade foster av idisslare
och gris, se kapitlet ”Undersékningar av aborter hos
livsmedelsproducerande djur” (sidan 163).

Bakteriologiskt och/eller serologiskt positiva fall av
brucellos hos hund dr anmélningspliktiga till Jordbruksverket.
Det finns inga krav pa provtagning eller sérskild hantering av
missténkta eller bekriftade fall av B. canis da infektionen inte
omfattas av epizootilagen. Provtagning sker darfor enbart pa
initiativ av veterinér eller djurdgare.

Ménniskor

Det &r obligatoriskt att anméla fall hos ménniskor och
overvakningen bygger pa att sjukdomen diagnosticeras
av behandlande lékare eller genom laboratoriediagnostik.
Identifierade fall ska rapporteras till smittskyddslékaren i
regionen och till Folkhidlsomyndigheten for att mojliggora
ytterligare analyser och lampliga interventionsatgérder.

Aktiv 6vervakning

Djur

Overvakning av B. abortus har genomforts regelbundet i
Sverige sedan 1988, B. melitensis sedan 1995 och B. suis
sedan 1996.

Serologisk provtagning av mottagliga livsmedels-
producerande djur fore export, och av tjurar och galtar vid
seminstationer bidrar till den aktiva sjukdomsdvervakningen
av Brucella spp.

Overvakning av brucellos hos nétkreatur

Mellan aren 1997 och 2010 genomfdrdes provtagningen
arligen och frdn 2010 &andrades det till var tredje A&r.
Den senaste provtagningen utfordes 2025. Frén 1997
och framat har provtagningen omfattat nédstan 10000

prover bestdende av tankmjolk och/eller serumprover for
analys av antikroppar mot B. abortus. Proverna viljs ut
genom systematisk stickprovstagning av vartannat serum
och vartannat mjolkprov som samlas in inom ramen
for 6vervakningsprogrammen f6r bovin virusdiarré och
enzootisk bovin leukos.

Overvakningen hos nétkreatur utformades for att bekrifta
att infektionen inte forekommer i populationen. Resultatet
baseras pa en skattad sannolikhet for frihet fran infektion
pa 99 %, givet en antagen férekomst av minst 0,2 %
infekterade besittningar och 40 % infekterade djur inom
dessa beséttningar, samt en introduktionsrisk motsvarande
en introduktion pa 50 ar. For att nd detta mél krivs
1000 tankmjolksprover fran mjolkkobeséttningar och 2700
serumprover fran kottdjursbeséttningar.

Overvakning av brucellos hos fir och getter
Serumproverna fran far samlas in inom ramen for
overvakningsprogrammet for Maedi/Visna och frén get frin
kaprin artrit/encefalit (CAE)-programmet och analyseras
for antikroppar mot B. melitensis. Proverna viljs ut genom
systematiskt slumpmaéssigt urval genom att de forsta 5
proverna frén varje beséttning i dessa dvervakningsprogram
samlas in.

Overvakningen hos far utformades for att med
99 % sannolikhet kunna bekréfta frihet fran infektion i
populationen, vid en antagen férekomst av minst 0,2 %
infekterade besdttningar och minst 40 % infekterade
djur inom dessa besédttningar, samt en introduktionsrisk
motsvarande en introduktion pa 25 ér. For att nd detta mal
kravs 2000 prover (fem prover per besittning fran 400
beséttningar) per ar.

Overvakning av brucellos hos gris

Fran 1996 till 2008 analyserades cirka 3000 serumprover fran
grisar for antikroppar mot B. suis varje ar. Mellan 2009 och
2021 analyserades serumprover vartannat ar. Serumprover
samlas in vid slakt inom ramen for 6vervakningsprogrammen
for porcint reproduktivt och respiratoriskt syndrom
(PRRS) och Aujeszkys sjukdom. Proverna viljs ut genom
systematiskt slumpmaéssigt urval diar det forsta provet
frén varje beséttning i detta dvervakningsprogram samlas
in. Overvakningen hos gris utformades for att med
99 % sannolikhet kunna bekréfta frihet frdn infektion i
populationen, vid en antagen férekomst av minst 0,5 %
infekterade besédttningar och minst 40 % infekterade
djur inom dessa besittningar, samt en introduktionsrisk
motsvarande en introduktion pa 25 ar. For att nd detta
mal krivs 750 prover frdn 750 beséttningar. Provtagning
genomfordes under 2025. Under aret genomfordes dven en
serologisk provtagning av vildsvin.
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RESULTAT
Passiv 6vervakning
Djur
Under 2025 rapporterades 1 klinisk misstanke om brucellos
hos en hést som efter provtagning var negativ. Inga kliniska
misstankar pa livsmedelsproducerande djur utreddes under
aret.

Inom ramen for Gvervakningen av aborterade foster
undersoktes 76 notkreatur, 40 fér, 7 getter och 46 grisar
avseende Brucella spp. Alla prover var negativa.

Ménniskor

Under 2025 rapporterades 7 fall av brucellos hos ménniskor,
vilket dr jimforbart med foregéende tiodrsperiod. Majoriteten
av fallen var kvinnor, aldersfordelningen (medianalder 48 ar,
spridning 34—77 ar) var likartad jaimfort med tidigare ar. Ett
fall rapporterades vara smittat i Sverige, 6vriga utomlands.
Det vanligaste smittlandet var Irak (n=3) och den vanligaste
smittkéllan var likt tidigare &r opastoriserade mjolkprodukter.
For fallet smittat i Sverige misstanktes ett medhavt livsmedel
fran utlandet vara smittkéllan.

Likt de senaste aren faststélldes arten till B. melitensis i
samtliga odlingskonfirmerade fall (n=6). Samtliga av dessa
isolat var kénsliga for de antibiotika som ar forstahandsval
vid behandling av brucellos.

Aktiv 6vervakning

Djur

Under 2025 genomfordes aktiv 6vervakning avseende B.
abortus, B. melitensis och B. suis. Totalt analyserades 3776
prover (tankmjolk och serum) for B. abortus. Analysen for
B. melitensis utfordes pa serumprover fran 2030 far och
getter. Alla prover var negativa, vilket sékerstillde fortsatt
frihet fran B. abortus i ndtpopulationen och B. melitensis i
far- och getpopulationen. Totalt analyserades 812 prover
fran gris och 245 prover fran vildsvin for B. suis och
alla prover var negativa. Dessutom var alla prover fran

serologiska undersokningar genomférda fore export, och vid
seminstationer negativa.

Under 2025 pévisades antikroppar mot B. canis hos 1
hund.

DISKUSSION

Sammanfattningsvis pavisades inte Brucella-infektion hos
notkreatur, fér, get, gris eller vildsvin under 2025. De
langvariga och omfattande serologiska undersokningar som
genomforts utan att pavisa ndgon infektion, tillsammans
med den ytterligare forstirkta passiva Overvakningen
av aborterade foster fran livsmedelsproducerande djur,
bekréftar att Brucella spp. inte forekommer hos svenska
livsmedelsproducerande djur. Detta forstirks ytterligare av
det mycket laga antalet fall hos manniska med endast enstaka
fall som forvirvats inom landet, och da efter konsumtion av
importerade livsmedel.

Antalet positiva prover som diagnosticerats vid SVA
for antikroppar mot B. canis hos hund var betydligt ldgre
under 2025 dn under aren 2022-2024, da mellan 11 och
33 positiva prover rapporterades arligen. Det var ocksé
betydligt farre inskickade prover under 2025 jamf{ort med
foregaende ar. Orsaken till detta &r inte klarlagd. Risken for
att B. canis fors in i Sverige genom import av hund fran
lander dér infektionen forekommer &r oférandrad. Det finns
ett antal rapporter fran andra europeiska linder om pavisad
infektion hos gatuhundar fran dstra Europa. Exempelvis har
det i Storbritannien rapporterats om en tydlig 6kning av
misstinkta och pavisade fall med koppling till gatuhundar
fran Ruménien. Detta har lett till att det sedan oktober
2025 krévs ett negativt serologiskt resultat for att fa fora
in en gatuhund fran Ruménien till Storbritannien. I Sverige
finns inte motsvarande lagkrav, men det 4r viktigt att vara
medveten om den risk som den hér gruppen av hundar utgor
for Brucella-infektion, savil som for andra infektioner. Aven
avelshundar utgdr en riskgrupp for B. canis och historiskt
har flera fall pavisats i svenska kennlar till foljd av parning
med hundar fran andra lénder.
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Campylobacter

Innehallsansvar: Thomas Rosendal, Asgeir Astvaldsson, Anette Hansen, Helena Ho6k, Mats Lindblad, lvana Rodriguez Ewerl6f, Nabil Yousef

BAKGRUND

Termofila campylobacterarter &r de vanligaste orsakerna till
bakteriell gastroenterit hos manniskor i ménga ldnder. De
flesta infektioner orsakas av Campylobacter jejuni, 6ljt av
C. coli och ett fatal av andra campylobacterarter.

Faglar anses vara den viktigaste reservoaren for termofila
campylobacter &ven om tarmkanalen hos manga andra djur
kan koloniseras av dessa bakterier. Bakterien utsondras
med avforingen hos ménniskor och djur. Campylobacter
dr kénsliga organismer men kan Gverleva i s6tvatten under
langre perioder. Infektionsdosen for méanniska ar 1lag. De
flesta europeiska lander har en sdsongsmaéssig variation
av forekomst av campylobacter med hogst incidens under
sommarmanaderna, bade hos slaktkyckling och ménniskor.
Riskfaktorer for infektion inkluderar ohygienisk hantering av
fjaderfakott, konsumtion av otillrackligt tillagat fjaderfakatt,
opastoriserad mjolk eller fororenat dricksvatten, resor
utomlands samt kontakt med fjéderfa.

Under perioden 1997-2019 varierade incidensen av
human campylobacterinfektion i Sverige mellan 65 och 110
fall per 100000 invénare och ar (figur 12). Storsta delen
av fallen smittades utomlands, men under dren 20142018
okade andelen inhemskt smittade p& grund av flera stora
utbrott orsakade av inhemskt producerat kycklingkoétt. Covid-
19-pandemin ledde till bdde en rekordldg forekomst av
campylobacterinfektion 2020-2021 och en rekordhdg andel
inhemska infektioner i forhéllande till infektioner till f6ljd av
resa utomlands under samma ar. Under 2025 var den totala
incidensen av campylobacterinfektion 51,5 fall per 100 000
invanare och 2023-2025 har incidensen hos inhemskt
smittade varit jamn (26,5-28, fall per 100 000 invénare och
ar). Aven om incidensen av fall smittade utomlands har dkat
under perioden 2022-2024 till 20-23 fall per 100 000 &r det
en halvering jamfort med perioden fore covid-19-pandemin.

SJUKDOM

Djur

Det &r vanligt att djur, inklusive fjaderfa, notkreatur, grisar,
far och hundar, bér pa termofila campylobacter utan att visa
nagra symptom. Prevalensen ar hégre hos yngre djur.

Manniskor

Campylobacterinfektion &r en akut tarmsjukdom som oftast
gar over inom en vecka, men symtomen kan vara lingre
hos vissa individer. Symtomen é&r lindriga till svara: diarré,
feber, buksmirta, och illamaende. Sjukdomen &r vanligtvis
sjdlvlakande men infektionen kan kompliceras av reaktiv
artrit, irritabel tarm samt den neurologiska sjukdomen
Guillain-Barrés syndrom.

LAGSTIFTNING

Djur

Fynd av termofila Campylobacter spp. hos kottproducerande
fjaderfa ar anmélningspliktiga i Sverige, enligt SIVFS
2021:10. Dessutom ar Campylobacter fetus subsp. venerealis,
som orsakar genital campylobacterinfektion hos nétkreatur,
anmaélningspliktig.

Livsmedel

Pévisande av campylobacter i livsmedel &r inte
anmaélningspliktigt. Livsmedelsforetagare vid slakterier &r
skyldiga att ta prov pa nackskinn fran slaktkycklingar for
kvantitativa analyser av campylobacter enligt férordning
(EG) 2073/2005 om mikrobiologiska kriterier for livsmedel.
Som ett minimum kréver Livsmedelsverket att de sju storsta
slakterierna tar prover veckovis fran juni till och med
september.

Maénniskor

Campylobacterinfektion &r anmaélningspliktig enligt
smittskyddslagen (SFS 2004:168 med &ndringar i SFS
2022:217). Ett laboratoriebekréftat fall kan ocksa omfatta
fall med prover som endast ar positiva med PCR, det vill
sdga dar inget isolat har erhéllits.

OVERVAKNING

Djur

Branschorganisationen Svensk Fagel har sedan 1991 bedrivit
ett frivilligt kontrollprogram for slaktkyckling i enlighet
med Jordbruksverkets foreskrifter om frivillig organiserad
halsokontroll av husdjur (SJVFS 2015:17). Malet &r att den
totala &rliga forekomsten av campylobacter inte ska overstiga
10 % i slaktgrupper av slaktkyckling.

Programmet omfattar mer dn 99 % av de slaktkycklingar
som slaktas i Sverige. Sedan 2006 sker provtagningen genom
att blindtarmar samlas in fran 10 faglar per slaktgrupp pa
de storre slakterierna. Under 2025 levererade sju slakterier
prover. Nér delar av en flock slaktades vid olika tidpunkter
och tidsintervallet mellan slaktgrupperna var langre an
fyra dagar togs prover fran bada slaktgrupperna, annars
endast fran en av slaktgrupperna. Blindtarmar poolas i
ett samlingsprov per provtagningstillfille och analyseras
for pavisande av Campylobacter spp. enligt EN ISO
10272-1. Under 2025 analyserades en koloni frén varje
prov med misstdnkt campylobacter. Ett urval av isolat
fran kontrollprogrammet genomgick helgenomsekvensering
(WGS) och sa kallad core-genome Multi Locus Sequence
Typing (cgMLST) for att jamfora isolaten med varandra
och identifiera kluster. Isolaten valdes ut for analys i
samrdd med Svensk Fégel for att undersoka om det
forekommit smittspridning av campylobacter mellan eller
inom anldggningar.
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Livsmedel

Det finns inget Overvakningsprogram med officiell
provtagning av campylobacter i livsmedel i Sverige.
Kontrollmyndigheter kan dock ta prover som en del av
utokad offentlig kontroll eller riktade projekt.

Slakterier &r skyldiga att i sin egen kontroll ta prover av
nackskinn fran slaktkroppar av slaktkyckling for analys av
campylobacter. Vid varje provtagningstillfille ska prover
tas frdn antingen 15 eller 20 slaktkroppar, som i bada
fallen poolas till fem prover fore analys. Proverna ska
analyseras med en odlingsbaserad metod (ISO 10272-2 eller
alternativa metoder som validerats mot standardmetoden).
Grinsvirdet dr 1000 CFU/g. Om mer dn 10 av de senaste
50 poolade proverna 6verskrider gransvirdet ska resultatet
enligt processhygienkriteriet i forordning (EG) nr 2073/2005
beddmas som otillfredsstillande. Livsmedelsverket samlar
arligen in uppgifter om det totala antalet prover som tagits
och antalet prover med halter 6ver 1000 CFU/g.

Manniskor

Overvakningen av campylobacter hos méinniskor bygger pé
identifiering av sjukdomen med hjilp av ldkare och/eller
genom laboratoriediagnos (det vill siga passiv dvervakning).
Lakare och laboratorier ér skyldiga att rapportera till regional
och nationell niva for att mdjliggora ytterligare analyser och
adekvata interventionsétgérder.

Under 2017-2021 begirde Folkhédlsomyndigheten in
isolat frdn inhemska fall som rapporterats under utvalda
veckor (i mars och i augusti) for WGS-analys som en del
av det mikrobiologiska Overvakningsprogrammet. Syftet
med typningen &r att bedoma méngfalden av inhemska
stammar och identifiera kluster. Det langsiktiga malet &r
att anvianda data for att utvérdera insatser for att minska
den inhemska forekomsten av campylobacterinfektion som
tillskrivs livsmedelsburna kéllor. Under 2022 inleddes
en utvirdering av det mikrobiologiska programmet for
2017-2021. Inga humanprover samlades in under 2025.

RESULTAT

Djur

Ar 2025 uppticktes termofila Campylobacter spp. i 200
(4,1 %) av de 4872 slaktkycklinggrupper som provtogs
vid slakt (figur 13), vilket 4r en minskning fran 2024
men i linje med forekomsten fran 2018 till 2023. Den
manatliga prevalensen av campylobacter i slaktgrupper
varierade mellan 0,5 % (december) och 9,7 % (september).
Prevalensen av campylobacter i inkommande slaktgrupper
varierade mellan slakterierna. Vid de fyra storsta slakterierna,
som técker 98,2 % av kycklingar som slaktas i Sverige,
uppticktes campylobacter i 3,6 % av slaktgrupperna pa
arsbasis med en arsprevalens som varierade frén 2,1 % till
5,6 % mellan de fyra slakterierna. Néar en flock slaktades
vid tva olika tidpunkter (delad slakt) togs prover vid bada
slakttillfdllena. Under 2025 provtogs cirka 3802 flockar,
varav termofila Campylobacter spp. pavisades i 181 (4,7 %).
Om provtagning endast skett vid ett av slakttillfédllena hade
sannolikheten for att pavisa Campylobacter spp. pa flockniva

ha varit 81,2 % (147 flockar) om provtagning skett vid det
forsta slakttillfallet och 99,4 % (180 flockar) om den skett
vid det andra.

Under 2025 sekvenserades 128 isolat med WGS. Av
de 128 isolaten var 108 C. jejuni, 15 C. coli och 5 C. lari.
Totalt 38 olika sekvenstyper pavisades for C. jejuni, varav 1
var ny och saknade sekvenstypsnummer. Sex isolat kunde
inte definieras. For C. coli pavisades 7 olika sekvenstyper
och 2 isolat kunde inte definieras. For C. [ari pavisades 1
sekvenstyp. Klusteranalysen visade totalt 26 kluster med 19
olika sekvenstyper for C. jejuni. Av dessa hade 9 kluster fler
an 2 isolat och ST-21, ST-45 och ST-257 resulterade i fler 4n
ett kluster. Klusteranalysen visade att 2 kluster hade isolat
fran tva eller fler slakterier och 5 kluster hade isolat fran tva
eller fler uppfodare men tillhdrde samma slakteri. Inga kluster
hittades med C. coli isolat. Fran sex uppfodare isolerades
bade C. jejuni och C. coli och fran en uppfodare isolerades
bade C. jejuni och C. lari. Fran 18 uppfodare isolerades tva
eller fler sekvenstyper av C. jejuni.

Livsmedel
Under 2025 tog kontrollmyndigheter 16 prover fran olika
typer av livsmedel i samband med utbrottsutredningar.
Campylobacter pévisades i tre prover av kycklingkdtt.
Livsmedelsforetagare vid sju slakterier samlade in 821
poolade nackskinnsprover i enlighet med forordning (EG)
nr 2073/2005. Provresultaten vid samtliga slakterier var
tillfredsstéllande enligt lagstiftningen, och endast nio (1,1 %)
av de 821 proverna 6verskred griansvérdet pa 1000 CFU/g.

Manniskor

Ar 2025 rapporterades totalt 5463 fall av campylobacter-
infektion och en incidens av 51,5 fall per 100 000 invanare.
Av de rapporterade fallen var 54 % (2968 fall) inhemska
eller med smittland oként. Incidensen av inhemska fall var
26,5 fall per 100000 invénare och pé liknande niva som
2024 och for 1,5 fall per 100 000 saknades information om
smittland Incidensen av reserelaterade fall 6kade med 7 %
jamfort med 2024 (figur 12). De rapporterade inhemska
fallen foljde det typiska érliga monstret med fler fall under
sommarménaderna, med en topp i juli-augusti da 43 %
(n=1266) av alla inhemska fall rapporterades.

For de inhemska fallen 2025 var mediandldern 52 &r med
ett spann pd 0->95 — &r och for samtliga fall (n=5463) var
medianaldern 49 ar. Incidensen var hogst i1 aldersgrupperna
50-59 ar och 60-69 ar (72 respektive 70 fall per 100 000
invanare). Fler mén (57 %) 4n kvinnor rapporterades ha
campylobacterinfektion och incidensen var hogre bland mén
i alla aldersgrupper forutom i gruppen 20-24 &r.

Fall av campylobacterinfektion hos maénniska
jamfoért med positiva slaktgrupper av slaktkyckling
Under 2025 jamfordes antalet fall hos ménniska och
antalet djur frén slaktgrupper av campylobacter positiva
slaktkycklingar. Jimforelsen visar en tydlig samvariation
over aret med de hogsta siffrorna pa sommaren och hésten
och de lagsta pa vintern och véren (figur 14).
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Figur 12:
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Figur 14: Antal rapporterade inhemska fall av campylobacterinfektion hos ménniskor, tillsammans med antalet campylobacterpositiva

slaktkycklinggrupper, uppdelat per manad under 2025.
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DISKUSSION

De flesta inhemskt smittade humanfall av campylobacter-
infektion ansags tidigare vara sporadiska men klusteranalys
av isolat fran ménniska som typats mellan aren 2017-2021
med WGS indikerar att flera fall har varit en del av utbrott.
Under samma period har isolat fran kyckling sekvenserats
och manga av dessa utbrott hos manniskor var genetiskt
kopplade till isolat fran fjaderfa.

Ar 2025 minskade den arliga prevalensen av
campylobacter 1 slaktgrupper av slaktkyckling till
4,1 % som fortsdtter ett stabilt lige fran 2019-2024
(~5 %) och ar den ldgste hittills uppmitt prevalens
pd svensk slaktkyckling pa é&rsbasis (figur 13).
Korrelationen mellan fall av campylobacterinfektion hos
manniska och campylobacterpositiva slaktkycklinggrupper
understryker dock behovet av fortsatta forebyggande
atgdrder. Vid delad slakt och nér tidsintervallet
mellan slakttillfdllena Oversteg fyra dagar togs prover
frén béda grupperna. Detta ger en komplett bild av
forekomsten av Campylobacter spp. och underlag for
att utvirdera eventuell introduktion av smitta mellan
slakttidpunkterna. En stor andel av provtagningskostnaderna
i campylobacterkontrollprogrammet gar dock till prover som
insamlats under lagsésong dar den forvantade forekomsten
bland fjaderfd &r ndra noll och humanincidens &ar lag.
Under 2026 genomfors en utvdrdering av det befintliga
programmet och en konsekvensanalys av eventuella
andringar i programmet, t.ex. av att reducera provtagning pa
fjaderfd under lagsdsong.

Under 2025, liksom tidigare ar, har WGS-analysen visat
pé koppling mellan isolat fran olika slakterier och olika
uppfodare. Inga definitiva forklaringar har kunnat ges till
smittspridning mellan gardar som slaktar vid olika slakterier.
Koppling mellan isolat fran olika anléggningar som anvénder
samma slakteri har ocksa patraffats under 2025. I ett projekt
som genomfordes 2025 analyserades slaktprovtagningar (av
C. jejuni) fran perioden 2017-2024. Ingen tydlig koppling
kunde faststillas mellan forekomst av positiva anldggningar
i geografisk narhet och en dkad risk for positivt resultat, men
denna potentiella risk behdver utredas ytterligare. Resultaten
visade ddremot att sannolikheten for ett positivt provresultat
okade om det fanns ndtkreatur inom 250 meters avsténd fran
anldggningen (vilket i ménga fall innebar att nétkreaturen

holls pa samma plats som fjaderfd) samt om foregaende flock
fran samma anldggning hade varit positiv. Detta tyder pa
att god biosikerhet, bade intern och extern, kan vara viktig
for att minska risken for forekomst av campylobacter pa
anldggningar.

Resultaten av provtagningen av nackskinn for analys
av campylobacter enligt forordning (EG) nr 2073/2005
visar att inget slakteri i Sverige haft nagra svarigheter att
uppfylla processhygienkriteriet i forordningen, som é&r satt
pa en niva som speglar den betydligt hogre férekomsten av
campylobacter hos slaktkycklingar i manga andra EU-ldnder.
En lag forekomst av campylobacter hos slaktkyckling pé
anlidggningsniva samt atgérder for att slakta sa hygieniskt
som mdjligt minskar risken for infektion hos manniskor. Det
ar dnda fortsatt viktigt att konsumenter har god kokshygien
for att undvika korskontaminering mellan ratt kott och
atfardig mat, samt att fjaderfakott tillagas ordentligt.
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Echinokockos

Innehallsansvar: Frida Hardenberg, Arianna Comin, Kristina Hammarén Busch, Eva Osterman Lind, Erik Agren

BAKGRUND

Echinokockos ar ett samlingsnamn for olika sjukdomar
hos ménniskor som orsakas av bandmaskar som tillhor
slaktet Echinococcus. Sliktet innehéller flera arter, varav
révens dvargbandmask, E. multilocularis, orsakar alveolér
echinokockos, medan cystisk echinokockos (hydatidsjuka)
orsakas av hundens dvirgbandmask, det vill sdga olika arter
inom E. granulosus sensu lato-komplexet (s.l.), frimst E.
granulosus sensu stricto (s.s.), men dven andra arter som E.
canadensis och E. ortleppi.

Livscyklerna for dessa parasiter &dr likartade med
kottdtande huvudvdardar och  vixtitare/allitare som
mellanvérdar, men vilka djurarter som &r de viktigaste
varddjuren skiljer sig mellan de olika Echinococcus-arterna.
Manniskor kan smittas genom oavsiktligt intag av parasitigg
som utsondrats i avforingen frén hund, riv eller ndgon annan
huvudvérd.

ALVEOLAR ECHINOKOCKOS

Bakgrund

Réavens dvirgbandmask, Echinococcus multilocularis,
dr endemisk i manga omradden pa norra halvklotet,
inklusive flera europeiska lédnder. Sjukdomen alveolér
echinokockos ér sillsynt men pa grund av hég dodlighet,
om den inte diagnosticeras och behandlas i tid, samt
hoga behandlingskostnader betraktas den som viktig ur
folkhélsosynpunkt. Parasitens viktigaste huvudvard &r
rodrav, men mardhund, hund, prérievarg och varg ar ocksa
mdjliga huvudvérdar. Dessa smittas genom att dta infekterade
gnagare, framst sorkar, som alltsa ar mellanvérd i parasitens
livscykel.

I Sverige pévisades parasiten for forsta gangen 2011
hos en rodrdv i Vistra Goétaland inom ramen for ett
overvakningsprogram som pégatt sedan 2000. Dairefter
har tva nationella screeningar genomforts dér prover frén
doda/jaktfillda rodravar och ravspillning har analyserats.
Under aren 2011-2014 undersoktes 5764 prover och av dem
var 0,1 % positiva. Aren 2021-2024 var 1,4 % av 2912 prover
positiva. Parasiten har pavisats i sex lan: Dalarna, Halland,
Kronoberg, Sédermanland, Uppsala och Vistra Goétaland. 1
tre omraden (Gnesta, Uddevalla och Uppsala) har parasiten
patraffats flertalet ganger vid upprepade tillfallen och dér
beddoms smittan vara etablerad lokalt.

Potentiella mellanvardar undersoktes i Sodermanlands
lan 2013 och parasiten pétriffades d& hos akersork och
vattensork. Daremot hittades parasiten inte hos skogssork
eller skogsmus.

De forsta fallen av alveolér echinokockos hos ménniska i
Sverige diagnostiserades 2012 hos tva personer med kliniska
symtom. Bada ansdgs ha smittats utomlands. Déarefter har
det rapporterats noll till fyra fall per ar.

Sjukdom

Djur

Hos huvudvérden &r infektionen asymtomatisk. De viktigaste
mellanvirdarna, gnagare, dor vanligtvis av infektionen om
de inte fangas av ett rovdjur.

Ménniskor

Hos ménniskor kan alveolér echinokockos utvecklas till en
allvarlig, potentiellt dodlig sjukdom som kénnetecknas av
infiltrativa tumorliknande lesioner innehallande larvstadier,
protoscolici. Inkubationstiden for att utveckla alveoldr
echinokockos hos ménniska antas vara mellan 5 och 15
ar. Pa grund av den ldnga inkubationstiden ses sjukdomen
oftast endast hos vuxna. Den vanligaste lokalisationen for
parasiten &r levern, men dven andra organ kan péverkas.
Symtomen beror pé vilka organ/vavnader som har infekterats
och storleken pa lesionen.

Lagstiftning

Djur

Pévisande av parasiten dr anmélningspliktigt enligt svensk
lagstiftning (SJVFS 2021:10).

Ménniskor

Infektion med Echinococcus spp. r anmélningspliktig sedan
2004 enligt smittskyddslagen (SFS 2004:168 med &ndringar
i SFS 2022:217).

Overvakning

Djur

Eftersom E. multilocularis inte orsakar kliniska symtom hos
huvudvirden maste dvervakningen antingen vara aktiv eller
forstarkt passiv, till exempel genom insamling av material
fran djur som ldmnats in till SVA av andra skil. Aren
2012-2023 testades alla frilevande vargar som obducerats
vid SVA med PCR, utan nagra positiva fynd.

Under aren 2021-2024 genomfordes en andra nationell
screening av rodriavar finansierad av Jordbruksverket.
Frivilliga fran allménheten och féltpersonal frdn Svenska
Jagareforbundet skickade in rdvspillning fran naturen,
trackprov frén doda rdvar samt hela kroppar av doda révar till
SVA. Omréaden dar smittan tidigare pavisats gavs extra fokus.
Proverna analyserades med MC-PCR. I denna nationella
screening gjordes fem positiva fynd av E. multilocularis 1 ett
nytt omrade, Grianby i utkanten av Uppsala. Detta foranledde
en utokad provtagning i nairomradet under 2025.

Hundar kan ocksd vara huvudvird for parasiten. Ar
de infekterade kan de utsondra dgg i avforingen. Om
bandmaskégg pavisas vid analys av trackprov fran hundar
inom rutindiagnostiken kravs PCR f0r att faststélla om det
ror sig om E. multilocularis. Aggen fran Echinococcus
spp. (dvdrgbandmaskar) och Taenia spp. (bandmaskar) gar
namligen inte att sérskilja morfologiskt.
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Ménniskor

Overvakningen bygger pa att sjukdomen diagnosticeras
av behandlande lékare eller genom laboratoriediagnostik.
Identifierade fall ska rapporteras till smittskyddslékaren i
regionen och till Folkhdlsomyndigheten f6r att mojliggora
ytterligare analyser och ldmpliga interventionsétgérder.

Resultat

Djur

Under den nationella screeningen 2021-2024 analyserades
totalt 2912 prover, varav 41 prover (1,4 %) var positiva
for rdvens dvérgbandmask. Observera att intensiteten av
provinsamlingen var hogre i omraden dér parasiten tidigare
har pévisats. I Gnesta kommun var 25 av 169 (14,8 %)
prover positiva och i Uddevalla kommun var fem av 102
(4,9 %) prover positiva. 1 Gvriga delar av Sverige var
11 av 2641 prover (0,42 %) positiva. Ett enstaka fynd
gjordes i Kungsbacka, Essunga, Borlange respektive Avesta
kommuner. Tvé fynd gjordes i Hedemora kommun. I Uppsala
kommun gjordes fem fynd.

Vid den utdkade provtagningen i Granby (Uppsala)
under 2025 analyserades 86 prover varav étta var positiva
(9,3 %). Alla positiva fynd var lokaliserade inom ett avgrinsat
omrade, insamlade prover ett par kilometer utanfor detta
omréade visade negativa resultat. Parasiten anses darfor vara
etablerad i Uppsala men i nuldget forefaller forekomsten vara
begrénsad till ett omrade kring Grénby.

Under 2025 testades dven ett vildsvin (pa grund av
fordndringar i levern) och en hund med MC-PCR och bada
var negativa.

Ménniskor
Inga humanfall med alveolidr echinokockos (rdvens
dvirgbandmask) pavisades under 2025.

Diskussion

Echinococcus multilocularis forekommer sporadiskt hos
djur i Sverige. Det &r inte kdnt hur och nér parasiten
kom in i landet. Den nationella screeningen som slutfordes
2014 kan anvidndas som en baslinjeuppskattning av den
nationella prevalensen, mot vilken framtida trend kan
bedoémas. Vid den dvervakningen var 0,1 % av proverna
positiva. Overvakningen 2021-2024 visar en nigot hogre
berdknad forekomst jaimfort med tidigare. Det ar val ként
frén andra lander att forekomsten av denna parasit varierar
geografiskt. Den verkliga geografiska fordelningen &r okdnd
men hittills har inga positiva fall hittats norr om Dalarna. I
Sverige forefaller smittan vara etablerad i Gnesta, Uddevalla
och Uppsala kommun. I 6vrigt hittas enstaka positiva prover,
men vidare provtagning i narheten har inte visat pa ytterligare
fynd. Detta kan tolkas som att smittan dnnu upptrader
sporadiskt pé olika platser i landet men att den inte alltid
etableras inom varje omrade som en positiv rav hittas.

E. multilocularis péavisades ocksa for forsta gangen
hos mellanvardar 2013. Dessa fynd 0kade var kunskap
om i vilka biotoper parasitens livscykel kan fullbordas.
Det har foreslagits att franvaron av féltsork (Microtus
arvalis) 1 Sverige kan vara en bidragande orsak till den l4ga

forekomsten av parasiten. I vissa sma omraden har dock
forekomsten av parasiten rapporterats vara hogre och mer
forskning behovs for att klargora vilken/vilka mellanvérdar
som &r viktigast i Sverige.

Baserat pa den kunskap som vi har idag finns det fortsatt
risk for enstaka fall av alveoldr echinokockos som forvérvats
i Sverige, men infektionen kommer med storsta sannolikhet
fortsdtta att vara mycket sillsynt hos méanniskor.

CYSTISK ECHINOKOCKOS

Bakgrund

Cystisk echinokockos orsakas av Echinococcus granulosus
s.l. som har en livscykel med framfor allt hund och varg
som huvudvérd, och manga olika mellanvirdar sasom
far, gris, notkreatur, hist och vilda idisslare. De vuxna
maskarna i huvudviardens tarm producerar dgg som utsondras
med avforingen och kontaminerar miljon. Hos en smittad
mellanvird utvecklas dggen till larvstadiet (hydatidcysta)
framst i levern men dven i andra organ. Huvudvérdar smittas
genom att dta organ som innehéller hydatidcystor.

Cystisk echinokockos var ganska vanligt hos renar i de
norra delarna av Skandinavien under forsta halvan av 1900-
talet. P& 1990-talet upptécktes enstaka fall av E. granulosus
s.l. hos dlg och ren i Sverige. Sedan dess har parasiten
inte pavisats hos ndgon mellanvird, férutom sporadiska fall
hos histar som importerats fran Storbritannien eller Irland
dér de med storsta sannolikhet forvarvat infektionen. I en
retrospektiv studie av biobanksmaterial fran 116 vargar som
skickades in till SVA under 2012-2020 visade sig dock
avforingsprover fran tva vargar som avlivats 2012 vara
positiva med en PCR-metod som detekterar E. canadensis
genotyp G8 och G10 samt E. ortleppi.

Sjukdom

Djur

Hos huvudvérden (fraimst hunddjur) &r infektionen vanligtvis
asymtomatisk. Hos mellanvarden skulle sjukdomssymtom
kunna uppstd till f6ljd av att cystor vixer sig stora
och péverkar organet som det véxer i. Djur inom
livsmedelsproduktionen hinner dock séllan utveckla symtom
innan slakt.

Ménniskor

Hos ménniskor &r levern den huvudsakliga platsen for cystisk
echinokockos men hydatidcystor kan ocksé utvecklas i
lungorna, hjdrnan eller andra viavnader. Infekterade patienter
kan forbli symtomfria i flera ér eller permanent. Kliniska
tecken pé sjukdomen beror pa antalet cystor, deras storlek,
lokalisering och tryck p&d omgivande organ eller vdvnader.
Inkubationstiden for att utveckla cystisk echinokockos
varierar fran ett till flera &r.

Lagstiftning

Djur

Pavisande av parasiten dr anmalningspliktigt hos alla djur
enligt (SJVFS 2021:10).
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Ménniskor

Infektion med Echinococcus spp. r anmélningspliktig enligt
smittskyddslagen sedan 2004 (SFS 2004:168 med &ndringar
i SFS 2022:217).

Overvakning

Djur

Vid slakt inspekteras alla djur for cystor vid den rutinméssiga
kottbesiktningen. Renar besiktigas vid slakt, men frigdende
hjortdjur som fallts under jakt besiktigas inte alltid. Om
misstdnkta hydatidcystor hittas ska de skickas till SVA {or
diagnos.

Sedan 2012 testas frilevande vargar som obduceras vid
SVA med en PCR-metod som detekterar E. canadensis
genotyp G8 och G10 samt E. ortleppi, hittills utan négra
positiva fynd.

Ménniskor

Overvakningen bygger pa att sjukdomen diagnosticeras
av behandlande lakare eller genom laboratoriediagnostik.
Identifierade fall ska rapporteras till smittskyddslékaren i
regionen och till Folkhdlsomyndigheten for att mojliggora
ytterligare analyser och limpliga interventionsatgérder.

Resultat

Djur

Under 2025 pévisades inga hydatidcystor vid slakt.
Trackprov fran 31 vargar analyserades med PCR under

2025 och alla prover var negativa.

Ménniskor

Under 2025 rapporterades 16 fall hos ménniska av infektion
med Echinococcus spp. 1 tva fall bekriftades infektion av
arten E. granulosus s.1. For resterande 14 fall kunde arten
inte verifieras, epidemiologin talade dock for att dven dessa
var smittade med E. granulosus s.l. Medianaldern var 36
ar (intervall 16-80 ar) och majoriteten av fallen var méin

(n=11). Samtliga fall rapporterades ha smittats utomlands.

Majoriteten smittades i Mellandstern och de vanligaste
smittlainderna var Syrien (n=7) och Irak (n=3).

Diskussion

Echinococcus granulosus s.I. pavisas mycket séllan hos
mellanvirdar i Sverige. Hos ren har parasiten inte patréftats
sedan slutet av 1990-talet, da den rapporterades hos tre
renar i de nordligaste delarna av Sverige som grinsar till
Norge och Finland. Retrospektiv analys av biobanksprover
frén 20122020 har dock visat att tva vargar som avlivades
2012 var infekterade med genotyp G8/G10 (eller mojligen
G5). I Finland forekommer parasiten med 1ag forekomst
hos vilda djur (varg, dlg och ren) och har genotypats som F.
canadensis (G10). I Norge har enstaka fall med E. canadensis
G10 hos élg pavisats. Retrospektiv analys av en av de
tre ovan ndmnda svenska renarna visade att det rorde sig
om samma genotyp. E. canadensis G10 anses vara mindre
patogen, och mojligen med en lagre zoonotisk potential, 4n .

granulosus s.s., som ar vanlig i vissa andra delar av Europa
och som framst identifieras i ett kretslopp mellan hundar och
produktionsdjur.

Hydatidcystor péatriffas ocksa sporadiskt hos hastar vid
slakt. Det senaste fyndet var 2024 och dessférinnan 2021.
Bégge dessa héstar var importerade fran Irland och var
infekterade med E. equinus (G4, histstam). E. equinus ar
kénd for att vara endemisk i Irland och Storbritannien. Denna
art betraktas som specifik for hastdjur som mellanvird och
med en mycket 1&g zoonotisk potential. Det finns inte nagra
indikationer pé smittspridning i Sverige eftersom smittan
endast har konstaterats hos importerade héstar.

Hos minniskor i Sverige &r cystisk echinokockos en
séllsynt sjukdom som enbart ses hos personer som har bott
i lander dér sjukdomen &r endemisk. I Sverige har inga
inhemskt smittade fall hos ménniska rapporterats sedan
sjukdomen blev anmélningspliktig. I Finland konstaterades
daremot lungcystisk echinokockos (E. canadensis) &r 2015
hos en patient som inte rest utomlands. Smittan hade
formodligen 6verforts via jakthundar.
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Enzootisk bovin leukos

Innehallsansvar: Linnea Lindgren Kero, Sofia Gunnarsson, Sara Kjellsdotter, Hedvig Stenberg

BAKGRUND

Enzootisk bovin leukos (EBL) orsakas av bovint
leukemivirus (BLV), ett onkovirus som tillhér familjen
Retroviridae. Virusinfektionen Overfors via infekterade
lymfocyter genom kontakt med biologiskt material
frén ett infekterat djur. Sverige dr sedan januari 2001
officiellt fritt fran EBL. Dessforinnan fanns ett frivilligt
bekédmpningsprogram som inleddes 1990 och f6ljdes av ett
obligatoriskt utrotningsprogram som startade hdsten 1995.

SJUKDOM

I en besittning ddr EBL forekommer visar smittan sig
vanligen som flera fall av multicentriskt lymfosarkom hos
vuxna nétkreatur under en period om 4-5 ar. Tumdérerna
kan utvecklas i olika organ i kroppen, vilket orsakar olika
kliniska symtom beroende pa lokalisationen. Ihallande
lymfocytos utan kliniska symptom utvecklas fore tumorerna
men ses sdllan fore tvd &rs élder. Infektion med BLV
kan utdver tumoéruppkomst och lymfocytos ocksa leda
till immunosuppression med stérre mottaglighet for andra
infektionssjukdomar, minskad mjélkproduktion och nedsatt
fruktsamhet.

LAGSTIFTNING

EBL ér en fortecknad sjukdom (kategori C, D och E) i EU:s
djurhilsolag (EU) 2016/429. Sverige &r officiellt fritt fran
sjukdomen i enlighet med (EU) 2021/620 och &vervakning
for att pavisa frihet frin EBL genomfors i enlighet med (EU)
2020/689. EBL &r anmailningspliktigt vid klinisk misstanke
enligt STVFS 2021/10 (K12).

OVERVAKNING

Syftet med Overvakningen &ar att visa frihet fran
BLV hos svenska djur. Jordbruksverket ansvarar for
Overvakningen, som genomfors av Vixa via mejeriernas
mjdlkkvalitetsprogram. Overvakningen 4r samordnad med
overvakningsprogrammen for bovin virusdiarré (BVD) och
infektios bovin rhinotrakeit (IBR). Utéver mjolkproverna
omfattar Gvervakningen dven serumprover fran kottdjur
dir proverna samlas in pa slakterier. Overvakningen har
utformats for att med 99 % sannolikhet kunna bekréfta
frihet fran infektion i populationen, vid en antagen
forekomst av minst 0,2 % infekterade besittningar och
minst 10 % infekterade djur inom dessa beséttningar, samt
en introduktionsrisk motsvarande en introduktion vart 125:¢
ar.

Figur 15: Sverige har varit officiellt fritt fran enzootisk bovin leukos sedan 2001. Foto: Bengt Ekberg/SVA.
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Med hénsyn till antalet mjolkbeséttningar i Sverige
behover cirka 1500 besdttningar provtas arligen for att
overvakningen ska vara tillracklig. Urvalet av beséttningar
sker slumpmaissigt. Tankmjolksprover samlas in genom
mejeriernas kvalitetskontrollprogram. Overvakningen i
kottbeséttningar genomfors med malet att slumpmaéssigt
provta 1—4 djur per beséttning i 2300 beséttningar varje ar.
Serum samlas in fran slaktade notkreatur som é&r &dldre &n tva
ar. Ndrmare uppgifter om antalet beséttningar och djur som
testades under 2025 finns i tabell 9.

Diagnostiska tester utfors pa Statens veterindrmedicinska
anstalt (SVA). Mjolken analyseras med hjélp av IDEXX
Leukosis Milk Screening Ab testkit (IDEXX Laboratories,
Westbrook, Maine, USA) och serumet analyseras med
IDEXX Leukosis Serum X2 Ab Test kit (IDEXX
Laboratories, Westbrook, Maine, USA). For konfirmering
anvénds en kompetitiv ELISA (IDEXX Leukosis Blocking
Ab test, IDEXX Laboratories, Westbrook, Maine, USA) for
serumprover, och IDEXX Leukosis Milk Verification Ab test
(IDEXX Laboratories, Westbrook, Maine, USA) anvéands for
mjolkprover.

Overvakningen for EBL inkluderar &ven PCR-analys
(Ballagi-Pordany & Beldk 1996) av lymfom som vid
patologisk undersokning skulle kunna indikera infektion med
BLYV samt provtagning av djur vid klinisk misstanke om EBL.

RESULTAT
Under 2025 undersoktes 3763 blodprover fran 2461
besdttningar och 1610 tankmjdlksprover fran 1590
besdttningar analyserades for antikroppar mot BLV.
Samtliga blodprover var negativa. Sex besédttningar
var antikroppspositiva i tankmjolk, varav tre kvarstod
som positiva &dven efter omprov och ldmnades
over till Jordbruksverket for vidare utredning. Efter
ytterligare provtagningar avskrevs misstankarna i alla tre
besittningarna.

Under 2025 utreddes fem kliniska misstankar for EBL.
Samtliga var dock negativa for BLV vid provtagning.

DISKUSSION
Sverige ar officiellt fritt fran EBL sedan 2001 (i enlighet med
kommissionens beslut 2001/28/EG).

EBL forekommer i stora delar av vdrlden men manga
lander, sérskilt i véstra Europa, ér officiellt fria frdn denna
sjukdom. Smittan finns dock i flera ldnder nédra Sverige som
Polen, Lettland, Litauen, Ryssland och Ukraina. Detta kan
utgdra en risk for ny introduktion av EBL till Sverige.
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Tabell 9: Totalt antal besattningar och djur som testats fér antikroppar mot bovint leukemivirus under 2025.

Besattningstyp (typ av prov)

Besattningar Djur

Mjolkkobesattningar (ett tankmjélkprov per besattning) 1590 -
Kéttbeséattningar (blodprov fran 1-4 djur per beséttning) 2461 3763
Notkreatursbeséattningar med minst tre testade djur 281 -
Notkreatursbesattningar med tva testade djur 312 -
Notkreatursbesattningar med ett testat djur 1868 -
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Fotrota

Innehallsansvar: Ylva Persson, Ulrika Kénig

BAKGRUND

Fotrota dr en globalt spridd smittsam sjukdom hos far
och getter. Bakterien Dichelobacter nodosus (D. nodosus)
samverkar med andra bakterier, miljofaktorer och férets
motstandskraft och kan dé ge omfattande skador pa klovarna.
D. nodosus forekommer i benigna eller virulenta stammar;
bada varianterna kan orsaka hélta. Dock &r det de virulenta

stammarna som vanligtvis orsakar allvarligare skador.

Sjukdomen karaktiriseras av en nekrotiserande inflammation
som involverar klovspaltshuden och det mjuka hornet pa
kldvens innervdgg. I allvarliga fall involveras dven sulan
som undermineras, ibland dnda ut till klovvaggen, vilket kan
leda till att klovkapseln lossnar.

Predisponerande faktorer &r fuktiga och varma
vaderforhallanden. Svarighetsgraden av fotréta kan variera

beroende pa stammen av D. nodosus och miljéforhallandena.

Det forsta fallet av fotrota hos svenska far uppticktes
2004. Uppgifter om alla drabbade besittningar har
registrerats sedan 2004. Ett frivilligt kontrollprogram for

att bekdmpa fotréta upprittades av Gard & Djurhélsan 2009.

Inom programmet dr definitionen av fotrdta nar virulenta
stammar av D. nodosus pavisas med eller utan kliniska
lesioner eller nér benigna stammar pavisas tillsammans med

typiska kliniska lesioner.

SJUKDOM

De kliniska symtomen pé sjukdomen &r vanligtvis klovskador
och hélta pa grund av de smértsamma lesionerna. Hélta ar
dock inte ett konsekvent kliniskt symtom hos drabbade far.
Fotrota varierar mycket i svarighetsgrad, fran nekrotiserande
inflammation i den interdigitala huden till fullstindig
underminering av sulan och klévkapselns harda horn.

LAGSTIFTNING
Fotrota (virulenta stammar av D. nodosus) &r en
anméilningspliktig sjukdom i Sverige (SJVFS 2021:10).

OVERVAKNING

Fotrota Overvakas genom klinisk Overvakning som
genomfors sdvdl inom som utanfor det frivilliga
kontrollprogrammet. Syftet med kontrollprogrammet ar dock
fraimst att bekdmpa fotrdta i drabbade farbesattningar och att
erbjuda livdjurshandel med djur fria fréan fotr6ta. En annan
viktig del av programmet ar utbildning av veterinirer och
icke-veterindr personal for att utfora klinisk inspektion och
bedomning av klovar och fotrota. Farens klovar inspekteras

Figur 16: Regelbundna klévkontroller utgdr grunden i kontrollprogrammet mot fotréta. Foto: Yiva Persson.
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arligen av veterindrer och/eller fardgare. Inspektionerna
utfors fran den 15 augusti till den 15 oktober, da risken

for fotrdta dr som storst pad grund av viaderforhallandena.

For alla nyligen anslutna beséttningar och for alla anslutna
besittningar med kliniska tecken pa fotréta anvéinds en
realtids-PCR for att detektera D. nodosus och bestimma
stammens virulens.

Besittningar dir inga kliniska tecken pa fotréta eller
virulenta stammar av D. nodosus pavisas hos nigot av de
vuxna féaren dr godkidnda som fria (F-status). Om tecken pa
fotréta (virulenta stammar med eller utan kliniska skador eller
godartade stammar med kliniska skador) uppticks, vidtas
atgérder for att eliminera fotrdta. Dessa atgérder kan vara
fotbad i zinksulfat och, vid behov, antibiotikabehandling,
forflyttning av djur till rena beten och avlivning av kroniskt
infekterade far. Flockar med en historia av fotrota kan
certifieras som fria tidigast cirka tio manader efter de sista
tecknen pé infektion.

383 (av totalt 7773) férbesittningar dr anslutna till
kontrollprogrammet. De flesta av avelsflockarna med bast
avelsvérden i Sverige ar anslutna till programmet.

RESULTAT

Under 2025 bekriftades fotréta i tvd nya flockar inom
kontrollprogrammet. 1 dessa flockar péavisades kliniska
lesioner med benigna stammar av D. nodosus. Djurdgarna har
fatt radgivning och sjélv vidtagit dtgarder. Ingen virulent stam
rapporterades till myndigheterna. I programmet certifierades
379 besittningar som fria fran fotrota (F-status). Av dessa
tilldelades 22 beséttningar F-status efter veterindrkontroll
och 357 efter egenkontroll och riskvirdering.

DISKUSSION

Kontrollprogrammet kraver gérdsisolering innan nya djur kan
komma in i beséttningen, och dérfér har medvetenheten om
biosdkerhet och sjukdomsbekdmpning i allménhet 6kat bland
farproducenterna. Eftersom de flesta av avelsbeséttningarna
ar anslutna ar programmets genomslag betydande, dven
om de utgdér en minoritet av farbeséttningarna i Sverige.
Branschens overenskommelse om ett handelsforbud for
smittade beséttningar har varit avgérande for programmets
framgéng. Ett gott samarbete mellan myndigheter, akademi,
veterindrer och enskilda faruppfodare har resulterat i
att vi nu har lag prevalens av fotrota i Sverige. I en
prevalensundersokning 2020 var forekomsten hos slaktlamm

1,8 % och i en féltprevalensstudie 2022 var den 2 %
hos vuxna djur. Prevalensen har minskat &ver tid (5,8 %
hos slaktlamm i prevalensundersdkning 2009). Vi har
darfor mycket goda mojligheter att bekdmpa sjukdomen
kostnadseffektivt och utan en orimligt hog arbetsinsats.
For att na nationell frihet fran sjukdomen behover dock
anslutningsgraden till kontrollprogrammet 6ka. Fotrota
orsakad av virulenta stammar innebér allvarligt djurlidande
och betydande ekonomiska forluster. Sanering bestdende av
fotbadsserie och i vissa fall antibiotikabehandling bor alltid
genomforas i dessa fall. Sedan 2021 har inga fall av fotréta
orsakad av virulenta stammar pévisats vilket innebér att inga
saneringar med antibiotikabehandling har varit aktuella sedan
2021. For att bibehélla det gynnsamma laget behover fokus
ligga pa fortsatt arbete inom kontrollprogrammet med tidig
diagnos och provtagning for att identifiera eventuella nya
beséttningar med virulenta stammar av D. nodosus.
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Infektios

bovin rhinotrakeit

Innehallsansvar: Linnea Lindgren Kero, Sofia Gunnarsson, Sara Kjellsdotter, Hedvig Stenberg

BAKGRUND
Infektids bovin rhinotrakeit (IBR) orsakas av bovint
herpesvirus 1 (BHV1). Viruset kan 6verforas pé flera olika
sétt, till exempel via aerosol eller veneriskt. Beroende
pé vilket organsystem som infekteras kan BHV1 orsaka
bland annat luftvigssjukdom, aborter, genital sjukdom eller
konjunktivit.

Tankmjolksundersdkningar i bérjan av 1990-talet visade
att ett mindre antal BHV1-positiva beséttningar fanns i
Sverige. Det fanns dock inga tecken pa klinisk sjukdom hos
djuren i de infekterade besittningarna. Ar 1994 inleddes ett
utrotningsprogram f6r BHV1 och det sista seropositiva djuret
patraffades 1996. Sverige anses sedan slutet av 1990-talet
vara fritt fran IBR.

SJUKDOM

Inkubationstiden for IBR ar 3-21 dagar, men BHV1 kan
ligga latent i varddjuret och ateraktiveras vid stress eller
immunosuppression. Den kliniska bilden varierar beroende
pa virusets subtyp samt miljo- och skdtselfaktorer. Flera olika
kliniska manifestationer av IBR kan forekomma i en och
samma beséttning under ett utbrott. De kliniska symptomen
ar dock vanligtvis koncentrerade antingen till luftvigarna,
reproduktionsorganen eller 6gonen.

LAGSTIFTNING

Enligt EU:s djurhélsolag (EU 2016/429) ar IBR en fortecknad
sjukdom (kategori C, D och E). Sverige ér officiellt fritt fran
sjukdomen i enlighet med (EU) 2021/620 och 6vervakning
for att pavisa frihet frdn IBR genomfors i enlighet med (EU)
2020/689. IBR ar anmélningspliktigt vid klinisk misstanke
enligt STVFS 2021:10 (K12).

OVERVAKNING

Under 2025 utfordes alla diagnostiska tester for IBR i Sverige
pa Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA). Mjolkprover
analyserades med avseende pa forekomst av IBR-antikroppar
med hjélp av en indirekt ELISA (ID screen IBR Milk
indirect, Innovative Diagnostics, Grabels, Frankrike) och
serumprover analyserades med en kompetitiv ELISA (ID
Screen® IBR gB Competition, Innovative Diagnostics,
Grabels, Frankrike). Konfirmerande diagnostik vid positiva
mjolk- och serumprover gors med en kompetitiv ELISA
(ID Screen® IBR gB Competition, Innovative Diagnostics,
Grabels, Frankrike), i enlighet med Vérldsorganisationen for
djurhélsas manual. Sperma- och organprover undersoktes
med realtids-PCR. Ett positivt fall definieras som ett djur
med ett positivt PCR-resultat eller en konfirmerad positiv
serologisk reaktion for IBR.

Passiv 6vervakning

Den passiva 6vervakningen for IBR syftar till tidig upptackt
av en eventuell introduktion av BHV1 till svenska djur.
Misstankar om IBR baserade pé kliniska symptom ska darfor
anmaélas till Jordbruksverket och utreds dérefter.

Aktiv 6vervakning
En aktiv dvervakning genomfors i syfte att dokumentera
frihet fran IBR. Jordbruksverket ansvarar for 6vervakningen,
som genomfors av Véxa via kvalitetskontrollprogrammen
for mjolk. Overvakningen 4 samordnad med
Overvakningsprogrammen for bovin virusdiarré (BVD)
och enzootisk bovin leukos (EBL). For att sékerstélla
tillracklig kénslighet vid testning for IBR 1 storre
besittningar (> 100 kor) kompletteras tankmjolksprover med
poolade individmjolkprover. Utéver mjolkprov omfattar
Overvakningen #dven serumprover fran kottdjur, vilka
samlas in vid slakterier. Overvakningen hos notkreatur
utformades for att bekrifta att infektionen inte forekommer i
populationen. Resultatet baseras pa en skattad sannolikhet
for frihet fran infektion pd 99 %, givet att forekomsten
inte overstiger 0,2 % infekterade beséttningar och minst
10 % infekterade djur inom dessa besittningar, samt en
introduktionsrisk motsvarande en introduktion vart 125:e ar.
Utover det officiella dvervakningsprogrammet provtas
avelstjurar for IBR inom ramen for hilsoprogrammen vid
seminstationerna och alla notkreatur (och andra potentiellt
mottagliga idisslare) testas i samband med export och import.

RESULTAT

Inom den aktiva 6vervakningen &r 2025 undersoktes 1610
tankmjolksprover, 1109 poolade samlingsprover samt 3760
serumprover fran ndtkreatur. Samtliga prover var negativa
for IBR. Under 2025 utreddes tre kliniska misstankar for IBR
med provtagning och laboratorieanalys. Samtliga prover var
negativa och misstankarna kunde dérfor avfardas.

DISKUSSION

Sammanfattningsvis konstaterades ingen beséttning eller
enskilt djur med BHV 1-infektion under 2025. Detta stodjer
Sveriges IBR-fria status.
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Influensa

Innehallsansvar: Siamak Zohari

BAKGRUND

Influensavirus (IV) tillhér familjen Orthomyxoviridae och
kan delas in i fyra slikten: Alphainfluensavirus (art;
influensa A-virus [IAV]), Betainfluensavirus (influensa
B-virus [IBV]), Gammainfluensavirus (influensa C-virus
[ICV]) och Deltainfluensavirus (influensa D-virus [IDV]).

Viruspartikeln bestdar av arvsmassa i form av
segmenterade RNA-molekyler inpackade i ett skyddande
hoélje. IV har en markant forméga att fordndras over tid.
Nya stammar skapas antingen genom ackumulering av
punktmutationer (antigen drift) eller genom att tva eller
fler IV samtidigt fordkar sig i samma cell, vilket kan leda
till genutbyte mellan virusen och som i sin tur kan leda
till att virus med en ny kombination av gensegment och
nya egenskaper uppstar (antigenskifte). Influensa A-virus
(IAV) har sin reservoar hos vilda vattenfiaglar och kan
orsaka sjukdom som drabbar bade faglar och diggdjur,
inklusive ménniskor. IAV klassificeras i olika subtyper
utifrdn kombinationen av ytglykoproteinerna: hemagglutinin
(H) och neuraminidas (N). Till dags dato har 18
hemagglutinintyper (H1-H18) och 11 neuraminidassubtyper
(N1-N11) beskrivits.

For savél IBV som ICV Kklassificeras de i distinkta
antigeniskt och genetiskt divergerande linjer, med
tvAd respektive sex si kallade evolutiondra linjer. Ar
2011 upptécktes ett nytt influensavirus hos grisar med
influensaliknande symtom. Viruset identifierades forst
som en variant av influensa typ C men erkéndes kort
dérefter som ett nytt slikte: influensa D-virus. Aven om

viruset identifierades bland grisar med luftvigssjukdom,
tyder serologiska och virologiska undersokningar pé storre
forekomst av influensa D-virus i ndtkreaturspopulationer
runt om i vérlden. Studier har visat pa forekomst av
cirkulerande influensa D-virus hos nétkreatur i Sverige.
Tankmjolksunderskning pé totalt 461 och 338 prover som
samlats in under 2019 respektive 2020 visade att 147 (32 %)
och 135 (40 %) prover var IDV-antikroppspositiva under
2019 respektive 2020. Hogst andel positiva prover pavisades
i Hallands 14n, som &r ett av lanen med hogst ndtkreaturstathet
i landet. En uppfdljande studie visade pa forekomsten av
IDV-virus i prover fran djur med luftvdgssjukdom bland
nétkreatur 1 Sverige, vilket indikerar en méjlig inverkan pé
boskapens hilsa i Sverige.
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Figur 17: Elektronmikroskopi av lagpatogent HSN2 influensa A-virus. Foto: SVA & Folkh&lsomyndigheten.
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Fagelinfluensa

Innehallsansvar: Malin Grant, Elisabeth Bagge, Caroline Bréjer, Mia Holmberg, Neus Latorre-Margalef, Linnea Lindgren Kero,

Emelie Pettersson, Tove Samuelsson Hagey, Siamak Zohari
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Figur 18: Vitkindad gas hittad déd vid Ottenby fagelstation. Foto:
Jonas Waldenstrém.

BAKGRUND

Fégelinfluensavirus eller avidra influensavirus (AIV) avser
influensa A-virus som cirkulerar naturligt bland vilda
vattenlevande faglar 6ver hela vérlden, som kan infektera
tamfjdderfd och andra fagelarter och som sporadiskt har
patréffats hos andra djurarter, inklusive marina daggdjur,
husdjur, vilda karnivorer och ménniskor. Influensa A-virus
klassificeras i olika subtyper baserat pad ytproteinerna:
hemagglutinin (H) och neuraminidas (N). For niarvarande
finns det 18 hemagglutinin (H1-H18) och elva kénda
neuraminidassubtyper (N1-N11). Med undantag for
subtyperna HI7N10 och H18N11, som endast har hittats
hos fladdermdss, dr alla andra mdjliga kombinationer kénda
for att cirkulera bland vilda faglar, fraimst sjofaglar s& som
ander, géss, svanar och masfaglar. Virusets arvsmassa bestar
av atta RNA-segment med en markant forméga att fordndras
over tid. Nya stammar uppstar genom ackumulering av
punktmutationer (antigendrift). Mutationer i ytproteinerna
hemagglutinin och neuraminidas kan leda till uppkomst
av nya genetiska grupper/klader, exempelvis HS5NI,
klad 2.3.4.4b. Om tvé eller fler influensavirus samtidigt
forokar sig i samma cell kan genutbyte (antigenskifte) ske
mellan virus och leda till att virus med ny kombination
av gensegment och med eventuellt nya egenskaper

uppstar, vilket kallas ny genotyp (till exempel hogpatogen
fagelinfluensa HSN1 genotyp EA-2023-DG).

Fégelinfluensa dr mycket smittsam mellan fjaderfa
och sprids bade direkt och indirekt. Vilda vattenfiglar
ar reservoarer for ldgpatogena AIV (LPAIV), inklusive
subtyperna HS och H7, som vid &verforing och ytterligare
anpassning till fjaderfd kan mutera och bli hogpatogena
(sjukdomsframkallande; HPAIV). Flera AIV subtyper har
orsakat infektioner hos ménniskor. Upptickten av HPAIV
H5NI1 i Hongkong 1997, med formagan att orsaka sjukdom
hos ménniskor, belyste det potentiella hot som fagelinfluensa
utgér mot djurs och ménniskors hélsa. Sedan dess har
omfattande utbrott orsakade av virus som har utvecklats fran
HPAIV Goose/Guangdong/96 (Gs/Gd) intraffat upprepade
ginger med introduktion till olika regioner i Asien, Afrika,
Europa, Nord- och Sydamerika samt Antarktis.

Historiskt har det varit flera introduktioner av HPAIV
HS5 fran olika klader eller genotyper som orsakat utbrott hos
vilda faglar och eller fjaderfd i olika omfattning i Sverige:
2006, 2015, 20162018 och 2020-2025 (figur 19).

Introduktionen av HPAIV H5N1 klad 2.3.4.4b till EU
under hdsten 2020 orsakade den stdrsta epidemin av en
fjaderfasjukdom som nagonsin registrerats i Sverige, dér
mer dn tva miljoner fjiderfd drabbades pa grund av sjélva
sjukdomen eller avlivades for att begréinsa smittspridning
under vintern och véren 2020-2021. Epidemin har sedan
fortsatt inom EU utan ndgon egentlig paus och med utbrott
bland savil vilda faglar som fjaderfa.

Klad 2.3.4.4b har sedan den forst pavisades 2016 fatt
omfattande global spridning i Asien, Afrika, Europa och
Nordamerika, varifran den spridits till Sydamerika och vidare
till Antarktiska regionen. Under smittresans géng har ett
storre antal sjukdomsfall hos ddggdjur rapporterats i samband
med utbrott hos vilda faglar eller fjiderfd. Bland annat har
det rapporterats hog dodlighet hos marina ddggdjur. Under
2023 rapporterades utbrott bland djur for palsproduktion
i Finland och bland katter i Polen. Det finns ocksa starka
indikationer pa att smittspridning mellan dédggdjur har skett,
bade rorande fall hos marina daggdjur och pilsdjur. I Sverige
diagnostiserades infektion med HPAIV H5N1 klad 2.3.4.4b
hos tva rodravar och en grasil 2021, en tumlare under 2022,
och en 6kning av fall under senvéren och sommaren 2023
da fall av HPAI konstaterades hos 14 rodrévar. Av de riavar
som diagnostiserades 2023 var 10 tidsmassigt och geografiskt
associerade med ett utbrott av HPAIV H5N1 bland mastaglar
i Stockholm. Analys av arvsmassan visar att virus som
isolerats fran rdvarna i samtliga fall var néra besldktade med
virus som hittats bland vilda faglar. Under 2024 konstaterades
dven H5N1 hos mjolkkor i USA och éver 1000 beséttningar
i 19 olika stater har hittills konstaterats smittade (maj 2026).

Mellan ar 2003-2025 identifierades 992 fall av HSN1 hos
ménniska over hela varlden med en dodlighet pa 48 %, med
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Figur 19: Tidslinje dver HPAl-utbrott i Sverige 2006-2025. lllustration: Siamak Zohari.

stor variation mellan olika klader. Majoriteten av fallen av
H5N1-infektioner hos ménniskor har férknippats med nira
direkt eller indirekt kontakt med smittade levande eller d6da
fjaderfan och i mindre utstrickning vilda faglar. Under 2025
rapporterades 32 fall globalt, varav 11 konfirmerade dodsfall.
Humanfallen intréffade i bland annat Bangladesh, Kambodja,
Kina, Indien, Mexiko, Storbritannien, USA och Vietnam.
Klad 2.3.4.4b dominerar globalt, men i Kambodja cirkulerar
framst klad 2.3.2.1e (tidigare klassificerad som 2.3.2.1c).
Klad 2.3.2.1a som cirkulerar i Indien och Bangladesh é&r ett
resultat av ett genutbyte med interna gener fran 2.3.4.4b.

Vissa EU/EES-ldnder, bland annat Spanien och
Storbritannien, genomfor provtagning av symtomfria
personer som exponerats for AIV i samband med utbrott
pa fjaderfidgardar pa grund av den 6kade risken for denna
yrkesgrupp, medan man i andra ldnder gor som i Sverige och
provtar vid symptom efter kdnd exponering.

En serologisk studie av 115 personer i Colorado och
Michigan som arbetade pa mjolkgardar under utbrottet av
fagelinfluensa (HSN1) bland mjélkkor &r 2024 visade genom
specifik pavisning av antikroppar mot AIV H5N1 klad
2.3.4.4b att atta stycken (7,0 %) hade serologiska tecken pa en
nyligen genomgéngen infektion. Dessa individer uppgav att
de arbetade med mjolkkor eller i mjolkningsanlédggningen,
och fyra rapporterade att de var sjuka nér fagelinfluensa
upptécktes bland mjolkkorna. Detta visar att det troligen finns
ett morkertal nir det géller detektion av milda infektioner.

Ett humanfall med ATV H5N2 rapporterades fran Mexiko
i oktober 2025. Detta dr det andra rapporterade humanfallet
av AIV H5N2 i Mexiko.

I november 2025 rapporterades ett fall av AIV H5NS i
USA, klad 2.3.4.4b med en ny N-kombination. Detta &r det
forsta humanfallet av denna subtyp globalt. HPATV H5NS5

har sedan 2023 rapporterats bland vilda diggdjur och faglar
1 Nordamerika.

Under perioden 2014-2024 rapporterades 93
laboratoriebekréftade fall av infektion med AIV H5N6
hos ménniska fran Kina (92) och Laos (1), varav 38 med
dodlig utgang. I samtliga fall fanns det en kidnd exponering
for sjuka djur eller kontaminerad miljo, och det fanns ingen
koppling mellan individer. Under &r 2025 rapporterades inga
nya fall av ATV H5NG6 globalt.

Mellan 1998 och 2024 rapporterades 153
laboratoriebekriftade fall av infektion hos ménniska med
AIV HIN2, inklusive tvé fall med dodlig utgang. Under ér
2025 rapporterades ytterligare 37 fall, alla fran Kina.

Under ar 2025 rapporterades tvd humanfall av AIV
H10N3, bada fran Kina.

Av de humana fallen orsakade av olika subtyper av
AIV som rapporterats pa senare ar har majoriteten milda
symptom, bland annat i USA. Ett fital allvarliga fall har
rapporterats, men da ofta hos patienter med bakomliggande
riskfaktorer for allvarlig influensasjukdom. Man har inte
konstaterat nagra sekundéra fall, det vill sdga smitta mellan
méinniskor. Serologiska studier visar att fler personer med
direkt kontakt med smittade djur kan ha varit exponerade for
fagelinfluensavirus dn vad som rapporterats.

SJUKDOM

Djur

Dodligheten hos faglar som dr infekterade med HPAIV
kan vara sa hog som 100 %, men kan variera beroende
pa vilken art som drabbas, forekomst av eventuella andra
samtidiga infektioner med andra patogener, virusets virulens
och andra faktorer. I allménhet drabbas honsfaglar, inklusive
kalkoner och tamhons, av allvarligare sjukdom an andfiglar
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som ankor och giss, som ibland endast uppvisar lindriga
symtom. LPAIV-infektioner orsakar oftast asymtomatiska
infektioner eller mild luftvigssjukdom. HPAIV-infektioner
orsakar varierande kliniska symtom som cyanos, andndd,
diarré, neurologiska sjukdomstecken (t.ex. ataxi, cirkelgang
och torticollis), nedsatt allméntillstdnd, minskat foder- och
vattenintag och minskad &dggproduktion med fordndrad
dggkvalitet. Det ar dock inte ovanligt att det enda kliniska
tecknet dr plotslig dod hos ett stort antal figlar. Aven
om AIV framst dr anpassad till vilda och tama fagelarter,
kan smittspridning till ddggdjur, inklusive ménniskor,
forekomma. Flera férska rapporter beskriver upptackter av
HPAIV H5NI1 som orsakat sjukdom och dédlighet hos vilda
land- och vattenlevande/marina diaggdjur.

Rapporterade fall av fagelinfluensa hos katter har ofta
pekat pa allvarlig sjukdomsbild med symtom fran luftvdgarna
och nervsystemet, inte séllan har djuret dott eller avlivats
till foljd av sjukdomen. Studier visar dock att Aven mildare
symtom eller asymtomatisk infektion kan forekomma hos
béde hundar och katter. Fagelinfluensafallen hos mjoélkkor i
USA har haft en varierande sjukdomsbild med rapporter om
feber, paverkat allméntillstand, nedsatt mj6lkproduktion och
juverinflammation.

Vilda karnivorer som exempelvis rdvar som drabbats av
fagelinfluensa har ofta exponerats for en hog virusmangd
i samband med att de é&tit infekterade faglar. Fallen
som konstaterats i Sverige har hittats doda eller uppvisat
allvarliga sjukdomssymtom med exempelvis paverkan pa
nervsystemet.

Manniskor

De rapporterade symtomen pa fagelinfluensainfektioner
hos ménniska har varierat fran lindriga till svara och har
inkluderat konjunktivit, influensaliknande sjukdom (till
exempel feber, hosta, halsont, muskelvark) som ibland
atfoljs av illamaende, buksmartor, diarré och krékningar,
allvarlig luftvdgssjukdom (till exempel andfaddhet,
andningssvérigheter, lunginflammation, akut andndd, viral
lunginflammation, andningssvikt), neurologiska foérdndringar
(fordndrad mental status, krampanfall) och inblandning
av andra organsystem. Sjukdomsfallen hos ménniskor de
senaste aren med koppling till utbrott av fagelinfluensa
hos nétkreatur och fjaderfa i USA har i de flesta fall
kénnetecknats av lindriga symtom.

LAGSTIFTNING

Djur

HPALI och infektion med LPAIV ir fortecknade sjukdomar,
specifikt kategori A, D och E for HPAI och D och E for
infektion med LPAIV i EU:s djurhélsolag (EU) 2016/429 nér
de drabbar fagelarter. Dessutom omfattas fagelinfluensa hos
faglar (HPAIV av alla subtyper, och LPAIV av subtyperna
H5 och H7) av epizootilagen (SFS 1999:657 med é&ndringar)
och ar anmélningspliktiga vid misstanke. Om fagelinfluensa
misstinks eller bekréftas pa en gard kommer atgérder att
vidtas for att bekdmpa sjukdomen och forhindra ytterligare
spridning i enlighet med delegerad foérordning (EU) 2020/687
om komplettering av férordning (EU) 2016/429 vad géller

bestammelser om forebyggande och bekdmpning av vissa
fortecknade sjukdomar som trddde i kraft den 21 april 2021.

Det svenska dvervakningsprogrammet for fagelinfluensa
hos fjaderfd och vilda faglar baseras pa delegerad forordning
(EU) 2020/689 om komplettering av férordning (EU)
2016/429 vad giller bestimmelser om &vervakning,
utrotningsprogram och sjukdomsfri status for vissa
fortecknade och nya sjukdomar. I samma forordning anges
att overvakning for fagelinfluensa hos andra arter an de
listade, vilket inkluderar ddggdjur, 4r motiverad om den
epidemiologiska situationen tyder pé att sjukdomen utgor
en risk for djurs och ménniskors hélsa. I EU:s djurhélsolag
(EU) 2016/429 ar fagelinfluensa hos ddaggdjur att betrakta
som en ny sjukdom (“emerging disease”) vilket betyder att
atgarder kan vidtas men det dr inte strikt definierat som vid
utbrott hos fjaderfa.

Ménniskor

Alla laboratoriebekriftade fall av influensa A é&r
anmalningspliktiga och infektioner som orsakas av AIV
H5N1 klassificeras som en allménfarlig sjukdom enligt
smittskyddslagen (SFS 2004:168 med &ndringar). Alla
infektioner hos méanniskor som orsakas av en ny subtyp
av influensa A-virus ska omedelbart rapporteras till
EWRS, EU:s system for tidig varning och reaktion, vid
europeiska smittskyddsmyndigheten (ECDC), enligt det
internationella hilsoreglementet (IHR, 2005). Prover bor
delas med WHO:s samarbetscentrum. Arbetsmiljoverket
reglerar vilken skyddsutrustning (PPE) som bor anvéndas
av yrkesverksamma personer som riskerar exponering av
zoonotiska smittdmnen i samband med sjukdomsutbrott
hos djur och det dr arbetsgivarens ansvar att se till att
forebyggande atgirder foljs och att forse personalen
med tillricklig skyddsutrustning for att minimera
exponeringsrisken.

OVERVAKNING

Sedan 2002 genomfors arligen Overvakningsprogram
i alla EU:s medlemslinder for att Overvaka
fagelinfluensasituationen hos fjaderfa och vilda faglar, med
fokus pa tidig upptéckt/tidig varning av infektion orsakad av
subtyperna HS och H7 i synnerhet. Prover analyseras med
molekyldra och serologiska tester enligt reckommendationer
frén det europeiska referenslaboratoriet for fagelinfluensa i
Padua, Italien (EURL, ISZVE).

Inom G&vervakningsprogrammen for bade djur och
ménniskor ingéar sekvensering av virusets arvsmassa. Detta
for att kunna analysera specifika aminosyrapositioner
som kan ge upphov till antiviral resistens eller eventuell
diggdjursanpassning. [ borjan av 2025 publicerade ECDC
och europeiska myndigheten for livsmedelssékerhet (Efsa) en
reviderad lista 9ver mutationer eller markdrer som associeras
till fordandrad fenotyp, som exempelvis kan paverka virulens,
diaggdjursanpassning och hogre affinitet for receptorer
som uttrycks pd humana celler i luftvigarna. Utbyte av
information, provmaterial och metodik pagér kontinuerligt
mellan Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA) och
Folkhélsomyndigheten for djur- respektive humansidan.
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Fjaderfa

Overvakningsprogrammet for fjiderfd bygger pa bade
serologisk och virologisk aktiv &vervakning utdver den
passiva kliniska dvervakningen. Overvakningen for 2025
baserades pé delvis riskbaserad och delvis representativ
provtagning och laboratorieanalyserna utfordes vid SVA.
Syftet med den serologiska Overvakningen &ar framst
att upptdcka exponering for LPAIV genom pavisning
av antikroppar. Virologisk testning utfoérs pd andfiglar
(grasdnder, ankor och géss) framst for att pavisa HPAIV
eftersom dessa arter kanske inte visar tydliga kliniska
sjukdomstecken. Den aktiva &vervakningen for 2025
omfattade avelsflockar (for produktion av virphdns,
slaktkyckling eller slaktkalkoner), varphons, slaktkalkoner,
ankor, giss och hdgnade grasdnder. Fran véarphéns och
slaktkalkoner togs tio blodprover i samband med slakt. Fran
avelsfaglar togs tio blodprover i samband med provtagning
inom programmet for 6vervakning av infektidsa sjukdomar
pa fjdderfaanldggningar och klackerier (se sidan 160) sent
under produktionsperioden. Grisdnder provtogs med 20
blodprov samt svalg- och kloaksvabbar fran 20 faglar pa
anldggningarna. Ankor och giss provtogs med svabbar pa
anldggningen och blodprover i samband med slakt, tjugo
faglar per flock. P4 anlaggningar med férre individer 4n den
ovannamnda urvalsstorleken provtogs alla individer. Utover
overvakningsprogrammet togs prover vid klinisk misstanke.
Vid klinisk misstanke om fagelinfluensa eller newcastlesjuka
utfors i allménhet laboratorieanalyser for bada sjukdomarna.
Lis mer om dvervakningen av newcastlesjuka i kapitlet om
klinisk 6vervakning, sidan 152.

Proverna analyserades med hjélp av ELISA (ID
Screen Influenza A antibody competition ELISA Kkit,
Innovative Diagnostics, Grabels, Frankrike). Positiva resultat
bekriftades med hemagglutinationsinhibitionstester (HI-
tester) (for subtyp H5 och H7) i enlighet med riktlinjer frén
EURL.

Vid féagelinfluensautbrott i fjaderfébeséttningar gors
riktade Gvervakningsinsatser pa anldggningar som héller
faglar inom en skydds- och Overvakningszon pa tre
respektive 10 km fran ett utbrott. Overvakningen inkluderar
veterindrbesok med klinisk inspektion och kontroll av
produktionsdata pa alla anldggningar i skyddszonen och ett
urval av anldggningarna i overvakningszonen. Hos ankor
och giss eller vid avvikelser hos andra arter tas prover for
virologisk analys.

Vilda faglar

Fagelinfluensadvervakningen hos vilda faglar syftar frimst
till att bedoma risker for fjdderfd och diaggdjur inkl.
minniskor. Den syftar ocksa till att 6vervaka hélsoldget i
den vilda fagelpopulationen.

Overvakningen #r passiv och baseras pa faglar som hittas
sjuka eller déda och rapporteras till SVA:s webbapplikation
(rapporteravilt.sva.se). Ett urval av faglar skickas in for
obduktion och provtagning for AIV. Arter som inte
tidigare bekréftats positiva i en viss kommun under de
foregiende 30 dagarna provtas. Overvakningen av vilda

faglar i Sverige omfattar en bred artlista och endast sméa
tittingar &r undantagna fran provtagning. Sérbara och
skyddade arter som betraktas som statens vilt obduceras
som regel pd& SVA och dessa faglar provtas dd ocksa
for AIV. Under 2024 reviderades listan 6ver mélarter for
fagelinfluensadvervakning som rekommenderas av Efsa,
vilken kan utgdra ett underlag vid behov av revidering
av Overvakningen i framtiden. Under 2024 inleddes ett
EU-finansierat projekt i vilket bland annat SVA och
Linnéuniversitetet samarbetar med syfte att etablera aktiv
overvakning for fagelinfluensa hos infangade vilda faglar —
frimst grisinder — vid Ottenby figelstation pa Oland. For
mer information se https://sentinelwildbirds.lnu.se/.

Daggdjur

Under 2024 inleddes ett arbete for att forstirka
overvakningen av fagelinfluensa hos dédggdjur i Sverige.
Overvakningen ingar i det EU-finansierade projektet
OH4Surveillance som 16per 2024-2026, dir flera zoonotiska
agens ingédr. Syftet med Overvakningen &ar att folja
fagelinfluensavirusets utbredning och virdspektrum samt
analysera for forekomst av mutationer som tyder pa
diggdjursanpassning eller antiviral resistens. Overvakningen
som dr bade aktiv och passiv fokuseras pd vilda
karnivorer och marina didggdjur samt hundar och katter
i prioriterade omraden. Déaggdjur péa fjaderfagardar dar
fagelinfluensa konstaterats ingér ocksé i dvervakningen.
Overvakningen styrs av den epidemiologiska situationen
i Sverige och omvirlden, och sedan 2024 uppmanas
djurdgare och veterindrer att dven vara uppmirksamma
pd sjukdomssymtom hos notkreatur som kan tyda pa
fagelinfluensa. P4 samma sitt forstdrks den kliniska
overvakningen genom att &dven smadjursveterindrer
uppmanas vara uppmérksamma pé kliniska symtom som kan
tyda pa fagelinfluensa, samt nér relevant provta for AIV.

Manniskor

P& grund av omfattande cirkulation av fagelinfluensa
i Europa de senaste &ren rekommenderar ECDC en
utokad dvervakning for influensa A sedan sommaren 2023,
framfor allt under lagsdsong for human sdsongsinfluensa
A(HIN1)pdm09 och A(H3N2). Overvakningen innebir
att en storre andel bekriftade fall av influensa A-virus
gar vidare till subtypning for influensavirus A(H1)pdm09
och A(H3) for att bekrifta att det handlar om human
sisongsinfluensa. Okad medvetenhet om figelinfluensa
kommuniceras inom varden under perioder utanfor den
typiska influensasédsongen/vintersdsongen nir man inte
forvantar sig s& manga influensafall och patienter med
komplikationer pa grund av influensainfektion.

Prover fran patienter med influensaliknande sjukdom
och akuta luftvagsinfektioner samlas in inom primérvardens
sentinelndtverk! under influensadvervakningssisongen.
Dessa prover analyseras avseende influensavirus A och
B, SARS-CoV-2 samt RS-virus. Om influensa A-virus
pavisas utfors ytterligare subtypning med rRT-PCR for
A(H1)pdm09 och A(H3), human sédsongsinfluensa. Om

Thttps://www.folkhalsomyndigheten.se/mikrobiologi-laboratorieanalyser/mikrobiella-och-immunologiska-overvakningsprogram/sentinelovervakning/
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influensa A-positiva prover inte kan subtypas utfrs
ytterligare karaktérisering for att utesluta zoonotisk
influensa A (fagel- eller svininfluensa). Ett urval av
proverna inom sentineldvervakningen samt prover
fréan kliniska mikrobiologiska laboratorier genomgar
dessutom helgenomsekvensering. Bedomning av kanslighet
for antivirala ldkemedel gors genom screening av
genotypiska markorer. Folkhdlsomyndigheten har ocksé
beredskapsdiagnostik vid misstanke om AIV hos ménniskor,
dér subtypsspecifik rRT-PCR for influensavirus A(HS) utfors.
Nuvarande riktlinjer rekommenderar yrkesverksamma
personer som exponeras for virus i samband med utbrott av
HPAIV pa en fjdderfaanlidggning att kontakta sjukvarden
och testa sig om de utvecklat influensaliknande symtom eller
Ogoninflammation. EU:s smittskyddsmyndighet, ECDC,
publicerade hosten 2022 ett vigledningsdokument som
beskriver atgirder for att sdkerstélla tidig upptickt av
infektioner hos ménniskor med influensavirus av zoonotiskt
ursprung. I dokumentet beskrivs de grupper som riskerar
att komma i kontakt med fégel- eller svininfluensavirus pa
grund av yrkesmaéssig exponering (djurdgare, veterinirer,
hélso- och sjukvérdspersonal m.fl.) eller annan exponering
(jégare, ringmairkare, allménheten som hanterar sjuka faglar
m.fl.).

RESULTAT

Djur

For en dversikt over antal fall av figelinfluensa hos djur 6ver
tid, se figur 20.

Fjdderfa

Fégelinfluensa pavisades pa atta anldggningar under 2025,
samtliga genom passiv dvervakning (tabell 10). Totalt
undersoktes misstdnkta fall av fagelinfluensa med hjilp av
diagnostisk provtagning pé 40 fjaderfaanldggningar under
2025, varav 33 var kliniska misstankar, fem var smittsparning
och tvd var positiva i aktiv serologisk Overvakning.
Dessutom togs prover for virologisk undersékning avseende
fagelinfluensa pé ett 20-tal anldggningar inom skydds- eller
Overvakningszoner runt konstaterade utbrott, och samtliga
var negativa. Majoriteten av anldggningarna holl géss eller
ankor och dessa provtas eftersom de ibland inte visar lika
tydliga sjukdomssymtom som honsfaglar.

Under 2025 provtogs 43 fjaderfaflockar i den aktiva
fagelinfluensadvervakningen, se tabell 11. Majoriteten av
den aktiva dvervakningen baserades pa serologi dir 480
blodprover samlades in fran 40 fjaderfaflockar fran totalt
33 fjaderfdanldggningar. Aktiv virologisk Overvakning
genomfordes baserat pa 58 svabbprover fran 8 flockar pa
totalt 6 anldggningar. LPAIV av typen H5NG6 pavisades pé
en anldggning med hégnade grisidnder genom virologisk
undersokning inom den héir dvervakningskomponenten. I
en flock med ankor var 12 prover serologiskt positiva for
HS5 och/eller H7 med hemagglutinationsinhibitionstest, men
samtliga prover var negativa i uppfoljande provtagning
med serologiska och virologiska analyser. Tabell 12 ger en
oversikt 6ver antalet fjaderfiflockar som provtogs fran 2016
till 2025.

Vilda faglar

Inom ramen for det passiva Overvakningsprogrammet
befanns 66 vilda faglar vara positiva for HPAIV. Alla var
av subtyp H5N1, med undantag for en vitkindad gés dar
H5N2 konstaterades i december manad. Totalt provtogs
383 faglar av 72 olika arter varav 129 var rovfaglar, 156
sjofaglar, 38 duvor och 35 krakfaglar. Den geografiska
platsen for provtagna och vilda faglar, inklusive positiva
fynd, finns i figur 21. Se tabell 13 for en fullstindig
lista dver positiva fynd hos vilda faglar. Inom den aktiva
6vervakningen pa Ottenby fagelstation provtogs 1336 faglar
vid totalt 2026 provtagningstillfillen da vissa faglar provtogs
flera ganger och var identifierbara genom ringmérkning. Vid
384 provtagningar pavisades influensa A-virus. De flesta
positiva fynden var LPAIV men vid 14 provtagningstillféllen,
som representerade 12 olika individer, pavisades HPAIV.

Dé&ggdjur

Under 2025 provtogs totalt 300 ddggdjur. Av dessa provtogs
299 med svabbar/organprover som analyserades med PCR
och 283 med blodprover som analyserades serologiskt
(ELISA). Serologiskt positiva prover analyserades med HI-
tester (for subtyp H5 och H7). For resultat se tabell 14 och
figur 22. Av totalt 300 provtagna individer var 153 (51 %)
sjalvdoda eller avlivade pa grund av sjukdom och ingick i
den passiva dvervakningen, och 147 (49 %) var skjutna vid
jakt och ingick i den aktiva vervakningen.
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Figur 20: Antal fall av fagelinfluensa 2006-2025 hos fjaderfs, andra faglar i fangenskap, vilda faglar samt daggdijur.

Tabell 10: Bekraftad hogpatogen fagelinfluensa hos fjdderfé och andra faglar i fangenskap under 2025.

Datum for konfirmering

Subtyp Ldan  Typ avanlaggning Antal mottagliga djur

2025-02-26 H5N1  Skédne Hagnatvilt, fasaner 450
2025-10-15 H5N1  Skane Hobbyhons 20
2025-10-25 H5N1  Skéne Kalkoner 32000
2025-11-05 H5N1  Skane Blandade arter 55000
2025-11-07 H5N1  Skéne Avelshons 15000
2025-12-18 H5N1  Skéne Avelshons 40000
2025-12-27 H5N1 Skane Avelshons 50000
2025-12-30 H5N1 Skane Avelshons 30000
Ménniskor

Tabell 11: Antal provtagningstillféllen i olika fjgderfakategorier

inom serologisk respektive virologisk évervakningen
pa anldggningar

under 2025. Provtagningar

restriktionsomraden kring utbrott ingar inte i tabellen.

Kategori Serologi  Virologi  Totalt
Vérphons som hélls inomhus 6 0 6
Varphéns med utevistelse 3 0 3
Kalkoner 7 0 7
Ankor 1 2 3
Gaéss 4 1 5
Avelshons (foraldrar) 13 0 13
Avelskalkoner (foraldrar) 1 0 1
Gréasénder 5 5 5
Totalt 40 8 43

Inga fall av AIV detekterades bland prover inom
sentinelovervakningen for influensa (829 patienter
provtogs under sdsongen 2024-2025). Under sdsongen
2024-2025 sckvenserades och karaktéiriserades 239
influensa A-virus inom Overvakningsprogrammet och
alla var human sédsongsinfluensa. Inte heller inom den
utokade Overvakningen av influensa A under lagsdsong
for human sésongsinfluensa har négra fall av fagelinfluensa
konstaterats.

I Sverige provtas endast individer med kind exponering
som har luftvigssymptom och inga fall av infektion med
AIV identifierades bland ett fatal prover som analyserades
under 2025 vid Folkhédlsomyndigheten med frégestallning
fagelinfluensa. Exponerade individer (ca 70) fick information
om att soka sjukvard vid symtom och en andel fick
preventiv behandling med antiviraler enligt de regionala
smittskyddens etablerade rutiner vid hogriskexponering. Pa
de atta fjaderfaanlédggningarna som drabbades av utbrott var
det totalt 43 personer som fick preventiv behandling mot
AIV efter exponering.

I Sverige finns hittills inga kénda fall dar infektion med
AIV pavisats hos ménniskor.
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Tabell 12: Antal provtagningstillféllen i olika fiaderfakategorier som provtagits i aktiv dvervakningen av fagelinfluensa 2016-2025. Tabellen
inkluderar bade serologisk och virologisk évervakning.

Kategori 2016 2017 2018 2019 2020 2021 2022 2023 2024 2025
Vérphoéns som halls inomhus 62 68 65 73 63 57 50 5 38 6
Varphdns med utevistelse 30 43 49 67 52 47 47 1 13 3
Kalkoner 18 16 16 18 18 14 15 35 9 7
Ankor 4 1 2 3 1 5 0 5 8 3
Géss 7 5 6 3 1 2 2 5 4 5
Slaktkycklingar® B 33 23 33 22 14 3 0 0 0 0
Strutsfaglar® 3 2 2 5 3 7 0 0 0 0
Avelshons (foraldrar) 34 35 30 34 35 28 31 30 47 13
Avelskalkoner (foraldrar) 3 3 3 3 3 3 3 3 3 1
Grasénder® 7 2 5 5 6 10 9 5 6 5
Fasaner® C 9 13 12 8 10 8 1 0 0 0
Total 210 211 223 241 206 184 158 89 128 43

ASmaskalig produktion.
BUtgar fran 2022 och framat.
CHagnat fjadervilt

Tabell 13: Antal positiva fynd av hégpatogen fagelinfluensa hos vilda faglar, uppdelat per fagelart.

Djurslag Antal fynd  Antal provtagna  Andel positiva av antal provtagna
Vitkindad gas 22 28 79 %
Gragas 6 7 86 %
Knolsvan 5 16 31%
Gratrut 4 9 44 %
Kanadagas 4 6 67 %
Trana 3 4 75 %
Fasan 2 5 40 %
Havssula 2 7 29 %
Havstrut 2 3 67 %
Havsérn 2 42 5%
Ormvrak 2 8 25 %
Pilgrimsfalk 2 4 50 %
Sangsvan 2 3 67 %
Grasand 1 18 6%
Skogsgas 1 1 100 %
Spetsbergsgas 1 1 100 %
Storspov 1 1 100 %
Storre skrikdrn 1 1 100 %
Svarthuvad mas 1 1 100 %
Tofsvipa 1 1 100 %
Tornfalk 1 7 14 %
Ovriga 51 arter 0 210 0%
Totalt 66 383 17 %
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Tabell 14: Serologisk och virologisk évervakning hos tama och vilda déggdjur per djurslag.

Serologi (ELISA + HI)

Virologi (PCR)

Djurslag Provtagna Pavisade (ELISA) Pavisade HI Provtagna Pavisade Totalt
Grasal 94 5 1(H7) 94 0 94
Knubbsal 25 0 0 26 0 26
Vikare 11 0 0 11 0 11
Tumlare 18 0 0 18 0 19
Sowerbys nébbval 1 0 0 1 0 1
Utter 11 1 0 13 0 13
Rodréav 28 3 1(H5) 31 0 31
Lodjur 73 0 0 76 0 76
Fjallrav 0 0 0 1 0 1
Gravling 1 0 0 1 0 1
Hund 15 2 0 18 0 18
Hast 1 1 0 2 0 2
lller 1 0 0 1 0 1
Katt 1 0 0 2 0 2
Mink 0 0 0 1 0 1
Mérd 3 0 0 3 0 3
Totalt 283 12 2 299 0 300
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Figur 21: Geografisk plats fér de vilda faglar som analyserades

O Antikroppar €j pavisade

o

Figur 22: Geografisk plats fér de vilda dédggdjur som analyserades

med avseende pa fagelinfluensa 2025. Réda prickar
representerar faglar dér fagelinfluensa pavisats och

bla prickar &r faglar som ar provtanga och negativa.

Punktstorlekarna skalas efter antalet faglar som provtas
pa en viss plats. Totalt 66 av 383 vilda faglar som provtogs
2025 var positiva for hdgpatogen fagelinfluensa.

med avseende pa antikroppar motinfluensa A2025.Réda
prickar representerar daggdjur dar antikroppar pavisats
(ELISA) och bla prickar &r daggdjur som ar provtagna och
negativa. Observera att geografiska koordinater saknas
for vissa provtagna djur, darfor visas inte alla provtagna
djur pa kartan.

54

SMITTLAGET FOR SJUKDOMAR 2025



DISKUSSION
Andra halvan av 2025 karaktdriserades av hog smittspridning
av fagelinfluensa bland vilda faglar i Europa med rapporterad
massdod hos bland annat tranor, svanar och giss. Under
2025 hade Sverige atta utbrott av fagelinfluensa HSN1 hos
tamfjaderfd och 66 fall hos vilda faglar. Fallen pavisades
framst under oktober till december som var inledningen
pé en fagelinfluensasdsong med ett stort antal positiva fall
hos vilda faglar dven i Sverige. Smittspridningen bland
vilda faglar i Sverige inleddes ovanligt tidigt med flera fall
pavisade redan under oktober ménad. Den forsta figeln som
konstaterades positiv var en svarthuvad mas som hittades
redan 19 september i Malmd. Aven utbrotten hos tama
féglar skedde ovanligt tidigt pa sdsongen, men bilden speglar
ocksa monster fran tidigare ar med hog risk for utbrott
under de vilda faglarnas hostflytt. Fallen hos tama faglar
orsakades av separata introduktioner fran vilda figlar och
likt tidigare ar konstaterades ingen smittspridning mellan
anldggningar. Antalet fall hos tama figlar var ocksé légre
an under fagelinfluensasdsongen 20202021, som pa manga
sétt liknade sdsongen 2025-2026 nir det giller forekomst
bland vilda faglar. Fagelinfluensavirus pavisades inte hos
nagot ddggdjur under 2025. Vid serologisk provtagning var
dock 12 individer positiva for influensa A-virus. Vid vidare
utredning av dessa (HI-tester for subtyp H5 och H7) blev
endast tvé individer, en riv och en grasil, positiva. Ovriga
tio djur som blivit serologiskt positiva for influensa A har
troligt exponerats for andra influensa A-virus och histen
som provtogs var vaccinerad mot héstinfluensa. Under aret
informerades kliniskt verksamma veterindrer som arbetar
med noétkreatur och/eller sillskapsdjur (framfor allt katt) om
kliniska symtom pa fagelinfluensa hos dessa djurslag. Detta
for att stirka den kliniska passiva dvervakningen hos tama
daggdjur.

Samtliga utbrott hos tama faglar och samtliga fall

hos dédggdjur pavisades genom passiv Overvakning dvs.

provtagning av sjuka eller sjdlvddda djur, vilket visar pé
det stora virdet av den dvervakningskomponenten. Dock
bidrar den aktiva 6vervakningen ocksd med information,
till exempel genom den provtagning av friska vilda faglar
som genomfordes pa Ottenby fagelstation, dér man pavisade
HPAIV vid flera provtagningstillfillen. Den hér typen av
overvakning eller miljoprovtagning pa flera platser i landet,
inklusive i fjaderfatdta omraden, skulle kunna bidra till
tidigt upptéckt av viruscirkulation och dven till underlag
for bedomning av risker for fjaderfd och déaggdjur.

Omfattningen av den aktiva dvervakningen hos fjéaderfad
under 2025 var lagre dn pa manga &r. Det laga antalet prover
forklaras delvis av en kraftig minskning av provtagning i
samband med slakt, men ocksa av att en ldgre andel av de
prover som kommer in via honshilsokontrollprogrammet
analyserades for fagelinfluensa. Den serologiska aktiva
Overvakningen syftar framst till att upptécka forekomst av
lagpatogena AIV, ett smittdimne som har lagre status i EU:s
lagstiftning 4n tidigare. Under 2026 gors en dversyn av
det aktiva 6vervakningsprogrammet hos fjaderfd som ska
ge forslag pa en kostnadseffektiv dvervakning i linje med
géllande lagstiftning.

Trots omfattande viruscirkulation bland vilda och
tama faglar under perioden hosten 2025 till véren 2026
konstaterades inga infektioner med AIV hos ménniskor i
Europa. Overvakningssystem finns pa plats for att finga
upp eventuella fall av fégelinfluensa hos maénniskor i
Sverige. Globalt orsakas majoriteten av AIV infektioner
hos ménniskor av subtyperna HSN1 och HON2, virustyper
som dr endemiskt féorekommande i fjaderfapopulationer i
delar av Asien. Infektioner med andra AIV, sdsom H3N8
eller HION3/H10NS5, hos ménniskor med néra kontakt med
fjaderfa har ocksé rapporterats. Det kan ocksa aterspegla de
okade overvakningsinsatserna for luftvagsinfektioner och
diagnostisk kapacitet till f6ljd av covid-19-pandemin. Att
bekdmpa sjukdomen hos fjaderfd ar det forsta steget for att
minska risken for méanniskor. I EU/EES bed6ms risken for
overforing av zoonotisk influensa som lag for befolkningen
i allménhet. For specifika yrkesgrupper som exponeras for
viruset (i samband med utbrottsbekdmpning) kan risken vara
lag till méattlig.
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Influensa A-virus hos gris

Innehallsansvar: Marie Sjélund, Neus Latorre-Margalef, Tove Samuelsson Hagey, Siamak Zohari

BAKGRUND

Influensa A-virus hos gris (IAV-S), som bestar av flera
subtyper av influensa A-virus (IAV), forekommer globalt
och orsakar akut luftvigssjukdom med feber, letargi, anorexi,
viktminskning och anstringd andning hos gris. Grisar
i alla aldrar kan drabbas och symtomen varierar fran
subkliniska till svara. Sjukligheten i drabbade beséttningar
kan vara omfattande, men dodligheten ar 1ag. De vanligaste
subtyperna av IAV-S i virlden d&r HINI1, HIN2 och
H3N2. HINI IAV-S rapporterades ha infekterat grisar
i Nordamerika redan 1918. Ar 2009 bérjade en ny typ
av influensa HINI1, delvis med ursprung fran gris, att
cirkulera bland ménniskor. Detta HIN1-virus, kdnt som
influensa A(HIN1)pdm09, ersatte tidigare cirkulerande
H1-virus hos manniskor med sdsongsbetonad spridning. I
ett antal ldnder, déribland Sverige, har grisar smittats av
ménniskor med sidsongsinfluensa A(HIN1)pdm09. Pa grund
av den potentiella risken for folkhélsan anses zoonotiska
influensavirus hos gris liksom fégelinfluensavirus vara
prioriterade smittdmnen att dvervaka som en del av en
systematisk One Health-6vervakning.

SJUKDOM

Djur

Influensavirus av typen HIN1 isolerades fran svenska grisar
for forsta gdngen 1982. HIN1 orsakade i borjan allvarliga
kliniska symtom i den tidigare naiva grispopulationen
men med tiden avtog detta. Sedan 1982 har HINI-
viruset betraktats som endemiskt forekommande i Sverige.
Antikroppar mot TAV H3N2 upptécktes forsta gdngen 1999 i
den svenska grispopulationen, men de kliniska symtomen var
inte lika omfattande som niar HINI introducerades. Faktum
ar att antikroppar mot H3N2 forst upptécktes vid en screening
av till synes friska djur, och det &r darfér mindre klart
nir denna subtyp introducerades. H3N2 har dock sedan
1999 ibland orsakat svar luftvigssjukdom hos grisar. En
annan [AV-typ (HIN2) som forst pavisades i Storbritannien
1994, pavisades for forsta gangen i Sverige under vintern
2009 i en stor multisite-beséttning med luftvdgssymtom hos
tillvéxtgrisarna.

Sedan den forsta rapporten om pandemisk influensa
A(HIN1)pdmO09 hos grisar i borjan av maj 2009 i Kanada har
virustypen isolerats fran grisar i hela vérlden, inklusive flera
europeiska ldnder som Tyskland, Italien, Danmark, Norge,
Island och Finland. Viruset &r vl anpassat till ménniskor och
kliniska tecken pé sjukdom hos grisar har varit begransade.
Ar 2013 identifierades en ny variant av detta influensavirus
hos svenska grisar dir HA-genen uppvisade stor likhet med
samtida humana pandemiska influensavirusstammar av typen
A(HIN1)pdm09.

Det har inte gjorts ndgon regelbunden aktiv 6vervakning

av influensa hos grisar i Sverige, men serologiska
undersdkningar har genomf6rts med oregelbundna
tidsintervall: 1999, 2002, 2006 och 2010. Vid varje tillfalle
analyserades 1000 serumprover med avseende pé forekomst
av antikroppar mot HIN1, H3N2 och HIN2. Unders6kningen
som utférdes 2006 omfattade dven analyser av antikroppar
mot H5 och H7. Under 2022 och 2023 genomfordes en aktiv
Overvakning med analys av 600 serumprover.

Manniskor

De IAV som infekterar ménniskor men som genetiskt liknar
virus som cirkulerar hos grisar kallas variantvirus” och
namnges med bokstaven v for att skilja dem fran virus
som normalt infekterar manniskor. For 2025 rapporterades
globalt 5 humanfall av variantvirusinfektioner med IAV fran
gris. Tvé fall av influensa A(HIN2)v rapporterades fran USA
och tvé fall av influensa A(HIN1)v rapporterades fran Kina
(1) och Tyskland (1). Ett fall av A(H3N2)v rapporterades
frén Brasilien. De flesta humanfall sker efter kontakt med
sjuka djur eller fororenade miljoer, men for vissa fall finns
ingen kidnd koppling till grisar eller andra djur. Mellan
2011 och 2025 uppticktes 440 fall av A(H3N2)v, 43 fall
av A(HIN2)v och 19 fall av A(HIN1)v i USA. Av dessa
har flest fall for A(H3N2)v registrerats ar 2012, med en
ytterligare topp ar 2017, ar 2018 for A(HIN2)v samt &r
2021 for A(HINT1)v. Data fran olika utbrott i USA visar
att majoriteten av infektionerna med variantvirus historiskt
har skett hos personer <18 ar, men har under ar 2024 och
2025 rapporterats i majoritet hos personer over 18 ar.

Personer som smittats av influensavirus fran grisar
har haft symtom som liknar dem som orsakas av vanlig
sdsongsinfluensa hos ménniskor. Darfor kan det finnas ett
morkertal ndr det géller att identifiera milda infektioner.
Symptom inkluderar feber, trotthet, aptitloshet och hosta.
En del har ocksd rapporterat rinnande nédsa, halsont,
Ogonirritation, illamdende, krikningar och diarré. Det finns
inga indikationer pé att nutida variantvirus har formégan att
spridas effektivt mellan ménniskor.

I rapporterna fran Varldshdlsoorganisationens (WHO)
vaccinmdten for influensa for sddra halvklotet under
september 2025 samt for norra halvklotet under februari
2026 sammanfattas aktuella humanfall for IAV frén grisar.
Ytterligare information kan hdmtas i WHO:s regelbundna
bedomningsrapporter for zoonotisk influensa. Genetisk
diversitet och fylogeni for vissa av dessa humanfall
sammanstélls i de tvd senaste OFFLU-rapporterna for
september 2025 samt februari 2026. OFFLU ir ett ndtverk
for 6vervakning av influensa hos djur och grundades 2005
som ett samarbete mellan vérldsorganisationen for djurhélsa
(WOAH) och FN:s livsmedels- och jordbruksorganisation
(FAO).
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Tabell 15: Passiv och aktiv molekylar évervakning av svininfluensa i svenska grisbeséattningar fran 2014 till 2025.

Period Antal undersokta Antal influensa Frekvensav.  HINTpdm Av-like HIN2  Reass. HlpdmN2

beséattningar A-positiva fall positiva fall (2009) (H1avN2) (H1 pdmN2)

2014 - passiv 18 7 besattningar 38 % beséttningar 19 14 7
(40 djur) /27 % djurniva

2014 - aktiv 10 5 beséttningar 50 % beséttningar 60 5 14
(79 djur) /9 % djurniva

2015 - passiv 8 2 beséttningar (6 25 % beséttningar 3 3 -
djur) /22 % djurniva

2015 - aktiv 10 4 besattningar 40 % besattningar 12 6 2
(20 djur) /2 % djurniva

2016 - passiv 7 2 beséttningar Enstaka djur per 1 1 -
besattning

2017 - passiv 20 3 beséattningar Enstaka djur per 2 1 -
besattning

2018 - passiv 31 0 - - - -

2019 - passiv 46 5 beséttningar Enstaka djur per - 1 -
besattning

2020 - passiv 64 14 besattningar Enstaka djur per 2 1

besattning

2021 - passiv 70 7 beséttningar (7 Enstaka djur per 1 6 -
djur) besattning

2022 - passiv 59 7 beséttningar Enstaka djur per 1 2 -
(10 djur)  besattning (utom
en beséttning)

2023 - passiv 68 12 beséattningar Enstaka djur per 2 1 -
(24 djur) besattning (utom
en beséttning)

2024 - passiv 92 12 Enstaka djur per 4 - -
besattning (utom
en beséttning)

2025 - passiv 62 10 Enstaka djur per 3 5 -

besattning (utom
en beséttning)

LAGSTIFTNING
Djur

Influenza A antibody competition ELISA kit, Innovative

Diagnostics, Grabels, Frankrike).

Alla laboratoriebekréftade fall av IAV-infektion hos grisar
ar anmilningspliktiga enligt STVFS 2021:10.

Manniskor

Alla laboratoriebekriftade fall av influensa orsakad av IAV
hos ménniskor &r anmélningspliktiga enligt smittskyddslagen
(SFS 2004:168 med #andringar). Dessutom maste alla
infektioner hos minniskor som orsakas av en ny subtyp av
IAV omedelbart rapporteras till EWRS, EU:s system for tidig
varning och reaktion, vid ECDC enligt det internationella
hélsoreglementet (IHR, 2005). Prover bor delas med WHO:s
samarbetscentrum.

OVERVAKNING

Djur

Passiv 6vervakning

Varje ar rapporteras ett antal grisbesittningar med
luftvigssymtom som Overensstimmer med influensa till
Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA). Serum- och

svabbprover skickas till SVA for analys (tabell 15).

Serumprover screenas for forekomst av anti-IAV-antikroppar
med hjélp av en kommersiellt tillgdnglig ELISA (ID Screen

Inom ramen for det europeiska COST Action-nitverket
avseende influensa hos gris (ESFLU) har ett antal
lander pa frivillig basis delat sekvensdata dver pévisade
influensavirusstammar hos grisar under perioden oktober
2024 till september 2025. Detta arbete &r sammanstéllt i en
rapport. Sekvensdata frén Sverige ingér i rapporten for detta
ars overvakning.

Aktiv 6vervakning
Ingen aktiv &vervakning av IAV-S hos svenska grisar
utfordes under 2025.

Manniskor

Prover samlas in 1 Sverige inom primérvardens
sentinelndtverk fran patienter med influensaliknande
sjukdom  och  akuta luftvdgsinfektioner  under
influensadvervakningssédsongen (829 patienter provtogs
under sdsongen 2024-2025). Dessa prover analyseras
avseende IAV, influensa B-virus, SARS-CoV-2 samt RSV
A och B. Om IAV pavisas utfors ytterligare subtypning med
rRT-PCR for A(H1)pdm09 och A(H3). Om IAV-positiva
prover inte kan subtypas utfors ytterligare karaktirisering
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for att utesluta zoonotisk influensa A. Ett urval av
proverna inom sentineldvervakningen samt prover fran
kliniska mikrobiologiska laboratorier genomgar dessutom
helgenomsekvensering. Under sdsongen 2024-2025
karaktdriserades 239 IAV-stammar avseende genetisk
grupptillhdrighet. Prover frén patienter med misstinkta
symtom och som har exponerats for grisar karaktiriseras
for att utesluta zoonotisk influensa A, sd som IAV-S samt
fagelinfluensa.

RESULTAT

Djur

Passiv 6vervakning

Under 2025 analyserades sammanlagt 230 luftvigsprover
frén 62 besittningar med luftvdgssymtom med rRT-PCR
for svininfluensavirus. Tio IAV-S-smittade beséttningar
identifierades dér ett eller flera prover konstaterades vara
positiva for svininfluensavirus.

Totalt 374 serumprover fran 35 besittningar undersoktes
under 2025. Av dessa testade 84 (23 %) prover positivt
for antikroppar mot IAV-S. Prover skickades in av
beséttningsveterindrer fran beséttningar med kliniska tecken
pé luftvigssjukdom eller for screening for franvaro av
antikroppar mot IAV-S.

Utover dessa prover analyserades 111 prover inom ramen

for ett forskningsprojekt om luftvégsinfektioner hos grisar.

Endast tva prover fran en besittning hade antikroppar mot
IAV-S.

Aktiv évervakning
Ingen aktiv dvervakning utfordes under 2025.

Maénniskor
Inga fall av IAV-S variantvirus hos ménniska identifierades
under sdsongen 2024-2025 i Sverige.

DISKUSSION

Resultaten av tidigare serologisk Overvakning tyder pé
forekomst, men ingen omfattande utbredning, av influensa i
den svenska grispopulationen. Under det senaste decenniet
har tvd nya subtyper av IAV upptickts i den svenska
grispopulationen. Bada dessa virustyper var resultatet av
flera utbyten av gensegment mellan avidra och/eller humana
IAV och IAV-S.

Folkhélsorisken med att IAV-S for nérvarande cirkulerar
i granssnittet mellan djur och ménniska har inte fordndrats
i de senaste riskbedomningarna frin WHO. Nuvarande
kunskap tyder pa att IAV-S inte har formagan att upprétthalla
overforing fran ménniska till minniska, och dérfor ar risken
for spridning mellan ménniskor fortfarande 14g. De flesta
infektioner hos ménniskor ar lindriga och infektioner hos
ménniskor forvédntas forekomma eftersom influensavirus
cirkulerar i grispopulationer. Viruset dr ofdrutsdgbart
och forandringar (mutationer eller genutbyte) induceras
kontinuerligt, vilket skulle kunna gora det mer smittsamt
bland ménniskor. Den veterindrmedicinska betydelsen och
den potenticlla betydelsen for folkhdlsan av IAV hos
grisar bor inte underskattas. En genetisk kartliggning av
arvsmassan hos de virus som har pavisats hos svenska grisar
under rapportperioden tyder pé ett inflode av ménniskans
sdasongsinfluensa A-virus till grispopulationen i Sverige
och indikerar direkt smitta frdn ménniskor till grisar. Detta
understryker vikten av att forhindra spridningen av humant
sdsongsinfluensavirus frin ménniskor till grisar.

WHO betonar vikten av kontinuerlig 6vervakning av
zoonotiska influensavirus for att kunna f6lja utvecklingen av
dessa virus och utvdrdera den risk som nya zoonotiska virus
utgdr for djur och méinniskors hélsa. Detta dr ocksa viktigt
for att bygga upp katalogen med CVV:er (Candidate Vaccine
Virus) for variantvirus, vilken uppdateras regelbundet i
pandemiberedskapssyfte (ref WHO 2026 CVV). Det skulle
dérfor vara av vérde att mer regelbundet genomfora aktiv
overvakning avseende IAV-S hos svenska grisar.
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Klassisk svinpest

Innehallsansvar: Beth Young, Linda Ernholm

:

Figur 23: Syftet med 6vervakningsprogrammet for klassisk svinpest i Sverige &r att dokumentera frihet fran sjukdomen i grispopulationen
och att bidra till att uppratthalla denna status genom tidig upptéckt av sjukdomsintroduktioner. Foto: Bengt Ekberg/SVA.

BAKGRUND

Klassisk svinpest (Classical swine fever, CSF) ar en sjukdom
hos gris som orsakas av ett pestivirus som &r néra beslédktat
med bovint virusdiarrévirus och border disease-virus. CSF
ar endemisk i ménga delar av virlden och ar en av de
allvarligaste sjukdomarna som drabbar grisproduktionen
globalt. Sjukdomen 4r endemisk i delar av Asien, Sydamerika
och pa vissa karibiska dar. I Europa intrdffade flera stora
utbrott av CSF under 1980- och 90-talen, bland annat ett
omfattande utbrott i Nederlinderna, Tyskland, Belgien och
Spanien 1997-1998. Dessa utbrott ledde till att mycket
effektiva strategier for bekdmpning och utrotning utvecklades
och genomfordes. Under de senaste 15 &ren har det endast
forekommit sporadiska rapporter om utbrott av CSF hos
gris och vildsvin i de Ostra delarna av EU, inklusive
Litauen (2009, 2011) och Lettland (2012-2015). Det senaste
rapporterade fallet av CSF i EU var 2015. Sverige, dér
CSF inte har diagnostiserats sedan 1944, fick i februari
2015 officiell status som ett historiskt CSF-fritt land av
Virldsorganisationen for djurhdlsa, WOAH.

CSF-virus (CSFV) dr mycket smittsamt och 6verfors
genom direkt och indirekt kontakt mellan djur. Vildsvin
kan fungera som en reservoar for viruset och det finns flera
dokumenterade fall av utbrott hos gris orsakade av direkt
eller indirekt kontakt med vildsvin. Utfodring av grisar med
matavfall som ar kontaminerat med CSFV har ocksa lett

till att sjukdomen spridits till nya omraden. Detta &r en av
anledningarna till att utfodring av gris med matavfall &r
forbjudet i Europeiska unionen.

SJUKDOM

CSF forekommer i tre olika kliniska former: akut, kronisk
och en mildare form som framst ger reproduktionsstorningar.
Inkubationstiden ar 2—14 dygn och tecken pa den akuta
sjukdomsformen inkluderar hog feber (<42 °C), svaghet,
konjunktivit, blapurpurrdd missfargning av huden, diarré och
neurologiska symtom. Den akuta formen av CSF kan inte
kliniskt sdrskiljas fran afrikansk svinpest (ASF). Kroniskt
infekterade djur uppvisar en mer diffus klinisk bild med
intermittent feber, anorexi och dalig tillviaxt. I den milda
formen &r reproduktionsstdrningar hos suggor, inklusive
aborter, mumifieringar och dodfédda grisar, de huvudsakliga
kliniska symtomen. Den milda formen kan ocksa leda till
att persistent infekterade smagrisar fods som till en borjan
verkar friska men som utsdndrar stora mangder virus innan
de blir sjuka och dor flera manader senare.

LAGSTIFTNING

CSF ér en fortecknad sjukdom (kategori A, D och E) i
EU:s djurhélsolag, forordning (EU) 2016/429. Sjukdomen
ar anmélningspliktig vid klinisk misstanke enligt SJVFS
2021:10 (K12).
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OVERVAKNING

Syftet med 6vervakningen dr att dokumentera frihet fran
CSFV och att sékerstilla tidig upptéckt av en introduktion till
den svenska grispopulationen. Statens veterindrmedicinska
anstalt (SVA) ansvarar for vervakningsdesign, provanalys
och rapportering till Jordbruksverket. Serologiska analyser
for CSF, PCR-analyser for forekomst av CSFV-genom
och CSFV-odling utférs vid SVA. Serologisk analys gors
med hjilp av ett kommersiellt kit (IDEXX HerdChek®
CSFV Antibody Test Kit, IDEXX Laboratories, Westbrook,
Maine, USA) och, vid ett positivt ELISA-resultat, utfors ett
serumneutralisationstest (SN) for pavisande av antikroppar
mot CSFV for bekriftelse.

Passiv 6vervakning

Eftersom CSF ar anmélningspliktigt vid klinisk misstanke
for bade veterindrer och lantbrukare utreds fall hos grisar
med kliniska symtom som 6verensstimmer med CSF efter
anmadlan till Jordbruksverket. Utredningen kan omfatta
provtagning av sjuka eller doda djur, undersdkning av
beséttningen med avseende pa férekomst av symtom och
analyser av produktionsdata. P4 grund av likheterna i symtom
pé CSF och ASF analyseras prover vanligtvis for bade CSFV
och ASFV, vilket 4r en strategi som starkt rekommenderas
av EU.

Dessutom ingar PCR-analys for forekomst av CSFV-
genom i den forstérkta passiva dvervakningen av aborterade
foster (se kapitlet “Undersdkningar av aborter hos
livsmedelsproducerande djur” pé sidan 163).

Den svenska vildsvinspopulationen 6vervakas ocksa
passivt for CSF. Sjuka eller déda vildsvin som rapporteras
in till SVA av allméinheten genom rapporteravilt.sva.se (se
kapitlet “Obduktioner av vilda djur” péd sidan 158) som
uppges ha visat kliniska symtom eller som konstaterats ha
postmortala fordndringar som Gverensstimmer med CSF
provtas och analyseras (se kapitlet “Infektionssjukdomar hos
vildsvin” pa sidan 141.

Aktiv 6vervakning
Overvakningen utformades for att med 99 % sannolikhet
kunna bekréfta frihet fran infektion i populationen, vid en
antagen forekomst av minst 0,5 % infekterade besdttningar
och minst 40 % infekterade djur inom dessa beséttningar,
samt en introduktionsrisk motsvarande en introduktion pa 50
ar. Det antal prover som behdvs for att uppné en sannolikhet
for frihet pad 99 % berdknas arligen, med beaktande av
overvakningsresultaten fran tidigare &r. Blodprover som
samlats in i slakteriets provtagningskomponent i PRRS-
overvakningen, som utfors av Gérd och djurhélsan (se
kapitlet ’Porcint reproduktivt och respiratoriskt syndrom” pa
sidan 78), anvindes for aktiv 6vervakning av CSF hos gris.
Utover aktiv dvervakning av CSF hos gris har aktiv
overvakning av CSF hos jagade vildsvin genomforts néstan
arligen sedan ar 2000 (se kapitlet “Infektionssjukdomar hos
vildsvin” pé sidan 141.

RESULTAT

Passiv 6vervakning

Under 2025 genomfordes 3 besittningsutredningar
efter kliniska misstankar om CSF hos gris. 1 tvd
av dessa besittningar var plotslig dod anledningen
till att undersdkningarna inleddes, tillsammans med
obduktionsfynd som kan forknippas med CSF. En utredning
inleddes efter en slaktad gris kasserades pé slakteri pa
grund av blddningar i de inre organen. Prover samlades in i
alla utredningarna och analyserades med avseende pa CSF
(och ASF). Alla prover var negativa och alla beséttningar
forklarades darefter fria fran CSF.

Inom ramen for programmet for fOrstirkt passiv
overvakning av aborterade foster undersoktes 29 foster fran
15 besittningar med avseende pa forekomst av CSFV-genom
med PCR och alla prover var negativa.

Aktiv 6vervakning

Serum prover fran 2000 grisar analyserades med avseende pa
forekomst av antikroppar mot CSF under 2025. Tva prover
fran tvé olika besattningar blev positivt pa bade den forsta
ELISAn och den efterfoljande SN-analysen. Bada proverna
skickades till CSF EURL i Tyskland for konfirmering
och béda proverna blev negativa. Med beaktande av
Overvakningsresultaten frén tidigare ar var sannolikheten
for frihet fran CSF under 2025 >99 %.

DISKUSSION

Under 2023 utreddes ungefér dubbelt s manga besittningar
efter misstankar om CSF é&n tidigare ar. Detta berodde pa
utbrottet av ASF hos vildsvin som intrdffade i Sverige 2023.
Utbrottet hos vildsvin sénkte ribban for misstankar om ASF
i grisbesittningar och fler beséttningar utreddes for ASF ar
2023 &n tidigare ar. Eftersom det inte r mojligt att skilja ASF
fran CSF baserade pa klinisk bild utreddes dessa beséttningar
dven for CSF. Antalet CSF-utredningar atergick till det
normala 2024 och forblev sa dven under 2025.

Resultaten fran den aktiva och passiva vervakningen
av CSF 1 Sverige under 2025 bidrar till dokumentationen
av frihet fran denna infektion i den svenska kommersiella
grispopulationen. Under de senaste aren har den svenska
grisndringen genomgatt stora strukturférandringar som lett
till ett snabbt minskande antal beséttningar och omfattande
forandringar pad marknaden och i lantbrukarnas vanor. Den
aktiva dvervakningen, vad giller planering, utformning
och antal prover, utvédrderas darfor arligen och justeras
dérefter vid behov. Aven om EU nu ir fritt frin CSF
understryker den omfattande rorligheten av produkter och
maénniskor, inklusive arbetskraft inom animalieproduktionen,
det fortsatta behovet av bade passiv och aktiv 6vervakning
av CSF.

REFERENSER

Postel A, Austermann-Busch S, Petrov A, Moennig V,
Becher P (2018) Epidemiology, diagnosis and control
of classical swine fever: recent developments and future
challenges. Transbound Emerg Dis. 65:248-261
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Kryptosporidios

Innehallsansvar: Emelie Pettersson, Anette Hansen

Figur 24: Bladgronsaker tillhér de vanligaste livsmedel som kan kopplas till utbrott av kryptosporidios. Ett antal diagnosticerade humanfall
kunde &r 2025 sparas till konsumtion av grénkal. Foto: Candice Bell/iStock.

BAKGRUND

De encelliga parasiterna Cryptosporidium spp. tillhor
gruppen Apicomplexa och smitta kan orsaka sjukdomen
kryptosporidios hos bade djur och ménniskor. Parasiten kan

antingen vara viardspecifik eller ha ett brett vardspektrum.

Flera Cryptosporidium-arter ér tydligt zoonotiska, till
exempel Cryptosporidium parvum, medan den zoonotiska
potentialen hos andra arter ar légre.

Det smittsamma livsstadiet, oocystorna, 6verfors mellan
virdar fekal-oralt, antingen direkt eller indirekt via till
exempel mat, badvatten eller dricksvatten. Aven zoonotisk
smitta fran djur till ménniska kan ske direkt via djurkontakt
eller indirekt. Oocystor kan smitta direkt efter utsondring
med vérdens avforing, infektionsdosen é&r 1ag, oocystorna
kan overleva l&nga perioder i miljon och tal dessutom vanlig
vattenbehandling s som klorering.

Cryptosporidium beskrevs forst hos djur och erkidndes
inte officiellt som en betydande humanpatogen forrén i borjan
av 1980-talet. Cryptosporidium spp. har rankats som den
femte viktigaste livsmedelsburna parasiten globalt, savil som
i Europa.

SJUKDOM

Djur

Kryptosporidios hos djur &r av veterindrmedicinsk betydelse
och kan leda till klinisk sjukdom, dodlighet och darmed
ocksa produktionsforluster. Cryptosporidium parvum ar den
viktigaste arten av klinisk betydelse hos svenska notkreatur

och kan orsaka framfor allt diarré hos unga kalvar. Kliniska
symtom kénnetecknas vanligtvis av diarré som ibland
atfoljs av aptitldshet och uttorkning. Djuren aterhdmtar
sig oftast spontant inom 1-2 veckor, men i vissa fall ar
infektionen dodlig. Olika Cryptosporidium-arter infekterar
olika védrdarter av djur och kan ha olika klinisk relevans. Den
zoonotiska potentialen hos vissa arter innebér dessutom att
de kan vara av betydelse for folkhélsan da ménniskor kan
smittas av djur, &ven nér djuren har en subklinisk infektion.

Ménniskor

Sjukdomen hos ménniskor kan variera fran symtomfri
till svar infektion. Smittdosen &r ldg och inkubationstiden
varierar fran 2 till 12 dagar. Symtomen, som normalt varar
i upp till 2 veckor inkluderar méttlig till svar vattnig diarré,
feber, magkramper, illamaende och krakningar. Kronisk
diarré och feber forekommer hos personer med uttalad
immunbrist. Aven om sjukdomen vanligtvis &r mild hos i
ovrigt friska individer, kan dldre och personer med nedsatt
immunforsvar bli allvarligt sjuka. Efter en infektion kan
mag/tarmproblem eller ledbesvir kvarsta under en langre
tid.

OVERVAKNING

Djur

Overvakningen av Cryptosporidium hos djur ir enbart passiv
och den storsta delen av var kunskap om forekomst hos olika
vérddjur, bade tama och vilda, kommer fran projektbaserade

SMITTLAGET FOR SJUKDOMAR 2025

63


https://www.istockphoto.com/se/portfolio/Candice_Bell

undersokningar och studier. Under 2025 har inga projekt
slutforts men en studie for att undersoka forekomst hos far
och get har initierats. Under 2024 slutférdes tvé projekt som
undersokt forekomst av Cryptosporidium spp. hos svenska
radjur samt C. parvum i svenska notkreatursbeséttningar.

Manniskor

Anmélan av fall hos miénniskor &r obligatorisk och
overvakningen bygger péd att sjukdomen identifieras av
behandlande ldkare och/eller genom laboratoriediagnos.
Béda ér skyldiga att rapportera till regional och nationell
niva for att mojliggora ytterligare analyser och lampliga
interventionséatgarder.

LAGSTIFTNING

Djur

Pavisande av Cryptosporidium spp. hos djur &r inte
anmilningspliktigt.

Manniskor
Kryptosporidios dr anmélningspliktig enligt smittskyddslagen
(SFS 2004:168 med éndringar i SFS 2022:217).

RESULTAT

Djur

Ingen projektbaserad provtagning for Cryptosporidium hos
djur har genomforts under 2025.

Manniskor

Under 2025 rapporterades totalt 710 fall av kryptosporidios,
vilket motsvarar en incidens av 6,7 fall per 10 000 invénare
vilket &r en 6kning jamfort med 2024. (figur 25). Bland de
rapporterade fallen var medianaldern 36 ar (1-92 ar) och
58 % var kvinnor (n=415/710). Under 2025 var majoriteten
av de rapporterade fallen smittade i Sverige (n=513), 189 fall
smittade utomlands och for 8 fall saknades information om
smittland. Av de utlandssmittade rapporterades flest fall fran
lander i Europa (n=65 fall) men &ven fran lédnder i Afrika
(n=52 fall) och i Asien (n=53 fall)

Incidensen var hogre hos kvinnor i alla aldersgrupper
forutom for barn (1-4 &r) samt for personer 6ver 80 ar. Den
storsta skillnaden kunde ses for kvinnor i aldersgrupperna
15-40 och hogst incidens hade kvinnor i ldrarna 30-39 med
10 fall per 100 000 invanare. En topp i antalet rapporterade
fall brukar ses under sensommaren och hosten vilket dven var
fallet 2025. Flest inhemskt smittade fall rapporterades under
perioden juli-september och framfor allt under augusti da
107 fall rapporterades i Sverige. Aven i januari rapporterades
manga fall som en foljd av flera utbrott kopplade till
konsumtion av misstankt fororenad gronkal. Isolat fran 12
fall visade pa C. parvum och étta av dessa fall hade samma
subtyp IIdA22Glc. Under 2025 typades dven isolat fran fall
som haft kontakt med getter, isolaten hade samma subtyp av
C. parvum 1TaA17R1.

DISKUSSION

Over de senaste dren har en generell 6kning av antalet
rapporterade humanfall av kryptosporidios setts. Okningen av
rapporterade fall Gver tid dr framst ett resultat av fordndrade
laboratoriemetoder och 6kad medvetenhet om sjukdomen i
primédrvarden. Skillnader i incidens mellan olika regioner kan
till stor del forklaras av detta och olika utbrott. Incidensen av
humanfall av kryptosporidios under 2025 var hogre &n aret
innan (6 fall per 100 000 personer).

Bladgronsaker dr det vanligaste livsmedlet som kan
kopplas till utbrott av kryptosporidios. Mgjliga killor till
fororening av bladgrénsaker med C. parvum skulle till
exempel kunna vara tamboskap (framfor allt ndtkreatur),
vilda djur, fororenat bevattningsvatten, avloppsvatten
eller dversvamningar, men det har visat sig svart att
identifiera smittkéllor i utbrottsutredningar. Inte séllan &r
dessa utbrott nationella eftersom distribution av gronsaker
kan vara rikstdckande. Folkhdlsomyndigheten, SVA och
Livsmedelsverket har under 2025 genomfort ett projekt for
att 6ka kunskapen om Cryptosporidium hos alla aktorer i
produktionskedjan av bladgront, med maélet att minska risken
for att dessa grodor kontamineras.

Aven direktkontakt med djur, framfor allt kalvar ér ocksa
en forekommande anledning till humansmitta.
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Figur 25: Antal anmélda fall av kryptosporidios hos manniskor per 100 000 invanare fran 2009 till 2025.
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Lentivirus hos sma idisslare

Innehallsansvar: Ylva Persson, Emelie Larsdotter, Anna Ordell

Figur 26: Syftet med kontrollprogrammet &r att utrota maedi-visna
(MV) och kaprin artrit-encefalit (CAE) fran svenska far-
och getbesattningar och att férhindra introduktion i fria
besattningar. Foto: Astrid Sturnegk.

BAKGRUND

Sma idisslares lentivirus (SRLV) hor till gruppen retrovirus
och omfattar visna/maedivirus (VMV), som i huvudsak
orsakar sjukdomen maedi-visna (MV) hos far, och kaprint
artrit-encefalitvirus (CAEV) som framst orsakar sjukdomen
kaprin artrit-encefalit (CAE). MVV och CAEV har tidigare
beskrivits som separata och vérdspecifika virus, men under
senare ar har detta omvérderats dé flera studier visat att
infektion kan ske 6ver artgranserna. Numera delar man in
SRLV i 4 undergrupper (A, B, C, E). MV hos far beskrevs
forst pa Island 1939 medan CAE beskrevs 1974 i USA
och négot senare i Sverige. MV och CAE ér i dag vanliga
sjukdomar i de flesta get- och farproducerande ldnder 6ver
hela vérlden. Smittdverforing mellan djur sker oftast oralt
(fraimst via mjolk och ramjolk) men kan ocksa ske via
inandning av infekterade aerosoldroppar. Inkubationstiden &r
mycket lang; ofta 4-5 ar, och lentivirus finns kvar hos djuret
livet ut trots forekomst av antikroppar. Det finns varken
tillgénglig behandling eller vaccin.

Det forsta fallet av MV hos svenska féar rapporterades
officiellt 1974. Femton &r senare var seroprevalensen pa
besittningsniva 8,2 %. Prevalensen av SRLV i Sverige
ar inte kind. I projektet Lentifri gard dir besittningar

utanfér kontrollprogrammet provtas har hittills samtliga
provtagna farbeséttningar (n=101) varit negativa medan 19 %
(10-30 %) av getbeséttningarna (n=64) varit positiva. I en
av 15 provtagna besittningar med béde far och getter var
getterna positiva for viruset. De flesta beséttningarna med
positiva djur har haft en hog besittningsprevalens.

Frivilliga kontrollprogram for MV och CAE lanserades
av Gard & Djurhilsan (davarande Svenska Djurhélsovarden)
1993 respektive 1999. Fran 2020 har programmen slagits
ihop till ett program som bendmns MV/CAE-programmet.
Detta for att belysa sjukdomarnas néra sldktskap samt risken
for smittoverforing mellan far och get.

Data fran alla provtagna och kontrollerade besittningar
har registrerats sedan 1993.

SJUKDOM

Endast maediformen av MV, en progressiv viral
lunginflammation, har pavisats i svenska farbesdttningar.
Visnaformen, en sjukdom i centrala nervsystemet som
kannetecknas av kronisk avmagring, finns s vitt vi vet inte
hos svenska far. Sjukdomen &r vanligtvis latent i besdttningen
i flera ar innan kliniska symtom ses. I framskridet stadium
av sjukdomen &r de typiska kliniska symtomen andnéd
och avmagring hos &ldre tackor. Efter uppkomsten av
kliniska symtom ar utgangen alltid dodlig inom veckor
till manader. CAE forekommer i fyra olika former: artrit,
neurologisk form, lunginflammation och mastit. I Sverige
ar det troligen vanligast med subklinisk sjukdom, men i
vissa getbeséttningar har vi sett hoggradiga symtom som till
exempel svar andndd.

LAGSTIFTNING
MV och CAE ir anmilningspliktiga sjukdomar (SJVFS
2021:10). Kontrollprogrammet regleras genom SJVFS
2015:17 (K 152).

OVERVAKNING

SRLV overvakas idag genom klinisk 6vervakning och ett
frivilligt kontrollprogram. Syftet med kontrollprogrammet
ar att pavisa och pa sikt utrota SRLV fran svenska far-
och getbesdttningar samt att forhindra introduktion av
smittan 1 fria besdttningar. Genom att identifiera infekterade
besittningar och vidta dtgérder stoppas spridningen av SRLV
och utrotning dr mojlig. Det dr mycket viktigt med en sidker
livdjurshandeln for att férhindra att SRLV introduceras i fria
beséttningar.

Programmet bygger pa individuell serologisk testning
av far och getter pa besittningsniva samt deklarering av
samtliga djurkontakter. En beséttningsspecifik MV/CAE-
status uppnas genom upprepad blodprovstagning och
testning. Anslutna djurdgare undertecknar ett avtal om att alla
far och getter i1 besittningen ska vara individuellt mérkta (i
enlighet med lagstiftningen). Ink6p av far och getter dr endast
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tillatet fran besattningar med samma eller hogre MV/CAE-
status som beséttningens egen.

Efter anslutning till programmet sker tre pd varandra
foljande provtagningar med 12 ménaders intervall dér
serologiska tester utfors pa alla far och/eller getter >12
manader. Samtliga prover i varje testomgang maste vara
negativa for MV/CAE-antikroppar. Efter varje negativ
testomgédng erhélls en MV/CAE-status: M1/C1, M2/C2
och M3/C3 (se figur 27). Nér beséttningen erhallit M3/C3-
status betraktas den som fri fran smitta, men behéver gora
ytterligare en provtagning pa alla far och/eller getter >24
manader nér det gatt 24 manader efter tilldelad M3/C3-status.
Besittningen erhéller d& MV/CAE-fri status. MV/CAE-fri
status upprétthalls utan ytterligare provtagning men genom
en forsdakran fran djurdgaren vartannat ar, dér djurinnehav
och samtliga djurkontakter redovisas.

En fri besdttning far endast ha kontakt med beséttningar
med M3/C3- eller MV/CAE-fri status. En indirekt kontroll av
besittningar med M3/C3/MV/CAE-fti status utfors genom
testning av far och getter fran besdttningar som gar med i
kontrollprogrammet, eftersom dessa nya djur i ménga fall
kops fran beséttningar med M3/C3- eller MV/CAE-fri status.

Vid péavisad SRLV-infektion inom kontrollprogrammet
avlivas antingen hela besdttningen eller sd utfors
selektiv slakt och uppféljande provtagning, beroende pa
besittningsprevalensen av positiva far och/eller getter.

Programmet bygger pa serologisk undersokning av
blodprover for antikroppar mot MVV/CAEV med ett
ELISA-test. I oktober 2021 éndrades screeningtestet till ett
ELISA-test med hogre kénslighet, frain IDEXX CAEV/MVV
Total Ab (IDEXX Laboratories, Westbrook, Maine,
USA) till ID Screen MVV/CAEV indirekt (Innovative
Diagnostics, Grabels, Frankrike). Prover med ofullstédndiga

eller seropositiva resultat testas pa nytt med ett ELISA-test
av annat fabrikat (Elitest MV/CAEV, Hyphen Biomed,
Neuville-sur-Oise, Frankrike). Utfallet av den andra ELISA-
testen bedoms olika beroende pa djurslag men hinsyn tas
till besdttningsprevalens och eventuell tidigare status. Ett
positivt prov frén get bedoms som regel som sant positivt.
Ett positivt prov fran far innebar som regel att ett nytt prov
frén aktuellt djur begirs in efter cirka fyra veckor, s kallat
omprov. Om dven omprovet skulle vara positivt i bada
ELISA-testerna kors provet i en tredje test, en AGID-test
(Maeditect AGID, Alpha Scientific, Slough, Storbritannien).
Ar d@ven AGID-testen positiv bedoms provet fran faret som
sant positivt.

Obduktioner och histopatologi ar ytterligare viktiga
verktyg for att uppticka MV och CAE. Serumprover som
samlas in i MV-programmet anvinds ocksa for annan aktiv
overvakning av fér (t.ex. for brucellos).

RESULTAT
Under 2025 analyserades drygt 8000 prover fréan far och
getter i kontrollprogrammet.

I slutet av 2025 var 3160 besittningar med 111750
far och 3195 getter anslutna till programmet. Av de
anslutna besittningarna har 289 getter, och av dessa har
125 besittningar getter utan att samtidigt ha far. Det
motsvarar cirka 47 % av den svenska farpopulationen och
cirka 16 % av getpopulationen. Majoriteten av de anslutna
beséttningarna har uppnatt M3/C3- eller MV/CAE-fti status.
Ovriga besittningar befinner sig ndgonstans i processen fran
okénd status till fri-status, vilket normalt tar fem ar och fyra
provtagningstillfallen.

Under 2025 pavisades smitta i en farbeséttning inom
kontrollprogrammet.

Anslutningsavtal
Djuragarforsdkran

M1/C1 - 12 manader

Prov djur > 1 ar

Djuragarforsakran

M2/C2 - 12 manader

Prov djur > 1 ar

Djuragarforsakran

Prov djur > 1 ar

M3/C3 - 24 manader

Djuragarforsakran

Prov djur > 2 ar

Djuragarforsakran

Figur 27: FIdde 6ver hur en besattning tilldelas MV/CAE-status varefter beséttningen avancerar i kontrollprogrammet f6r maedi-visna (MV)

och kaprin artrit-encefalit (CAE).
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DISKUSSION

Det ar nu mer &n 25 &r sedan MV-programmet lanserades.
En rad atgérder har vidtagits for att 6ka anslutningsgraden
till programmet bland svenska farbeséttningarna. Detta
ar viktigt eftersom ett av huvudsyftena med programmet
ar att na sjukdomsfrihet i landet, men har varit svért att
uppna trots kampanjer och ekonomiskt stod. Programmet
utvirderades av SVA under 2020 for mer kostnadseffektiva
provtagnings-, diagnostik- och kontrollatgérder. Tillimpning
av de rekommenderade uppdateringarna péagar. Under
2022 startades ett doktorandprojekt kallat Lentifri gérd
med syfte att rekrytera fler get- och farbesittningar
till kontrollprogrammet, att studera forekomsten av
SRLV i svenska far- och getbesittningar, att utvérdera
de mest kostnadseffektiva provtagningsmetoderna samt
okad kunskap om SRLV:s epidemiologi i Sverige. Det
overgripande malet med bade MV/CAE-programmet och
projektet Lentifri gard ar att Sverige ska bli fritt frin SRLV.
Resultat fran provtagningar i sdvél kontrollprogrammet som
projektet visar att forekomsten av SRLV ér lag hos far men
fortfarande relativt hog hos getter.

Norge har gjort en mycket stor insats for att utrota
bade CAE och MV. Efter ett framgéngsrikt program
(prosjekt friskere geiter) har Norge forklarat majoriteten
av getbesittningarna fria fran CAE, vilket visar att det ar
mojligt att utrota sjukdomen. Under 2005-2018 hade Norge
inga péavisade fall av MV, men 2019 upptécktes smittan igen
pa dvervakningsprover. Detta belyser hur forradisk SRLV-
infektion dr och hur viktigt det 4r med en 6vervakning dven
om man bedomer att landet ar "fritt”.
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Leptospiros

Innehallsansvar: Ulrika Windahl, Marika Hjertqvist, Emelie Pettersson, Caroline Rénnberg

BAKGRUND

Den bakteriella infektionen leptospiros forekommer over
hela vérlden. Leptospira-bakterier utsondras framfor allt i
urin, bade av symtomatiska och symtomfria smittspridare.
Bakterierna kan sedan Overleva i dagar till veckor i
naturen i fuktig, inte alltfor kall miljo. Infektionen ar
vanligare i subtropiskt och tropiskt klimat &n i svalare
klimatzoner. Infektion sker via slemhinnor och sar, och
relativt stillastdende vatten dr en typisk smittkélla.

Ett stort antal serovarer (varianter) har beskrivits,
med varierande bendgenhet att infektera respektive orsaka
sjukdom hos olika djurslag och minniska. Serovarer
som visats infektera och orsaka klinisk sjukdom hos
hundar inkluderar L. Icterohaemorrhagiae, L. Canicola, L.
Grippotyphosa, L. Bratislava, L. Saxkoebing, L. Sejroe, L.
Autumnalis, L. Istrica/ Sejroe, L. Australis och L. Pomona.
Dessa serovarer ér alla inkluderade 1 den rutinmédssiga MAT
(microscopic agglutination test) undersokning SVA utfor da
kliniska serumprover fran hundar inkommer f6r analys.

Notkreatur anses vara reservoarer for L. Hardjo och
grisar for L. Pomona. Serovarer som kan orsaka sjukdom hos
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hast inkluderar L. Icterohaemorrhagiae, L. Grippotyphosa, L.
Pomona och L. Bratislava. Samtliga av dessa serovarer kan
dven orsaka sjukdom hos ménniskor.

I Sverige har antikroppar mot L. Pomona, L. Bratislava.
L. Icterohaecmorrhagiae och en inhemsk stam av L. Sejroe
pavisats hos gris. I enstaka fall har nidrvaro av antikroppar
undersokts och pavisats hos svenska notkreatur, da mot
samma inhemska stam av L. Sejroe som pévisats hos gris,
samt hund.

Majoriteten av humanfallen har under det senaste
decenniet smittats utomlands genom vattenkontakt i samband
med fritidsaktiviteter.

SJUKDOM
Djur
Hos samtliga djurslag orsakar Leptospira-infektioner oftast
inga kliniska symtom. I de fall sjukdom utvecklas kan den
vara allt frén lindrig till grav med pafoljande dodsfall.

Hos hundar som insjuknar upptrader symtom akut, inom
nagra dagar efter infektionen. Lever- och/eller njurpaverkan
och i varierande grad vaskulit dominerar i typiska fall
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Figur 28: Under 2025 rapporterades totalt 46 Leptospira-positiva laboratorieanalyser fran enskilda hundar. Foto: Mia Holmberg.
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symtombilden. Dddsfall trots intensivvard, liksom perakuta
dodsfall forekommer, liksom en perakut lungform med
mycket hog dodlighet.

Hos notkreatur ses akut, allvarligare sjukdom oftare hos
kalvar dn hos vuxna individer. De tidiga kliniska tecknen,
med feber och nedsatt allméntillstdnd, ar hos vuxna individer
ofta s& pass lindriga och snabbt dvergdende att de inte
alltid detekteras. Smittade beséttningar kan ha problem med
aborter, minskad fertilitet och minskad mj6lkproduktion samt
okad dodlighet hos kalvar. Klinisk sjukdom hos fér och getter
liknar den hos nétkreatur.

Leptospira-infektioner hos gris kan som hos notkreatur
ge upphov till reproduktionsstérningar. Framfor allt hos
smagrisar kan infektionen leda till feber, gastrointestinala
storningar samt ikterus.

Hos histar &r de flesta infektioner subkliniska. Klinisk
sjukdom liknar den som beskrivits fér hund. Sena aborter
och dterkommande uveit har ocksa beskrivits.

Manniska

Sjukdomsbilden vid leptospiros hos minniska varierar.
Vanligast dr en symtomlds infektion eller en mild
influensaliknande sjukdom. I vissa fall blir infektionen
allvarligare med lever- och njurpéverkan samt blodningar och
hjédrn- eller hjarnhinneinflammation kan tillstota. Dodsfall ar
ovanliga men forekommer.

LAGSTIFTNING

Djur

Leptospiros dr en anmélningspliktig infektion hos samtliga
djurslag i Sverige (SJVFS 2021:10). Anmélan ska goras vid
positivt PCR-resultat eller pavisande av antikroppar 1 ett
enkelt prov, oavsett serologisk metod.

Manniska
Leptospiros hos ménniska &r anmélningspliktig enligt
smittskyddslagen (SFS 2004:168 med &ndringar i SFS
2022:217).

OVERVAKNING
Djur
Information om trender i antalet kliniska sjukdomsfall hos
hund orsakade av Leptospira-infektion och deras geografiska
lokalisation insamlas genom aktiva kontakter med kliniskt
verksamma veterindrer. Jordbruksverkets statistik grundar
sig pé positiva laboratorieresultat frdn prover tagna av
veterindrer i klinisk verksamhet. Det betyder att statistiken &r
beroende av antalet provtagna hundar, men inte kopplad till
diagnos leptospiros (klinisk sjukdom), eftersom majoriteten
av infekterade hundar aldrig utvecklar klinisk sjukdom och
prov tas i tidigt utredningsskede. Rapporteringen &r inte
serovar-specifik, vilket innebdr att dven i de fall MAT
(microscopic agglutination test) anvénds, sé att titrar mot
specifika serovarer kan pévisas, rapporteras endast att ett
positivt serologiskt resultat har erhallits.

Aktiv 6vervakning av notkreatur och gris utfors for
narvarande vart tredje &r och genomfordes under 2025.
Overvakningen #r utformad for att dokumentera frihet fran L.

Hardjo hos ndtkreatur och L. Pomona hos gris. Analysresultat
av prover fran djur tagna infor export eller i samband med
hilsokontroll i seminstationer bidrar ytterligare till denna
overvakning.

Samtliga serologiska analyser som ingar i den aktiva
overvakningen utfors av Statens veterindrmedicinska anstalt
(SVA). For att pavisa antikroppar mot L. Hardjo hos
notkreatur undersoks serum- eller tankmjolksprover med
en indirekt ELISA (PrioCHECK® L. Hardjo, Antibody
detection ELISA, Thermo Fisher Scientific, Lelystad,
Nederldnderna). Vid positivt resultat undersdks serumprover
vidare med MAT avseende antikroppar mot serovarerna
L. Hardjo, L. Sejroe och L. Istrica/Sejroe. Gransvarde for
rapporterad positiv titer ar satt till 1:100. Nar antingen
positiva eller tveksamt positiva resultat erhélls fran analys av
tankmjolksprover genomfors en utredning i besittningen.
Sadana utredningar innefattar utvdrdering av eventuella
kliniska symtom samt eventuell vidare provtagning av
enskilda djur. Néirvaro av antikroppar mot L. Pomona
hos gris undersoks med MAT-analys av serum. Samtidigt
analyseras nédrvaro av antikroppar dven mot serovarerna L.
Icterohaemorrhagiae, L. Istrica/ Sejroe, L. Bratislava och L.
Tarassovi. Griansvirde for rapporterad positiv titer dr dven
hér satt till 1:100.

Overvakningen av notkreatur baseras pa serum-
och tankmjolksprover, som valts ut genom systematisk
stickprovstagning fran 6vervakningsprogrammet for bovin
virusdiarré (BVD), jaimnt fordelade dver aret. Se kapitlet om
BVD (sidan 29) for detaljer om provtagning och population.
Overvakningen utformades for att med 99 % sannolikhet
kunna bekrifta frihet fran infektion i populationen, vid en
antagen forekomst av minst 0,2 % infekterade besattningar
och minst 40 % infekterade djur inom dessa beséttningar,
samt en introduktionsrisk motsvarande en introduktion pa
50 ar.

Den aktiva Overvakningen av gris baseras péa
prover som samlats in fran slakteriprovtagningen i
overvakningsprogrammet for porcint reproduktivt och
respiratoriskt syndrom (PRRS). Se kapitlet om PRRS
(sidan 78) for detaljer om provtagning och population.
Overvakningen #r utformad baserat pa en prevalens mellan
besittningar pa 0,5 % och en prevalens inom beséttningar
pa 40 % samt en risk for introduktion som motsvarar en
introduktion per 50 &r.

Antalet prover och besittningar som behdvs beréiknas
arligen med hénsyn till resultatet av dvervakningen under
tidigare ar.

Overvakning av forekomst av leptospiros hos dvriga
djurslag, inklusive hist, ar passiv och bygger pé rapportering
av positiva analysresultat.

Manniska

Det ar obligatoriskt att anméla sjukdomsfall hos ménniskor.
Overvakningen bygger p4 att diagnos stillls av behandlande
lakare i kombination med laboratorieanalys som utfors pa
Folkhédlsomyndigheten. Identifierade fall ska rapporteras till
regionens smittskyddslékare och till Folkhdlsomyndigheten
for lampliga atgérder.
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RESULTAT

Djur

Information som insamlas genom aterkommande kontakter
med kliniskt verksamma veterindrer, inklusive besok hos
verksamheter sdsom specialiserade djursjukhus, visar att
antalet fall av allvarlig Leptospira-orsakad sjukdom och
dodsfall hos hund har 6kat under det senaste artiondet.
Vaccination av hundar for att minska risken for allvarlig
sjukdom orsakad av just leptospiros har ocksa under de
senaste aren blivit allt vanligare i de s6dra delarna av
landet. Antalet kliniska fall &r emellertid inte klarlagt. Gravt
sjuka hundar med snabbt sjukdomsforlopp kan avlida eller
avlivas utan provtagning. PCR-analyser ar ofta negativa hos
nyligt infekterade, akut sjuka djur och negativa serologiska
analysresultat dr inte ovanliga i1 det akuta sjukdomsstadiet.
For diagnos inkluderande vilken serovar som orsakat
sjukdomen krévs i de allra flest fall ett uppfoljande parprov,
vilket ofta inte erhalls. Vidare 4r asymtomatisk infektion med
Leptospira betydligt vanligare dn utvecklande av sjukdom.
Pévisande av en lag antikroppstiter kan ddrmed inte ses
som faststéllande av klinisk diagnos, da det i de flesta fall
dr pavisande av ett immunologiskt minne fran en tidigare
genomgangen asymtomatisk infektion, alternativt en tidigare
vaccination.

Under 2025 rapporterades totalt 46 Leptospira-positiva
laboratorieanalyser fran enskilda hundar, ett liknande antal
som ar 2024 (55). Serumprover undersoks antingen med
MAT vid laboratorium eller av behandlande veterinér vid
kliniker eller djursjukhus med s& kallade bedside tests
(snabbtester). PCR anvinds for att pavisa bakterien i blod
eller urinprover.

Under ar 2025 genomfordes aktiv dvervakning for bade
nétkreatur och gris. Totalt analyserades 1550 prover frén
notkreatur och 405 prover frén gris, samtliga med negativa
resultat.

For djurslaget hist rapporterades nirvaro av antikroppar
i prover fran en hést, motsvarande vad som rapporterats
tidigare ar (2021-2023, samt tva positiva resultat ar 2024).

Manniska

Under 2025 rapporterades sex fall av Leptospira-infektion
hos ménniska. Medianaldern var 44 ar (spridning 3262 ar)
och fem av fallen var méin. En person uppgavs ha smittats i
Sverige. Ovriga rapporterades ha smittats utomlands, fyra i
Asien och en i syddstra Europa.

DISKUSSION

Leptospiros &r en globalt forekommande zoonos som kan
orsaka allvarlig sjukdom hos badde ménniskor och djur. De
reproduktionsforluster bakterien orsakar hos boskap leder
ocksa till betydande ekonomiska kostnader globalt.

Aven om geografisk forekomst av olika serovarer
varierar, och sjukdom ar mer vanligt féorekommande i
subtropiskt och tropiskt klimat, ses allvarlig sjukdom
hos ménniskor och djur globalt. Den 6kning av kliniska

sjukdomsfall som ses hos hund i Sverige pekar ocksa pa
en O0kad forekomst av bakterien i svensk natur. Fortsatta
klimatférandringar kan leda till en 6kning av sjukdomsfall
hos bide djur och ménniskor i landet. Gnagare, framfor
allt réattor, ar viktiga smittspridare och fordndringar av
det ekologiska systemet kan dérfor paverka risken for
smittspridning saval till tamdjur som till ménniska.

Antikroppar mot flertalet Leptospira-serovarer har
pavisats arligen hos svenska hundar fran Milardalen
och soderut under det senaste artiondet, vilket visar att
infektionen finns i stora delar av landet. Det 6kande antalet
fall av allvarlig klinisk sjukdom och dddsfall hos hund
under de senaste tva artiondena tyder pa en 6kad nérvaro
av infektionen i naturen och didrmed péd en okad risk for
infektion och sjukdom hos andra djurslag och méanniska. De
serovarer mot vilka antikroppar pévisats hos hund inkluderar
L. Icterohaemorrhagiae, L. Canicola, L. Grippotyphosa, L.
Bratislava, L. Saxkoebing, L. Sejroe och L. Autumnalis.
Antikroppar mot bland annat serovarerna L. Bratislava och
L. Grippotyphosa har ocksé pavisats hos vilda rattor som
fangats i svenska stéder i forskningsstudier.

L. Hardjo och L. Pomona har aldrig bekréftats i de
kommersiella nétkreaturs- och grispopulationerna i Sverige
inom ramen for det dvervakningsprogram som funnits sedan
1994.

Majoriteten av diagnostiserade fall hos ménniska har
hittills bedomts hérrdra fran utlandssmitta.
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Listerios

Innehallsansvar: Mats Lindblad, Lena Sundqvist, Camilla Wikstrém, Nabil Yousef

BAKGRUND

Listerios orsakas av bakterien Listeria monocytogenes.
Sléktet Listeria innehaller flera arter, men L. monocytogenes
ar den enda zoonotiska arten och beskrevs forsta gangen
1926. Tidigare rapporterades sporadiska fall av listerios, ofta
hos anstéllda i kontakt med sjuka djur, men sedan 1980-talet
har utbrott och fall av listerios spérats till livsmedel.

Listeriabakterier har stor spridning i miljon, till exempel
i jord, ensilage och vatten. De kan &verleva under ldnga
perioder i miljon och tédla desinfektion. De kan &dven
vixa till i kylskdpstemperatur, i vakuumforpackad mat
och i modifierad atmosfdar. Dessa egenskaper gor det
svart att eliminera listeriabakterier. L. monocytogenes och
andra listeriaarter forekommer ofta som miljofororeningar
i livsmedelsproducerande anldggningar. Det &r dock endast
L. monocytogenes som ir relevant for manniskors hélsa. De
viktigaste kéllorna till listerios hos ménniskor &r atfardiga
livsmedel med lang hallbarhet, sdésom vakuumforpackade
fiskprodukter, kottprodukter, mogel- och Kkittostar. L.
monocytogenes avdddas vid upphettning (pastorisering eller
kokning).

De viktigaste kallorna till listerios hos djur &r foder eller
miljo. For att forebygga listerios hos idisslare &r det viktigt
att utfodra djuren med ett ensilage av god kvalitet (lagt pH
och utan fororening med jord), eftersom ett hogre pH-virde
gynnar tillvixt av L. monocytogenes.

I Sverige har det under de senaste tio aren rapporterats
cirka 70-150 fall hos ménniskor éarligen. Utbrott har
forknippats med vakuumforpackad fisk, med mogel- och
kittostar, charkuterier, fryst majs och med fardigmat.

SJUKDOM

Djur

L. monocytogenes kan infektera ett brett spektrum av
djurarter, bdde tama och vilda. Den kliniska bilden av
infektionen hos djur varierar frdn en asymtomatisk infektion
till sjukdom med allvarliga kliniska symtom. Sarskilt hos far
och getter yttrar sig listerios som encefalit, abort, mastit eller
blodférgiftning.

Maénniskor

Listerios kan yttra sig antingen som en lindrigare icke-invasiv
form eller som en allvarlig invasiv sjukdom, dir den icke-
invasiva formen yttrar sig som en febril gastroenterit. De
vanligaste formerna av invasiv listerios hos vuxna ir sepsis
och meningit (hjarnhinneinflammation) och forekommer
oftast hos personer med nedsatt immunférsvar, nyfodda,
gravida kvinnor och dldre. For personer med invasiv infektion
ar dodligheten hog (20—40 %). Det &r dock ofta svart att
avgora 1 vilken grad listeriainfektionen bidrar till dodsfallen
eftersom de flesta drabbade patienterna lider av allvarliga
bakomliggande sjukdomar. Gravida kan insjukna i en
influensaliknande sjukdom som i ovanliga fall kan leda

till missfall. Listerios hos nyfodda upptrader i tva olika
former: en tidig septisk form som upptrader under den forsta
levnadsveckan, samt en sen form som forekommer 1-2
veckor efter forlossningen dér meningit dominerar.

LAGSTIFTNING

Djur

Listerios dr en anmélningspliktig sjukdom hos djur enligt
SJVFS 2021:10.

Livsmedel
Livsmedelssdkerhetskriterier for L. monocytogenes
faststdlls 1 kommissionens forordning (EG) nr

2073/2005 om mikrobiologiska kriterier for livsmedel.
Livsmedelsforetagare ska se till att livsmedlen uppfyller
kraven i forordningen. Olika kriterier géller for &dtfardiga
livsmedel dér tillvdxt av L. monocytogenes gynnas och for
atfardiga livsmedel dér tillvixt av L. monocytogenes inte
gynnas (se kriterierna 1.1-1.3 i bilaga I till férordningen).

Ménniskor

Invasiv listerios &r en anmdilningspliktig sjukdom i
Sverige sedan 1960. Den dr anmdilningspliktig enligt
smittskyddslagen (SFS 2004:168 med &ndringar i SFS
2025:734) samt smittskyddsforordningen (2004:255).

OVERVAKNING

Djur

Overvakningen av djur ir passiv. Misstankar om listerios
kan vickas péa grundval av klinisk sjukdomsbild och/eller
laboratorieanalyser. Diagnosen grundar sig pa histologiska
obduktionsfynd eller genom pavisande av organismen med
odlingsmetoder med anrikning i selektiv buljong foljt av
odling pa selektiv och icke-selektiv agar eller genom
direkt plattliggning. Identifiering gors med masspektrometri
(MALDI-TOF). Jordbruksverket kan vid behov besluta om
epidemiologiska undersokningar.

Livsmedel

Det finns inget officiellt kontrollprogram for L.
monocytogenes. Kontrollmyndigheter kan utfora provtagning
som en del av offentlig kontroll eller annan offentlig
verksamhet. Producenter av atfardiga livsmedel ar skyldiga
att ta prover av livsmedel, lokaler och utrustning for analys
av L. monocytogenes som en del av sin egenkontroll, men
resultaten rapporteras normalt inte till myndigheterna annat
an vid offentlig kontroll pa plats.

Manniskor

Invasiv listerios hos ménniska dr en anmilningspliktig
sjukdom och anmélan sker genom laboratoriediagnos
och klinisk anmilan via behandlande ldkare. Anmilan
sker samtidigt bade till regional och nationell
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nivd for att mojliggoéra ytterligare analyser och
lampliga smittskyddséatgirder. Invasiv listerios ingér
i Folkhdlsomyndighetens  nationella =~ mikrobiella

overvakningsprogram. Inom programmet typas isolat med
helgenomsekvensering (WGS) for att bestimma molekylér
serotyp och sekvenstyp (ST) samt for klusterdetektion.

RESULTAT

Djur

Ar 2025 rapporterades listerios hos 21 far, 20 ndtkreatur, 7
getter, 1 hund, 1 katt, 1 hést, 1 hobbyhdns och 1 ilg.

Livsmedel

Under 2025 analyserades 154 livsmedelsprover och 13
miljoprover fran lokaler och utrustning avseende forekomst
av L. monocytogenes (kvalitativ analys, det vill sdga pavisad
eller ej). Av livsmedelsproverna analyserades 26 bade
kvalitativt och kvantitativt. Darutover analyserades 19
livsmedelsprover samt tre miljoprover kvantitativt (antal
kolonibildande enheter per gram, CFU/g).

L. monocytogenes pavisades i 30 livsmedelsprover
(tabell 16). I de prover som analyserades kvantitativt
detekterades hogre halter &n 10 CFU/g i tio prover, samtliga
tagna i samband med utbrottsutredningar. Den hogsta halten
var 24 000 CFU/g i ett prov av tryffelmix.

Manniskor

Under 2025 6kade incidensen av listerios jamfort med 2024
(1,5 fall per 100 000 invénare) och totalt rapporterades 158
fall jamfort med 114 fall 2024. Under de senaste 20 dren
har incidensen av listerios visat en uppatgaende trend i
Sverige (figur 29). Majoriteten av fallen som rapporteras

=== Fall per 100 000

0.8 +

Antal fall per 100 000

0.6 +

0.4 +

0.2 +

med listerios hor till de dldre dldersgrupperna. Under 2025
var mediandldern 74 &r och liksom tidigare &r rapporterades
flest fall i dldersgruppen over 80 &r (figur 30). Nittiotva fall
var kvinnor och 66 var mén. Sex gravida kvinnor och fem
spadbarn med listerios rapporterades under aret, vilket var
ovanligt manga jamfort med tidigare ar. Under de senaste
10 aren har mellan 0 och 8 gravida och/eller nyfodda barn
rapporterats per ar.

Listerios ar oftast en inhemsk infektion och under 2025
hade 94 % av de rapporterade fallen smittats i Sverige. Under
2025 utférdes typning av listeriaisolat fran 151 av de 158
rapporterade fallen (96 %) pa Folkhdlsomyndigheten. De
vanligaste molekyldra serotyperna var som under tidigare
ar Ila (n=119) och IVb (n=27) f6ljt av IIb (n=4) och Ilc
(n=1). Férutom serotyp kunde dven 34 olika sekvenstyper
identifieras med WGS och bland dessa dominerade ST37
(n=28), ST451 (n=24) och ST398 (n=16). En fordjupad
klusteranalys visade att andelen isolat som tillhorde ett kluster
var 63 % (n=95), vilket var hogre &n 2024 (48 %). Totalt
identifierades 29 olika kluster varav 14 innehdll identiska
eller ndrbesldktade isolat identifierade redan fore 2025.
Det stora antalet kluster indikerar pagédende och langvarig
smittspridning fran okédnda smittkéllor.

Utredning av utbrott och enstaka fall av listerios
Tva fall med serotyp Ila ST8 hade samma variant av
listeria som under 2022 kunde kopplas till fardiglagade
kottfarsprodukter av olika slag. De bada fallen hade tit
olika typer av kottbullar frdn samma producent som var
aktuell 2022, och vid provtagning av en dppnad foérpackning
kottbullar kunde samma variant av listeria pavisas.

Modellpredikterad trend

Figur 29: Anméld incidens per 100 000 invanare av humanfall av listerios i Sverige 2006-2025 och en modellpredikterad trend (negativ
binomialregression). Den hégre incidensen 2013-2014 beror pa tva storre utbrott med totalt 49 respektive 28 fall.
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Antal fall

Aldersgrupp

igur 30: Antal anmaélda fall av listerios hos manniskor per
aldersgrupp under 2025 och arligt genomsnitt fér
2020-2024.

FOKUS: Omfattande utbrott pa restaurang
i Stockholm

Under september 2025 ingick 16 sjukdomsfall
med serotyp lla ST398 i ett utbrott kopplat till
en restaurang i Stockholm. D& utbrottet till stor
del var regionalt leddes utbrottsutredningen av
smittskyddsenheten i Stockholm med stod av
andra berérda myndigheter. Sjukdomsfallen var
i aldrarna 25-66 ar (median 44 ar) och hos
samtliga fall kunde listeriabakterier pavisas i
blodet. Utdver dessa fall misstéanktes ytterligare
ett mycket stort antal personer ha smittats efter
besok pa restaurangen. Hos tjugo av dessa
kunde utbrottsstammen pavisas i fecesprov, vilket
inte ar anmalningspliktigt enligt falldefinitionen.
Samtliga fall hade &tit en avsmakningsmeny.
Samma variant av listeria som pavisades hos
sjukdomsfallen kunde ocksa pavisas i flera olika
livsmedels- och miljoprov fran restaurangen.
Aven andra varianter av listeria kunde pavisas i
enstaka livsmedelsprov. Inget enskilt livsmedel
kunde med sdkerhet pekas ut som smittkalla.
Utbrottet var mycket ovanligt da personerna som
insjuknade var relativt unga och inte tillhorde
nagon riskgrupp.

,/

DISKUSSION

Under 2025 okade incidensen av listerios jamfort med
aret innan och over en ldngre tidsperiod ses en dkande
trend av listerios (figur 29). Samma trend har observerats
i andra europeiska ldnder. Orsakerna till 6kningen é&r
okdnda, men hénger sannolikt samman med en dkad andel
dldre i befolkningen. Anledningen till att dldre drabbas
antas bero pa att dldre personer har fler underliggande
sjukdomar. Aven hog alder i sig anses vara en riskfaktor,
sannolikt beroende pé ett sémre immunforsvar i hdgre aldrar.
ECDC samarbetar med medlemsldnderna for att stirka
den molekyldra dvervakningen och dédrigenom underlatta
upptéckt av griansoverskridande kluster och utbrott av L.
monocytogenes. Detta samarbete inkluderar den europeiska
myndigheten for livsmedelssékerhet (Efsa) och dr avgorande
for att kunna utreda livsmedelsburna gransdverskridande
utbrott i Europa.

Overvakning av L. monocytogenes hos minniskor och
provtagning pa livsmedelsanlaggningar ar viktigt for att
forsta kéllorna till infektion hos ménniskor och for att
forebygga utbrott. For att identifiera utbrott av listerios
och for att identifiera eventuella kopplingar mellan fall
hos ménniskor och fynd i livsmedel 4r typning av isolat
med WGS avgorande. Genom att ladda upp sekvensdata
fran livsmedel, djur, miljé och ménniskor till internationella
databaser som GenBank, Efsas One Health WGS-system
samt de europeiska dvervakningssystemen pa humansidan
(EpiPulse och EpiPulse cases, som ECDC star vérd for) okar
mojligheten att upptécka kallor till smittspridning vid bade
nationella och internationella utbrott.
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Tabell 16: Resultat fran analyser av férekomst av L. monocytogenes i livsmedelsprover tagna av kontrollmyndigheter under 2025.

Orsak till provtagning Antal prover

Antal positiva prover

Livsmedel i vilka L. monocytogenes pavisades

Projekt/kartlaggning 4 0
Rutinméssig kontroll 22 0
Misstankt matférgiftning /klagomal 79 26 2 fisk, 7 kott och kottprodukter, 8 svamp, 3
mejeriprodukter, 2 saser, 2 gronsaker, 1 kakor, 1
glass
Provtagningsprogram, t.ex. importkontroll 6 4 4 kallrokt lax
Okant 43 0
Totalt 154 30

S
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Nyssjuka (atrofisk rinit)

Innehallsansvar: Marie Sjélund

BAKGRUND

Nyssjuka orsakas av toxinproducerande stammar av
Pasteurella multocida (PMT). P. multocida ar en
sekundérpatogen och kan inte pd egen hand penetrera
en intakt slemhinna. Den &r i stillet beroende av
andra smittimnen som banar vdg. Traditionellt har
Bordetella bronchiseptica ansetts vara det viktigaste
smittdmnet som banar vdg for nyssjukebakterien, men
dven andra bakterier och virus kan foregd en infektion
med PMT. Nyssjuka var tidigare en vanlig sjukdom
i grisbesdttningar, men forbattringar i stallmiljo och
andra sjukdomsforebyggande atgdrder har lett till att
sjukdomen gradvis har minskat i férekomst. Sedan borjan
av 1990-talet har forekomsten av nyssjuka framgangsrikt
kontrollerats i svenska livdjursbeséttningar. Ett nationellt
kontrollprogram har funnits sedan 1995. Programmet
administreras av branschorganisationen Géard & Djurhélsan
och diagnostiska tester inom programmet utfors vid Statens
veterindrmedicinska anstalt (SVA).

SJUKDOM

Nér P. multocida passerar nisslemhinnan kan toxinerna
som produceras av bakterien paverka benbildningen i
trynet som di kan bli snett. Drabbade grisar kommer
ocksa att vaxa sdmre. P. multocida-toxiner kan dven skada
nésepitelet och flimmerhéren vilket gor att inandningsluften
nér andningsorganen utan att filtreras eller varmas upp, vilket
i sin tur okar risken for andra luftvagsinfektioner.

LAGSTIFTNING
Atrofisk rinit &r en anmélningspliktig sjukdom enligt SIVFS
2021:10.

OVERVAKNING

Aktiv 6vervakning bedrivs inom kontrollprogrammet, vars
syfte ar att se till att besdttningar som séljer avelsdjur ar
fria frin PMT. P4 s& vis kan forekomsten av nyssjuka
begrénsas i alla beséttningar. Livdjursbeséttningar undersdks
for forekomst av nyssjuka minst en gdng om aret da totalt
20 djur per besittning provtas. Beséttningar testas ocksa vid
klinisk misstanke om nyssjuka. Att helt utrota PMT beddms
inte som mojligt eftersom det &r en bakterie som &r ubikvitér,
och som dessutom kan drabba alla ddggdjur. Om det finns
misstanke om forekomst av nyssjuka i en besittning tas
prover fran nidsborren som sedan analyseras for forekomst
av PMT. Om nyssjuka konstateras i en besdttning dras
halsodeklarationen tillbaka och restriktioner for forsiljning
av grisar infors tills beséttningen har sanerats och forklarats

fri fran sjukdomen. Tidigare har analysen utforts med ett
kommersiellt ELISA-kit enligt tillverkarens instruktioner
men sedan hosten 2023 tillverkas kittet inte langre. Frdn och
med 2024 analyseras darfor alla prover med PCR.

RESULTAT OCH DISKUSSION

Nyssjuka var tidigare en vanlig sjukdom, men dr nu mycket
sdllsynt tack vare insatser som gjordes i borjan av 1990-talet
och det kontrollprogram som startade 1995. Den senaste
gangen som nyssjuka konstaterades i en svensk besattning
var 2021 (tabell 17). Vid néagra tillfédllen sedan dess har
galtar som importerats fran Norge testats positivt initialt
men har i de flesta fall testats negativt i uppfoljningstester.
I ett fital fall har galtar som testats positivt avlivats pa
grund av att uppféljande provtagning inte varit mojlig inom
karantéinperioden. Aven en gyltproducerande besittning
har testats positiv initialt men har sedan testats negativt i
uppféljande provtagning.

Under 2025 analyserades prover fran 18 beséttningar.
Dessutom analyserades prover frdn sju omgangar
importerade galtar. Samtliga undersdkta prover var negativa.
Tidigare har det forekommit problem med det kommersiella
ELISA-test som anvindes med falskt positiva prover
som i uppfoljande undersokningar har konstaterats vara
negativa. Problematiken med falskt positiva provsvar har frén
2024 minimerats d& proverna endast analyseras med PCR.
Overvakningen under 2025 visar att smittliget avseende
nyssjuka hos svenska grisar &r fortsatt mycket gott.

Tabell 17: Det totala antalet prover och resultatet av
laboratorieanalyser for toxinproducerande P. multocida
vid SVA fér aren 2005-2025. Trynsvabbar samlades in
fran alla livdjursbeséttningar, importerade avelsgaltar i
karantdn samt i bruksbeséattningar med kliniska tecken
pa nyssjuka. N&r enskilda prover fran en beséttning testar
positivt utfors ytterligare provtagning i beséttningen fér
att undersdka om besattningen verkligen &r smittad,
eller om den kan friférklaras fran nyssjuka.

Ar Prover  Positiva prover Diagnostiserade

beséattningar
2005-2009 8313 42 3
2010-2014 6354 0 0
2015-2019 4816 1 0
2020 606 0 0
2021 767 11 3
2022 496 0 0
2023 311 0 0
2024 845 0 0
2025 528 0 0
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Paratuberkulos

Innehallsansvar: Karoline Jakobsson, Charlotta Fasth, Estelle Agren

BAKGRUND
Paratuberkulos, orsakad av Mycobacterium avium subsp.
paratuberculosis (MAP), ar en vanlig sjukdom hos idisslare i
de flesta delar av vérlden. Fram till idag har utbrott i Sverige
hanterats genom utslaktning av hela besattningar foljt av
omfattande smittsparningsinsatser, med malséttning att utrota
infektionen och forhindra smittspridning.

Det fatal utbrott av paratuberkulos som har upptickts
i Sverige har samtliga direkt eller indirekt koppling till
importerade kottdjur. Ar 1993 pavisades paratuberkulos
hos en koéttrasko vilket ledde till omfattande smittsparning
och provtagningar samt utslagning av beséttningar
dar infektionen pavisades. Sen dess har dven flera
screeningar pa notkreatur genomforts. Det senaste fallet av
paratuberkulos upptécktes 2005 hos ett importerat kottrasdjur.
Paratuberkulos har aldrig pévisats hos mjolkkor, andra
idisslare eller vilda djur i Sverige.

SJUKDOM

Paratuberkulos orsakar kronisk diarré och avmagring, vilket
leder till lidande och dod. Sjukdomen ger darfor ocksa stora
ekonomiska forluster pa grund av minskad mjolkproduktion,
reproduktionsforluster och 6kat rekryteringsbehov for att
ersétta insjuknade djur.

Inkubationstiden varierar fran nagra manader till flera
ar. | omrdden med endemisk infektion &r klinisk sjukdom
vanligast vid 2-5 éars alder. Bakterierna utsondras i
avforingen fran infekterade djur och den normala smittvigen
ar fekal — oral. Det finns ingen tillforlitlig metod for att pévisa
infektionen hos det enskilda djuret under inkubationstiden.

LAGSTIFTNING

Paratuberkulos omfattas sedan 1952 av epizootilagen (SFS
1999:657 med dndringar). Vaccination ar forbjuden enligt lag
och sjukdomen &r anmélningspliktig vid klinisk misstanke
(SJVFS 2021:48 (K3)). Jordbruksverket beslutar om atgarder
nar MAP pavisats 1 en besittning. Paratuberkulos ar en
fortecknad sjukdom (kategori E) i EU:s djurhilsolag (EU)
2016/429. SJVFS 2021:23 (K28) kompletterar AHL med
foreskrifter om atgirder for att forhindra spridning av
paratuberkulos mellan svenska notkreatursbesattningar.

OVERVAKNING

Det oOvergripande syftet med Overvakningen ar att
dokumentera att Sverige &r fritt fran paratuberkulos hos
notkreatur och samtidigt att mojliggora tidig upptéckt av
infektionen och férhindra eventuell spridning.

Figur 31: Under 2025 testades tankmjolksprover fran 538 mjodlkkobesattningar for antikroppar mot paratuberkulos, samtliga med negativt
resultat. Foto: Bengt Ekberg/SVA.
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Passiv 6vervakning

Anmilan, provtagning och diagnostisk utredning é&r
obligatorisk av alla idisslare som uppvisar kliniska tecken pa
paratuberkulos. Provtagningen omfattar avforingsprover fran
levande djur och obduktionsprover fran doda eller avlivade
djur. De senare bestar av prover fran ileocaecallymfknuta,
tarmvdgg och innehdll fran ileum samt eventuella
makroskopiska lesioner i tarmarna. Prover tas pa vilt nér
paratuberkulos missténks vid obduktion.

Obduktioner

Sedan 2004 utfors provtagning pé alla idisslare &ver ett ar
som ldmnats in for obduktion som en del av den forstarkta
passiva dvervakningen av paratuberkulos. Prover tas frén
tarmvégg och innehall frén ileum och ileocaecallymfknuta
och skickas till Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA).
De flesta av de undersokta djuren har varit nétkreatur, men
dven en del far och nagra getter och exotiska idisslare som
bisonoxar och kameldjur.

Aktiv 6vervakning

Program for riktad vervakning av nétkreatur

Det frivilliga kontrollprogrammet forvaltades av Gérd
& Djurhélsan och finansierades av Jordbruksverket.
Malgruppen var kottdjursbeséttningar som sélde djur for
avel.

Ar 2023 var det sista 4ret som det frivilliga
kontrollprogrammet for paratuberkulos var i drift. Det
avslutades helt &r 2024. Anledningen till att programmet
avslutades var att frén ar 2024 kan alla svenska beséttningar
med nétkreatur riknas som fria och det finns dérfor inte ett
behov av ett kontrollprogram. Att detta kunnat uppnas beror
pa att Sverige i samband med att EU:s djurhilsolag (EU)
2016/429 tradde i kraft, inforde en intensivare 6vervakning
med syfte att tydligare kunna visa status avseende frihet fran
infektionen. Denna 6vervakning omfattade dven nétkreatur
utanfor kontrollprogrammet.

Testning av tankmjélk

For att forbattra 6vervakningen i nétkreaturspopulationen,
sd att den &dven omfattar mjolkkor, beslutades 2019
att genomfora arliga tester av tankmjolk. Denna
overvakningskomponent utformades for att visa, med 99 %
sannolikhet och en detektionsniva pé 5 %, att den svenska
noétkreaturspopulationen dr fri frin paratuberkulos, med
en arlig sannolikhet pad 1 % for introduktion. For att né
detta mal var malet att slumpmaéssigt samla in och testa
tankmjolksprover fran 285 mjolkkobesittningar.

Testning pa slakterier

Parallellt med testningen av tankmjolk pabdrjades under
2020 en dvervakningskomponent som &r utformad for att
visa en likvardig konfidens for frihet fran paratuberkulos
i kottdjursbesittningar. Denna grundar sig pa testning av
serumprover som samlats in vid slakt.

Hélsokontroller av exportskal
Testning for MAP utfors vid export av djur nir det begérs.
Valet av analys beror pa mottagarlandet.

Provtagning av far pa destruktionsanldggning
Provtagning av track fran far pa destruktionsanlaggningar
har utforts under 2024 och under 2025. Syftet med denna
provtagning var att s sméningom kunna uppvisa nationell
frihetsstatus for far. Provtagningen har nu pausats och
plan for 2026 ir att istdllet utfora en riktad 6vervakning i
farbesattningar som importerat djur de senaste 10 aren.

Diagnostiska tester

Slakteritesterna och mjolkproverna analyseras med ID
Screen Paratuberculosis Indirect ELISA-kit (Innovative
Diagnostics, Grabels, Frankrike) med ett automatiserat
ELISA-system (Tecan, Minnedorf, Schweiz). Positiva
reaktioner i screeningtestet foljs upp med ett konfirmerande
indirekt ELISA-kit (IDEXX Paratuberculosis Verification
Ab Test, IDEXX Laboratories, Westbrook, Maine, USA) som
har forbattrad specificitet tack vare att individuella negativa
kontrollprover anvinds. Eventuella positiva serologiska
reaktioner i den konfirmerande ELISA:n f6ljs upp med PCR
pa avforingsprover.

Forutom de prover som samlas in i programmet, tas
prover fran kliniska misstankar och analyseras med realtids-
PCR (Bacotype MAP PCR-kit, INDICAL Bioscience,
Leipzig, Tyskland).

Viavnadsprover och avforingsprover frdn obduktions-
overvakning odlas i fyra ménader (pa fasta medier efter
dekontaminering med HPC,notkreatur) eller analyseras med
PCR (fér och get). Direkt PCR utfors pé sparade prover om
odlingen behdver avbrytas pa grund av mogeldvervéxt.

Alla diagnostiska analyser utfors pd SVA.

RESULTAT

Passiv 6vervakning

Under 2025 utreddes fyra beséttningar pa grund av kliniska
misstankar om paratuberkulos. Totalt provtogs 7 djur varav
1 notkreatur, 1 far, 1 visent och 4 bison. Samtliga testade
negativt for MAP och misstankarna avfardades.

Aktiv 6vervakning
Tankmjolksprover fran 538 mjolkkobeséttningar testades,
samtliga med negativt resultat.

I slakteriets serumprovtagning genomfordes 1499
analyser av prover frdn minst 11452 besittningar. Ett prov
fran en besdttning hade ett positivt serologiskt testresultat. I
ursprungsbesittningen for det testpositiva djuret samt den
beséttning som djuret kopts in till samlades individuella
serumprover fran alla notkreatur 6ver tva ars alder in och
analyserades med negativt resultat och MAP uteslots.

Av exportskil testades 1 nilvattenbock, 1 gasell med bade
PCR och serologi, 8 antiloper samt ett samlingsprov fran
antiloper med serologi och/eller PCR. En myskoxe testades
med serologi. Myskoxen hade ett positivt serologiskt resultat
och djuret foljdes upp med trackprov som analyserades

2 Antalet 4r ej exakt d4 det fanns prover dir det inte gick att identifiera vilken besittning provet kom ifran.
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med PCR med negativt resultat och MAP uteslots. Vid
obduktionen provtogs 238 djur: 166 notkreatur, 61 far, 5
getter, 4 alpackor, 1 bison och 1 ilg.

Under 2025 genomfordes trackprovtagning pé far
vid destruktionsanldggningar och totalt analyserades
194 prover, samtliga med negativa testresultat. Inga
fall av. MAP uppticktes i de undersdkningar som
genomfordes 2025 (tabeller 18, 19 och 20). Baserat pa
6vervakning fran nuvarande och tidigare &r kan den svenska
notkreaturspopulationen anses vara fri fran paratuberkulos
med en sannolikhet pa >99 %.

DISKUSSION
Den &vervakning som har genomforts under aret stirker vér
bild att svenska idisslare ar fria fran paratuberkulos och
om sjukdomen dverhuvudtaget forekommer hos svenska
idisslare &r prevalensen pa en mycket 14g niva. En utvérdering
av dvervakningsprogrammet under 2016 for paratuberkulos
visade dock att dvervakningskénsligheten minskade. For
att forbattra overvakningskéansligheten hos mjélkkor och
kottdjursbesittningar som inte var anslutna till det frivilliga
programmet lades testning av tankmjolksprover och
slakteriserumprover till i 6vervakningen frén 2019 respektive
2020. Genom att ldgga till dessa dvervakningskomponenter
har vi uppnatt den 6nskade nivan av frihet fran paratuberkulos
pé 99 % hos svenska notkreatur. Under 2026 pagér ett arbete
med att officiellt friférklara Sverige fran paratuberkulos pé
notkreatur och en sjdlvdeklaration kommer att skickas till
WOAH f{6r det &ndamalet.

Det positiva serologiska provet i dvervakningen under
2025 bedomdes som falskt positivt som foljd av den
ingdende uppfoljande undersokningen. Testspecificiteten

for det serologiska testet uppskattades tidigare till >99,5 %.

De tester som tillimpats pa svenska notkreatursbeséttningar

Tabell 18: Notkreatur som provtagits for paratuberkulos 2025.

under perioden 20202021 tyder pa att testets specificitet
ar hogre. Under denna period testades 4105 prover med
5 prover positiva som ansdgs vara falskt positiva efter
bekriftande testning. Detta indikerade att specificiteten for
det serologiska screeningtestet kan vara sa hog som 99,85 %.

Risken for att fora in i paratuberkulos i svenska
besittningar bedoms vara mycket 14g pa grund av det laga
antalet djur som tas in frén andra lander.
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Overvakning av nétkreatur

Antal provtagna djur  Antal besattningar

Notkreatur provtagna vid obduktion
N&tkreatur provtagna vid slakteriet
Tankmjolksprover nét

166 131
1499 Ca 1145
- 538

Tabell 19: Exotiska idisslare som provtagits fér paratuberkulos 2025.

Overvakning av exotiska idisslare

Antal provtagna djur  Antal besattningar

Exotiska/ hdgnade vilda idisslare provtagna vid obduktion”
Exotiska/ hdgnade vilda idisslare provtagna for export®

6 4
12 3

A4 alpackor, 1 bison, 1 &lg

B1 nilvattenbock, Tmyskoxe, 1 gasell, 8 antiloper samt ett samlingsprov fran antiloper

Tabell 20: Far och getter provtagna fér paratuberkulos 2025.

Overvakning av far och getter

Antal provtagna djur  Antal besattningar

Far provtagna vid obduktion
Getter provtagna vid obduktion
Far provtagna pé destruktionsanléggning

61 49
5 5
194 -
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Porcint reproduktivt och
respiratoriskt syndrom

Innehallsansvar: Beth Young

BAKGRUND

Porcint reproduktivt och respiratoriskt syndrom (PRRS)
dr en sjukdom hos gris som orsakas av ett holjeforsett
RNA-virus som tillhor familjen Arteriviridae. Sjukdomen
beskrevs forsta gangen i USA 1987 och viruset (PRRSV)
identifierades dérefter 1991. PRRS har sedan dess blivit
endemisk i de flesta grispopulationer i virlden och anses vara
en av de ekonomiskt viktigaste virussjukdomar som paverkar
grisproduktionen globalt. PRRS ar mycket smittsamt och
smittar mellan grisar genom bade direkt och indirekt kontakt.
Vildsvin dr mottagliga for infektionen men anses inte
utgéra en reservoar for smittan eller spela nagon roll i
smittspridningen.

Sverige har sedan 1998 ett aktivt PRRS-
Overvakningsprogram, dar Gard & Djurhdlsan samlar in
prover som analyseras av Statens veterindrmedicinska
anstalt (SVA). I juli 2007 uppticktes det forsta fallet av
PRRS i Sverige genom detta dvervakningsprogram. Fram
till dess hade Sverige varit ett av fa lander som varit fritt
fran PRRS. Eftersom utbrottet visade sig vara begransat
fattades ett beslut om att kontrollera utbrottet genom en

modifierad beséttningsavlivning (det som pa engelska brukar
kallas “modified stamping out”). De atgédrder som vidtogs
for att utrota sjukdomen visade sig vara effektiva och
Sverige bedomdes ater fritt fran sjukdomen i borjan av
2008 efter omfattande 6vervakning under hosten 2007. Trots
omfattande undersokningar kunde kéllan till utbrottet inte
faststillas.

Efter utbrottet 2007 reviderades dvervakningsprogrammet
for att gora det mgjligt att uppticka en introduktion av
PRRSV énnu tidigare. Programmet reviderades igen 2012
efter omfattande fordndringar av grisproduktionssystemet i
Sverige.

SJUKDOM

De kliniska symtom som ses i en beséttning i samband
med PRRSV-infektion varierar beroende pa faktorer
som virulensen hos den specifika virusstammen, djurets
alder, forekomst av andra sjukdomar i besittningen och
skotselrutiner. Inkubationstiden dr 2—7 dagar. Hos vuxna
grisar dr de kliniska symtomen ofta milda och bestar av
feber, nedsatt allméntillstdnd och aptitloshet. Vissa stammar

Figur 32: Efter den framgangsrika utrotningen av porcint reproduktivt och respiratoriskt syndrom (PRRS) efter utbrottet 2007, visar den
arliga 6vervakningen att Sverige har varit fritt sedan 2008. Foto: Bengt Ekberg/SVA.
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av PRRSV kan dock orsaka allvarlig sjukdom hos vuxna
djur, inklusive hog dodlighet. De mest uppenbara kliniska
symtomen pad PRRSV-infektion hos suggor ar vanligtvis
reproduktionsstorningar som aborter, mumifierade foster,
sma kullar, svagfodda smagrisar, hog smagrisdodlighet och
okad frekvens omldp. De vanligaste kliniska symtomen
hos tillvaxt- och slaktgrisar ar feber, luftvigssymtom, dalig
tillviaxt och 6kad dodlighet.

LAGSTIFTNING

PRRS infordes i1 epizootilagen 1999 (SFS 1999:657
med &ndringar) och &r dirmed anmaélningspliktig vid
misstanke. Anmélan leder till vidare utredning. PRRS &r en
fortecknad sjukdom (kategori D och E) i EU:s djurhélsolag
(EU) 2016/429. SJIVFS 2021:24 (K29) kompletterar
djurhélsolagen med foreskrifter om atgérder for att férhindra
spridning av PRRS i svenska grisanlédggningar.

OVERVAKNING

Syftet med Overvakningen &r att dokumentera frihet fran
PRRSYV och att upptécka introduktion av viruset innan det
sprids i grispopulationen. I dvervakningen anvénds analyser
for att pavisa bade virusgenom och antikroppar mot PRRSV.
Alla prover analyseras pd SVA. For att pavisa antikroppar
mot PRRSV anvinds en kommersiell ELISA-metod (IDEXX
PRRS X3 Ab Test, IDEXX Laboratories, Westbrook, Maine,
USA). Prover som utfaller positivt for PRRSV-antikroppar
med ELISA skickas till Danmarks Tekniska Universitet
for konfirmering med immunoperoxidasmonolageranalys
(IPMA). Analys av forekomsten av PRRS-virusgenom
gors med hjilp av en intern PCR-metod (modifierad fran
Kleiboeker et al., 2005).

Passiv 6vervakning

PRRS ér anmélningspliktigt vid klinisk misstanke for
bade veterindrer och djurdgare. Missténkta fall utreds efter
anmalan till Jordbruksverket eller SVA. Utredningen kan
omfatta provtagning av sjuka eller doda djur, undersékning
av besittningen med avseende pa forekomst av kliniska
symtom och analyser av produktionsdata. Garden spérras
under utredningens gang.

Dessutom ingar PCR-analys for forekomst av PRRSV-
genom i den forstdrkta passiva dvervakningen av aborterade
foster (se kapitlet “Undersokningar av aborter hos
livsmedelsproducerande djur” pé sidan 163).

Aktiv 6vervakning

Det aktiva overvakningsprogrammet har péagatt i sin
nuvarande, reviderade form sedan 2013. Inom programmet
provtas alla avelsbesittningar, gyltproducerande besittningar
och suggpooler tva ganger per &r. Atta prover per besittning
samlas in vid varje provtagningstillfdlle. Dessutom provtas
grisar fran slumpvis utvalda beséttningar vid slakt under hela
aret pa de atta storsta slakterierna som slaktar ca 95 procent
av Sveriges grisar. Tre prover per beséttning samlas in vid
varje provtagningstillfille.

Det reviderade programmet utformades for att ta hinsyn
till en 6kad risk for PRRSV-introduktion (1 pa 5 ar) och
forandringar i strukturen i den svenska grisproduktionen,
samt for att hélla sannolikheten for frihet frin PRRS pa
samma niva som visats efter utbrottet 2007. Overvakningen
utformades for att med 99 % sannolikhet kunna bekrifta
frihet fran infektion i populationen, vid en antagen
forekomst av minst 0,5 % infekterade besittningar och
minst 40 % infekterade djur inom dessa beséttningar,
samt en introduktionsrisk motsvarande en introduktion
péd 5 ar. Antalet prover som behdvs berdknas éarligen
med hénsyn till resultatet av dvervakningen under tidigare
ar. For 2025 beriknades det att 2400 prover krivdes
frén slakteriprovtagningen utdver den faltprovtagning som
beskrivs ovan.

RESULTAT

Passiv 6vervakning

Under 2025 gjordes en utredning efter klinisk misstanke om
PRRS. Det primara kliniska symtomet i beséttningen var
flera kastningar pa kort tid. Blodprover togs fran de drabbade
suggorna och analyserades med bade PCR och ELISA. Alla
prover var negativa och misstanken om PRRS kunde darfor
avférdas.

Inom ramen for programmet for fOrstirkt passiv
overvakning av aborterade foster undersoktes 29 grisfoster
fran 13 beséttningar med avseende pé férekomst av PRRSV-
genom. Alla prover var negativa.

Aktiv 6vervakning

Under 2025 analyserades 442 prover fran 31
avelsbesittningar, gyltproducerande besittningar och
suggpooler. I slakteriprovtagningen analyserades 2567
prover fran 518 beséttningar vid 857 provtagningstillfillen
(vissa besdttningar provtogs mer &n en gang under aret). Som
jamforelse anges antalet prover som testats per ar sedan 2010
i tabell 21.

Under éret blev tva prover fran tvéa olika beséttningar
positiva pd bade ELISA och den konfirmerande IPMA-
analysen. Ett prov kom fran en gyltproducerande beséttning
och ett fran en suggpool. Som uppf6ljning genomfordes
beséttningsutredningar i bada besittningarna. Inga symtom
som dverensstimmer med PRRS noterades i besittningarna.
Ytterligare blodprov togs frén djur i bada beséttningarna och
analyserades for antikroppar mot PRRS med ELISA. Alla
dessa uppfoljningsprover var negativa och misstankarna om
PRRS kunde avskrivas.

Med 6vervakningsresultatet fran tidigare ar i beaktande
var sannolikheten for frihet >95 procent baserat pa
Overvakningen under 2025.

SMITTLAGET FOR SJUKDOMAR 2025

79



Tabell 21: Antal prover och beséttningar som testats i den aktiva évervakningen fér porcint reproduktivt och respiratoriskt syndrom
2010-2025 i férhallande till antalet registrerade grisbeséattningar.

Provtagning i falt

Provtagning av slakterier

Ar Antal  Antal provtagna Antal Antal  Antal provtagna Totalt antal Antal registrerade
prover besattningar  prover provtagningstillféllen besattningar® prover grisbesattningar i
Sverige®

2010 2012 126 4424 1475 931 6436 1695
2011 1240 78 2308 770 700 3548 1297
2012 1055 66 2145 717 623 3200 1113
2013 1024 64 1548 516 488 2572 1281
2014 912 57 2028 676 537 2940 1282
2015 824 52 2382 780 521 3206 1228
2016 875 60 2446 815 506 3321 1252
2017 826 54 2625 875 546 3451 1272
2018 784 54 2707 903 514 3491 1346
2019 647 42 2550 851 506 3197 1089
2020 601 43 2410 806 468 3011 1146
2021 626 41 2175 726 433 2801 1190
2022 480 36 2353 787 445 2833 1173
2023 488 37 2359 792 586 2847 1160
2024 469 31 2261 756 519 2730 1177
2025 442 31 2567 876 518 3009 1046

A Jordbruksverkets statistikdatabas (statistik.sjv.se/PXWeb/pxweb/)

B Vissa besattningar provtogs mer dn en gang.

DISKUSSION

Fore utbrottet av PRRS 2007 baserades det aktiva
overvakningsprogrammet pa filtprovtagning i alla
avelsbeséttningar, gyltproducerande beséttningar,
suggpooler och 50 produktionsbeséttningar en gdng om aret,
vanligtvis under sommarhalvaret. Denna 6vervakningsdesign
var dyr, hade lag kénslighet och var inte utformad for
tidig upptéckt av smittan. Efter utbrottet utvecklades
overvakningen genom kontinuerlig provtagning pé
slakterier och effektivare faltprovtagning i avelsbeséttningar,
gyltproducerande beséttningar och suggpooler. Syftet var att
forbattra mojligheten till tidig upptdckt av PRRSV och att 6ka
overvakningens kénslighet. Utvérderingen av programmet
2012 visade att sannolikheten for frihet och 6vervakningens
kanslighet minskade med tiden; de foreslagna éndringarna
syftade till att bryta denna trend. Den frdmsta orsaken till
den sjunkande sannolikheten for frihet var att farre prover
testades. Den svenska grisniringen har under de senaste aren
genomgatt stora strukturforandringar som lett till ett snabbt
minskande antal besdttningar samt omfattande fordndringar
av handelsmonster och driftsystem. Dessa fordndringar
understryker behovet av kontinuerlig dvervakning under

aret och en arlig utvérdering av prestanda och utformning.

Den nuvarande utformningen, med kontinuerlig provtagning
och testning under aret i kombination med den kliniska
overvakningen, 6kar sannolikheten for tidig upptackt jamfort
med den strategi som anvindes fore utbrottet.
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Psittakos (papegojsjuka)

Innehallsansvar: Mia Holmberg, Elisabeth Bagge, Malin Farneback, Marika Hjertqvist, Emelie Pettersson, Henrik Uhlhorn

Figur 33: Sju vilda faglar underséktes fér Chlamydia psittaci under
2025, varav tva var positiva. Foto: schnuddel/iStock.

BAKGRUND

Psittakos (ornitos, papegojsjuka) orsakas av den
intracelluléra bakterien Chlamydia psittaci. Ar 1879 beskrevs
psittakos for forsta gangen hos ménniskor, i samband med
ett utbrott av lunginflammation kopplat till exponering for
tropiska séllskapsfaglar i Schweiz. Bakterien identifierades
pa 1930-talet. Sedan dess har utbrott beskrivits dver hela
vérlden.

Faglar utgor den viktigaste reservoaren for C. psittaci och
smittdmnet utsondras i track och ndssekret. Faglar kan béra pa
bakterien och utsondra den periodvis i aratal utan att uppvisa
nagra kliniska symtom. Ménniskor blir infekterade framst
genom inandning av fororenat damm eller genom direkt
kontakt med smittade faglar. I sillsynta fall har smitta mellan

ménniskor beskrivits vid nédra kontakt med svart sjuk person.

Mellan faglar dverfors smittan framfor allt via direktkontakt
eller kontaminerat material. C. psittaci kan overleva 1 torr
avforing i flera ménader.
I vissa lander har infektioner orsakade av C. psittaci aven
beskrivits hos ddggdjur sdésom noétkreatur, far och héstar.
Att utrota psittakos hos djur &r mycket svart, eftersom
smittimnet finns hos bade tama och vilda faglar.

SJUKDOM

Djur

Infekterade faglar utvecklar vanligtvis kliniska symtom
niar de &r stressade eller ndr deras immunsystem &r
nedsatt. Sjukdomsbilden kan variera fran asymtomatisk
till konjunktivit, nysningar, lunginflammation och spridd
infektion. Vuxna féglar aterhdmtar sig vanligtvis fran
infektionen, men dédligheten kan uppga till 90 % bland unga

faglar.

Maénniskor

Hos ménniskor &r symtomen ofta feber, huvudvirk,
hudutslag, muskelvérk, frossa samt Ovre eller nedre
luftvédgsinfektioner. Sjukdomen &ar vanligtvis lindrig eller
mattlig, men kan bli allvarlig, sérskilt hos dldre personer. De
flesta fallen hos ménniskor ar sporadiska, och ménga milda
infektioner diagnostiseras sannolikt inte. Inkubationstiden
ar vanligtvis cirka 10 dagar, men kan variera mellan 1 och 4
veckor.

LAGSTIFTNING

Djur

Psittakos dr anmilningspliktig hos féaglar enligt SIVFS
2021:10.

Maénniskor

Psittakos hos ménniska har varit en anmilningspliktig
sjukdom sedan 1969 enligt smittskyddslagen (SFS 2004:168
med dndringar i SFS 2022:217).

OVERVAKNING

Djur

Overvakningen av djur 4r passiv. Anmilan grundar sig pa
pavisande av smittimnet. P& Statens veterindrmedicinska
anstalt (SVA) utfors sedan 2020 detektion med realtids-
PCR. Under 2024-2025 utfordes en studie dér hobbyfjaderfa
som skickats in till SVA for obduktion dven provtogs och
undersoktes for C. psittaci.

Manniskor

Overvakningen bygger pa att sjukdomen diagnostiseras
av behandlande ldkare eller via laboratorieanalyser.
Identifierade fall ska rapporteras till smittskyddslédkaren
i regionen och till Folkhdlsomyndigheten, vilket mojliggor
ytterligare analyser och lampliga atgérder.

RESULTAT

Djur

Under 2025 péavisades C. psittaci i prover fran tva vilda faglar
(en domherre och en gulsparv). Totalt undersoktes 7 faglar
i den passiva overvakningen. I studien pa hobbyfjaderfa
undersoktes totalt 111 faglar, framfor allt hons (81 %) men
aven ankor, giss och kalkoner. Alla prover var negativa pa
PCR for C. psittaci.
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Figur 34: Antal anmalda fall av psittakos hos manniska i Sverige 2000-2025.

Manniskor

Under 2025 rapporterades 46 fall av psittakos, vilket ligger i
nivd med medelantalet for det senaste decenniet (figur 34).
Medianéldern var 71 &r (spridning 24-92 ar) och 87 %
av fallen var midn (n=40). Majoriteten av fallen (93 %)
var 50 ar eller dldre. Merparten fall (n=44) hade smittats
i Sverige, medan tva fall uppgavs ha smittats i sddra Europa.
Psittakos rapporterades fran 10 av landets 21 regioner. Flest
fall rapporterades fran Vistra Gotalandsregionen (n=14),
foljt av region Skane (n=10). For 18 av fallen nimndes
négon form av kontakt med faglar eller fageltrick som trolig
smittkilla. Psittakos uppvisade i vanlig ordning ett tydligt
sdsongsbetonat monster, men sdsongen startade tidigare dn
den brukar med en tydlig 6kning under arets tva sista ménader.
November—december stod for 63 % av arets fall (n = 29),
medan det var relativt fa fall som rapporterades under arets
forsta kvartal.

DISKUSSION

Under 2025 6kade antalet rapporterade psittakosfall hos
ménniskor jamfort med det foregaende aret och lag darmed
i nivd med medelantalet for det senaste decenniet och
pd en markant hogre nivd jamfort med borjan av 2000-
talet. En del av okningen under senare ar forklaras av
de successivt inforda PCR-panelerna for diagnostik av
luftvagsinfektioner, dir C. psittaci ingér. Dessa paneler ger
analysresultat automatiskt utan sarskild begéran fran likare,
vilket leder till fler upptéckta och rapporterade fall. I Sverige,
liksom i manga andra lénder, anses psittakos hos ménniskor
vara underdiagnostiserad och dirmed underrapporterad.
I internationella publicerade rapporter om psittakos har
smittkéllan oftast kopplats till fjaderfd, sarskilt kalkoner, eller
sdllskapsféglar. I Sverige anses kontakt med avforing fran
vilda faglar, till exempel vid rengoring av figelmatare, vara
en viktig smittkélla. Exponering for smittade sillskapsfiglar

och olika arter av fjaderfd kan ocksa leda till infektion.

C. psittaci har patraffats hos en mingd olika vilda
fagelarter, framfor allt sjofiglar, duvor och mesar. For
nirvarande ir kunskapen om forekomsten av C. psittaci
hos bade tama och vilda faglar i Sverige begrinsad. I en
inventering som genomfordes 2019 av vilda tridgardsfaglar,
som samlats in under en tioarsperiod, pavisades C. psittaci
hos 2,2 % av de testade faglarna. Undersdkningen av
hobbyfjaderfd som genomfordes 2024 tyder pa att bakterien
inte dr vanligt forekommande i den typen av besittningar.
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Q-feber

Innehallsansvar: Mia Holmberg, Marika Hjertqvist, Ylva Persson

BAKGRUND

Q-feber ar en zoonotisk sjukdom som orsakas av bakterien
Coxiella burnetii. Pa grund av dess tolerans mot virme, torka
och manga desinfektionsmedel dr bakterien svér att sanera.
Notkreatur, fr och getter anses vara smittdmnets viktigaste
reservoarer, men husdjur som hundar och katter kan ocksé bli
infekterade. Smittdmnet utsondras pa flera sitt, till exempel
genom mjolk, foster- och vaginalvétskor, avforing, urin och
sperma. C. burnetii har ocksa isolerats fran fastingar. Vid
forlossning av infekterade djur utsondras stora mingder av
smittdmnet och det finns dven en 6kad risk for exponering
vid hantering av aborterade foster.

Overforing till minniskor anses ske frimst genom
inandning av férorenade aerosoler och damm. Déarfor kan
kontakt med dammiga djurprodukter och miljéer sdsom ull,
ho och strd, utgdra en risk. Konsumtion av opastoériserad
mjolk kan ocksa utgora en risk for smitta. Hos ménniskor
kan immunsuppression, hjartklaffsjukdom och graviditet 6ka
mottagligheten for q-feber.

Storre utbrott av g-feber har framfor allt orsakats av
smé idisslare, medan notkreatur oftare forknippas med
sporadiska fall. I manga lédnder ses g-feber som en risk for
yrkesverksamma som kommer i kontakt med idisslare och
deras omgivning, till exempel lantbrukare, veterinirer och
slakteriarbetare. Smittdmnet kan spridas flera kilometer med
vinden via aerosoler och infektera badde djur och ménniskor.

Forekomsten av C. burnetii i tamdjurspopulationer i
Sverige har varit kénd sedan bdrjan av 1990-talet. Bakterien
isolerades forst fran en moderkaka fran ett far i en besdttning
pa Gotland. Ar 2010 visade nationella undersdkningar av
far- och mjdlkgetsbeséttningar en mycket lag forekomst av
antikroppar: 0,6 % hos fér (3 av 518 undersokta besattningar)
respektive 1,7 % hos getter (1 av 58 undersokta beséttningar).
Dessutom analyserades getmjolk for smittdmnet utan att
det pavisades. Under 2011 undersoktes 80 fargardar genom
vaginalprover fran far i samband med lamning utan att
kunna pévisa smittimnet i ndgot av proverna. Dessa resultat
tyder pa att C. burnetii var séllsynt i de svenska far-
och getpopulationerna. Under 2008-2010 undersdktes 99
svenska élgar for antikroppar mot bakterien. Alla prover var
negativa, vilket tyder pa att exponering for C. burnetii var
séllsynt dven hos denna vilda art.

Ar 2024 utfordes en nationell tankmjélksundersdkning
av 1758 mjolkkobesédttningar dér 27 % av beséttningarna
var antikroppspositiva. Antikroppar pavisades hos gardar
i 19 av Sveriges 22 ldn men resultaten visar pd stora
regionala skillnader med hogre forekomst i sddra delarna
av landet. Hogst andel gérdar med antikroppar i mjolken
pavisades i Halland (56 %), pa Gotland (49 %) och i
Blekinge (48 %). I en studie fran 2008/2009 var endast 8 %
av mjolkkobesittningarna antikroppspositiva. De regionala
skillnaderna var stora dven da med hogst forekomst pé
Gotland (59 %) och Oland (35 %).

Hos maénniskor rapporterades endast tvd inhemska

fall under 1980- och 1990-talen. Samtidigt visade en
serologisk undersokning att 28 % av faruppfédare och
13 % av veterindrer hade antikroppar mot C. burnetii, vilket
tyder pd omfattande exponering. En prospektiv studie av
endokarditfall visade dock att endast 1 av 329 patienter hade
antikroppar mot bakterien, vilket tyder pa att endokardit
orsakad av C. burnetii ar sidllsynt. Sedan g-feber blev
anmalningspliktigt hos ménniskor 2004 har mellan 1 och
11 fall rapporterats arligen. Endast ett fall klassificerades
som inhemskt under perioden 2004-2009. Under 2010
fordndrades situationen d& 8 av de totalt 11 rapporterade
fallen angavs ha smittats i Sverige. Dessa inhemska fall
identifierades genom smittsparning pa en gard i sddra
Sverige. Garden ingick i en nationell undersdkning av
mjolkkobesittningar och tankmjolken frén korna visade sig
innehalla antikroppar mot C. burnetii. Under den period da
g-feber varit anmélningspliktig har endast cirka 20 % av
de rapporterade fallen varit kvinnor (figur 35). En liknande
skillnad i konsfordelning har observerats i andra ldnder, men
orsaken &r oklar.

Sedan 1980-talet har f4 inhemskt forvédrvade fall av
g-feber rapporterats forutom klustret under 2010. De
flesta rapporterade fallen har smittats i Medelhavsldnderna,
inklusive Kanariebarna.

SJUKDOM

Djur

Q-feber hos djur forloper vanligtvis asymtomatiskt
men kan ocksd orsaka reproduktionsstorningar som
aborter eller dodfodda/svaga kalvar. I beséttningar dar
antikroppar mot bakterien pévisats bor andra orsaker
till reproduktionsproblem fortfarande uteslutas innan
storningarna tillskrivs en C. burnetii-infektion.

Manniskor

Hos maénniskor kan infektionen variera fran att
vara symtomfri till influensaliknande sjukdom eller
akut lunginflammation. Lever-och graviditetsrelaterade
komplikationer kan ocksa forekomma.

De flesta patienter tillfrisknar helt, men vissa kan
utveckla kronisk sjukdom, oftast i form av endokardit
(infektion i hjartklaffarna). Risken for kronisk sjukdom
ar sarskilt okad hos personer med underliggande
hjértklaffsjukdom, klaffprotes eller nedsatt immunforsvar.

Inkubationstiden varierar sannolikt med méngden
bakterier som andas in, men dr vanligtvis 2—3 veckor.

LAGSTIFTNING

Djur

Q-feber &r en anmilningspliktig sjukdom (SJVFS 2021:10).
Ett fall hos djur ska anmilas om bakterien C. burnetii
pavisas, eller om parprov visar forhdjda antikroppsnivaer
(titerstegring).
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Manniskor
Q-feber dr sedan 2004 anmilningspliktig enligt
smittskyddslagen (SFS 2004:168 med #ndringar i SFS
2022:217).

OVERVAKNING

Djur

Overvakningen av g-feber hos djur #r i huvudsak passiv eller
forstérkt passiv i och med att g-feber ingér i SVA:s abortpaket
for idisslare. Projektbaserade Overvakningsinsatser har
genomforts med oregelbundna intervall, senast 2024.

Manniskor
Overvakningen bygger pa att sjukdomen diagnostiseras

av behandlande lakare eller genom laboratoriediagnostik.

Identifierade fall ska rapporteras till smittskyddslékaren i
regionen och till Folkhdlsomyndigheten for att mojliggora
ytterligare analyser och limpliga atgérder.

RESULTAT
Djur
I den passiva Overvakningen 2025 undersoktes tva

mjolkkobesittningar for C. burnetii 1 tankmjolk med PCR.

Den ena undersoktes eftersom bakterien pévisats i en
kontaktbesittning. Den andra utreddes for problem med
kastningar. Bda besittningarna var negativa. Aven 42 far, 88
ndtkreatur, 6 getter och 1 ren testades for bakterien med PCR
i samband med dvervakningen av aborterade foster. Av dessa
var sju prover fran ndtkreatur (fran tva beséttningar) och ett
fran fér positiva pa PCR. I farbeséttningen som testats positiv
for C. burnetii undersdktes dven ett samlingsprov av mjolk
fran 6 djur med PCR utan att pavisa bakterien. Utver dessa
analyserades blodprover fran 9 nétkreatur med avseende pa
forekomst av antikroppar med ELISA. Fyra prover fran en

géard med noétkreatur var positiva, vriga prover var negativa.

B vin

12 +

Antal fall

Manniskor

Under 2025 rapporterades sex fall av g-feber, vilket &r
jamforbart med de senaste tio aren (figur 35). Mediandldern
var 30,5 ar (spridning 2473 &r). Precis som tidigare &r
rapporterades fler mén (n = 5) an kvinnor (n = 1) med g-
feber. Ett fall uppgavs ha smittats i Sverige, medan dvriga
fall rapporterades smittade i sddra Europa, Afrika och
Sydamerika.

DISKUSSION

Resultaten fran undersdkningen av tankmjolk fran
mjolkkobesittningar 2024 tyder pa en okad forekomst
av smittdmnet jamfort med tidigare studier som gjorts pa
tankmjolk. Det foreligger dock stora regionala skillnader,
dar forekomsten liksom tidigare &r storst i sodra Sverige.

Pé grund av infektionens karaktir, med asymtomatiska
fall och ospecifika kliniska symtom, &r det troligt att q-feber
ar underrapporterad hos bade ménniskor och djur i Sverige.
Endast ett fatal fall diagnostiseras &rligen hos manniskor och
majoriteten av dessa smittas utomlands.

Overvakningen av djur har varit passiv sedan 2012, vilket
har medfort att mycket fa djur testats varje ar, och da framst
av exportskil. Sedan mitten av 2023 ingér q-feber i SVA:s
abortpaket for idisslare, vilket innebér att fler djur undersoks
och bidrar till 6kad kunskap om forekomsten av g-feber i den
svenska djurpopulationen.

REFERENSER
ECDC. Technical report: Risk assessment on Q
fever. [46 pp] doi:10.2900/28860. Available online:

https://www.ecdc.europa.eu/en/publications/Publications/
1005_TER Risk Assessment Qfever.pdf

EFSA Panel on Animal Health and Welfare (AHAW);
Scientific Opinion on Q Fever. EFSA Journal 2010;
8(5):1595. [114 pp.]. doi: 10.2903/j.efsa.2010.1595.
Available online: https://www.efsa.europa.eu/
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Figur 35: Antal rapporterade fall av Q-feber hos méanniskor i Sverige efter kén, 2004-2025.
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Rabies

Innehallsansvar: Emelie Pettersson, Anders Wallensten

BAKGRUND

Rabies orsakas av ett lyssavirus i familjen Rhabdoviridae
och kan infektera alla varmblodiga djur, inklusive ménniskor.
Sjukdomen forekommer Over hela virlden, med vissa
undantag. Rabies smittar mellan djur, och fran djur till
minniska genom kontakt med saliv, vanligtvis via djurbett.
Majoriteten av fall hos ménniska orsakas genom bett fran
infekterade hundar. I endemiska léander ar reservoaren for
rabies framfor allt karnivorer av familjen Canidae, och i
Europa ar dessa rodrdav och mardhund. Rabies hos djur har
inte pavisats 1 Sverige sedan 1886.

Fladdermdss 1 Europa dr inte reservoar for klassisk
rabies men kan bira pé andra typer av lyssavirus, till exempel
europeiskt fladdermuslyssavirus (EBLV). Dessa lyssavirus
ar anpassade till just fladdermdss men kan smitta och orsaka
rabiesliknande sjukdom hos andra djurslag, &ven méanniska.
Antikroppar mot EBLV har pévisats hos fladdermdss i
Sverige, men viruset i sig har aldrig isolerats.

SJUKDOM

Manniskor och djur

Rabiesvirus infekterar det centrala nervsystemet hos
manniskor och andra daggdjur. Karaktéristiskt for sjukdomen
ar neurologiska symtom som kan inkludera sémnldshet,

svar angest, forvirring, partiell férlamning, excitation,
hallucinationer, agitation, hypersalivering och svarigheter att
svilja. Inkubationstiden for rabies &r vanligtvis 3—6 veckor,
men kan variera fran fem dagar till upp emot ett ar. Om
behandling inte sétts in i tid leder rabies till déden.
Géllande EBLYV finns det fortfarande kunskapsluckor om
hur viruset paverkar fladdermoss. Experimentellt infekterade
fladdermdss har visat kliniska tecken som viktminskning,
desorientering, brist pa koordination, muskelspasmer och
aggression, medan en del djur forblev asymtomatiska.

LAGSTIFTNING

Djur

Rabies dr en fortecknad sjukdom (kategori B, D och E)
i EU:s djurhélsolag, (EU) 2016/429. Sverige ar officiellt
fritt fran sjukdomen i enlighet med (EU) 2021/620. Rabies
ar anmélningspliktigt vid klinisk misstanke enligt SJVFS
2021:10 (K12).

For att forhindra att rabies fors in i Sverige maste hundar
och katter rabiesvaccineras innan de kommer in i landet.
Beroende pa ursprungsland maste dven antikroppstitern hos
vissa djur analyseras. Regelverket som styr detta finns i
SJVFS 2011:49 (med éndringar i SJVFS 2014:47) och i
EU-férordning (EU) 576/2013.

Figur 36: Karnivorer i familjen Canidae, sa som mardhunden, &r den frimsta reservoaren fér rabies i endemiska lander, framfor allt i Europa.

Foto: Piotr Krzeslak/iStock.
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Manniskor

Rabies hos ménniska betraktas som en allménfarlig sjukdom
och dr anmilningspliktigt och smittsparningspliktigt enligt
smittskyddslagen (SFS 2004:168 med &ndringar i SFS
2013:634).

OVERVAKNING

Djur

Passiv dvervakning

Djur med kliniska tecken dér rabies inte kan uteslutas avlivas
och undersoks med fluorescerande antikroppstest (FAT) och
Polymerase Chain Reaction (PCR).

Aktiv 6vervakning

Illegalt infoérda séllskapsdjur som upptidcks och kommer
fran ldnder med endemisk rabies kan efter beslut fran
Jordbruksverket avlivas. Dessa djur undersoks for rabies
med PCR for att utesluta en eventuell rabiesintroduktion till
Sverige.

Manniskor

Passiv 6vervakning

Overvakningen hos minniskor bygger pa upptickt av
individer som riskerar att ha exponerats for viruset samt
diagnosticering av sjukdomsfall genom att behandlande
lakare staller klinisk diagnos vilken verifieras med hjélp av
laboratoriediagnostik.

Aktiv 6vervakning

For att hitta kéllan till en upptickt infektion och
for att identifiera fler ménniskor som riskerar att ha
exponerats utfors smittsparning. Ménniskor som riskerar
att smittats ges vid behov postexpositionsvaccination och
immunglobulinbehandling.

RESULTAT

Djur

Under 2025 undersoktes en katt och tva rodréavar for rabies pa

grund av klinisk misstanke. Tre fladdermdss undersoktes for

rabies inom fallviltsundersokningen. Dessutom undersoktes

12 illegalt inférda, avlivade djur (8 hundar och 4 katter) efter

beslut av Jordbruksverket. Inget av dessa djur hade uppvisat

kliniska tecken som kunde kopplas till rabies.
Sammanfattningsvis var alla undersékningar avseende

rabies hos djur (enligt ovan) under 2025 negativa.

Manniskor
Inga fall hos ménniskor rapporterades under éret.

DISKUSSION

I modern tid har tva personer vérdats pa sjukhus for
rabies i Sverige och bada avled av sjukdomen. Ar 1974
insjuknade en svensk man efter att ha smittats i Indien och

ar 2000 insjuknade en kvinna efter ett besdk i Thailand.

Bada patienterna hade med storsta sannolikhet smittats av
rabiesinfekterade hundar. Eftersom Sverige dr fritt fran

klassisk rabies &r risken att f4 sjukdomen fran svenska djur
forsumbar.

Sedan 2004 har det funnits ett 6kande problem med
olaglig import och smuggling av séllskapsdjur, frémst hundar,
till Sverige. Illegalt inférda hundar fran lander dér rabies
forekommer endemiskt &r sannolikt det storsta hotet mot
Sveriges rabiesfria status. Detta kan exemplifieras av fall
som rapporterats i andra europeiska lander, s som Frankrike
och Tyskland, de senaste aren.

Den storsta risken for méanniskor att smittas dr genom
kontakt med hundar i linder med endemisk hundrabies. Ar
2019 dog en kvinna i Norge av rabies efter att ha exponerats
for en rabiessmittad valp i Filippinerna.

Rabiessituationen i manga lander, sirskilt i Europa, har
forbéttrats tack vare kontroll- och utrotningsprogram och alla
lander i EU anses vara rabiesfria eller s kallade lagrisklander.
I vart ndromrade har det under 2025 rapporterats fall av
rabies hos vilda och tama djur i Ungern, Polen, Ruménien
och Slovakien. Aven Norge har rapporterat fall men
dessa har varit pd Svalbard. EU medfinansierar program
for bekdmpning, utrotning och Overvakning av rabies i
medlemslédnderna och dven i vissa ldnder som grénsar till
EU. Ryssland, Belarus, Ukraina, Moldavien och Turkiet
anses vara hogrisklander med flera rabiesfall hos vilda och
tama djur varje ar. Fortsatta och nya konflikter i vérlden, s&
som krigen i Ukraina och i Mellandstern kan resultera i att
maénniskor pa flykt tar sillskapsdjur med sig fran lander som
anses vara hogrisklander for rabies.

Ingen aktiv Overvakning av fladdermdss har gjorts
de senaste aren. Mellan 1998 och 2016 genomfordes
ett forstiarkt passivt dvervakningsprogram nistan varje ar,
dér doda fladdermdss undersoktes avseende forekomst av
rabies. Mellan 2008 och 2013 genomfordes dessutom ett
aktivt overvakningsprogram for EBLV i olika omriden
i Sverige. Sedan dess provtas enbart fladdermoss vid
klinisk misstanke, vid humanexponering eller om det
Onskas av privatpersoner av olika anledningar. Antikroppar
mot EBLV har pévisats i enstaka prover fran levande
vattenfladdermoss (Myotis daubentonii), som en del av det
aktiva dvervakningsprogrammet, vilket tyder pa att viruset
finns i Sverige (Hammarin et al., 2016). Vattenfladdermoss,
som é&r associerade med EBLV-2, dr vanliga och kan hittas
fran sodra Sverige upp till Angermanland i norr. Sex andra
Myotis-arter av fladdermdss kan ocksa hittas i Sverige.
Sydfladdermusen (Eptesicus serotinus), som ér associerad
med fynd av EBLV-1 i Europa, finns i1 vissa miljder i
sodra Sverige. Nordfladdermusen (Eptesicus nilssonii), som
ar slakt med sydfladdermusen, &r den vanligaste arten av
fladdermus i landet, men i Sverige har EBLV inte identifierats
hos dessa.

REFERENSER
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Salmonella

Innehallsansvar: Cecilia Hultén, Simone Brant-Lundin, Rikard Dryselius, Linda Ernholm, Karoline Jakobsson, Mats Lindblad,
Robert Séderlund, Magnus Thelander, Beth Young, Nabil Yousef, Estelle Agren

BAKGRUND

Infektion med salmonellabakterier 4r en av de viktigaste
zoonoserna globalt. Salmonellasléktet 4r uppdelat i tva arter:
Salmonella enterica och Salmonella bongori. Det stora
flertalet serovarer av salmonella tillhor underarten enterica
av sldktet S. enterica. Mer &n 2500 olika serovarer som tillhor
denna underart har beskrivits. Salmonella 4r en tarmbakterie
som kan smitta en méngd olika djurarter, inklusive ménniska.
Manniskor kan smittas av livsmedel som fororenats, genom
kontakt med smittade djur eller ménniskor eller av salmonella
i miljon.

Ett allvarligt inhemskt utbrott av salmonellainfektion
intrdffade 1953 da mer 4n 9000 ménniskor insjuknade efter
att ha atit kottprodukter fororenade med S. Typhimurium.
Sedan dess har lagstiftning och kontrollprogram funnits
i ndgon form for att forhindra att médnniskor drabbas
av salmonellainfektion frdn animaliska livsmedel.
Kontrollprogrammet har successivt utvecklats till att
omfatta alla delar av produktionskedjan, fran foder till
livsmedel av animaliskt ursprung. Vid EU-intradet 1995
erholl Sverige sérskilda garantier for salmonella baserat
pa det svenska salmonellakontrollprogrammet. Garantierna
innebér att kott och dgg fran linder med icke-likvérdig
salmonellastatus ska testas for forekomst av salmonella innan
de tas in pa den svenska marknaden. Kontrollprogrammet
har dérfor betydelse for folkhdlsan. Under 2021-2022
hade Jordbruksverket och Statens veterinirmedicinska
anstalt (SVA) ett gemensamt regeringsuppdrag att
se Over kontrollprogrammet for notkreatur och gris
och ldmna forslag till revidering med héansyn till
primédrproduktionens strukturfordndringar mot farre och
storre produktionsanldggningar. Under 2022 slutfordes
Oversynen och forstirkta biosékerhetsprogram, starkt
overvakning samt en mer riskbaserad hantering av smittade
besidttningar foreslogs. Arbetet med att konkretisera forslaget
har pagatt 2024-2025 och fortsdtter 2026-2027 inom ramen
for ett nytt regeringsuppdrag.

Under aren innan covid-19-pandemin rapporterades
arligen totalt 2000-3000 fall av infektion med salmonella hos
manniska till Folkhilsomyndigheten, varav den storsta delen
(60—80 %) hade smittats utomlands. Pandemins start 2020
innebar att antalet inrapporterade fall foll kraftigt, fraimst pa
grund av en stor minskning av antalet utlandssmittade men
dven en viss minskning av antalet inhemskt smittade. Sedan
dess har antalet fall 6kat men antalet utlandssmittade ligger
alltjamt tydligt under prepandemiska nivaer. Under 2025 var
andelen inhemskt smittade hogre &n andelen utlandssmittade,
vilket till stor del berodde pé ett omfattande utbrott. Andelen
inhemskt smittade &r 14g i Sverige jamfort med manga andra
lander och smittkallan &r ofta importerade livsmedel medan
svenska livsmedelsproducerande djur vanligen bidrar i liten
omfattning till salmonellainfektion hos méanniska.

SJUKDOM

Djur

Salmonellainfektion kan orsaka klinisk sjukdom med diarré,
aborter, feber och ibland 6kad dodlighet hos smittade djur.
Oftast dr dock smittade djur symtomfria. Under svenska
forhallanden ses kliniska symtom oftare hos ndtkreatur,
histar, katter och hundar, medan infekterade fjaderfdan och
grisar oftast dr symtomfria.

Manniskor

Salmonella infekterar mag-tarmkanalen och orsakar en
akut mag-tarmsjukdom. Infekterade ménniskor kan vara
symtomfria eller uppvisa lindriga till svara symtom.
Inkubationstiden dr vanligtvis 1-3 dagar men kan variera
frén 6 timmar till 10 dagar. De flesta patienter aterhdmtar
sig spontant, men f6ljdsjukdomar som reaktiv artrit
forekommer hos 1-15 % av patienterna. Utsondringen av
salmonellabakterier varar normalt i fyra till sex veckor, men
langvarig asymtomatisk utsondring kan férekomma. I vissa
mer allvarliga fall kan infektionen spridas via blodomloppet
till organ utanfér mag-tarmkanalen.

LAGSTIFTNING

Foder

Salmonellafritt foder adr en grundforutséttning for att
kunna kontrollera salmonella i primérproduktionen. Det dr
foderforetagarnas ansvar att producera salmonellafritt foder.
Fjaderfafoder ska alltid virmebehandlas enligt den nationella
foderforeskriften och huvuddelen av det kommersiella
fodret for notkreatur och gris dr ocksd vdarmebehandlat.
Jordbruksverket utdvar tillsyn 6ver foderproduktionen och
utfor anmilda och oanmailda inspektioner hos foderfabriker
och producenter av sillskapsdjursfoder. Salmonella i
foder regleras i nationell lagstiftning (SJVFS 2018:33
med dndringar, SJVFS 2025:5) samt i en EU-forordning
(kommissionens forordning (EU) nr 142/2011).

Djur

Alla  fynd av salmonella, oavsett serovar, &r
anmaélningspliktiga pa alla djurslag. Om salmonella pavisas
i anldggningar med livsmedelsproducerande djur vidtas
atgérder for att eliminera infektionen eller kontaminationen,
utom vid fynd av S. diarizonae serovar 61:(k):1,5(7) hos far.
Niér salmonella pavisas hos sillskapsdjur ldmnas hygienrad
for att forhindra spridning av smittan till andra djur och
minniska. Vaccination mot salmonella tillimpas inte i
Sverige. Salmonellakontrollprogrammet regleras av lagen
(1999:658) om zoonoser och dess foreskrifter. Syftet med
programmet dr att inhemska animaliska produkter ska vara
fria frén salmonella.
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Livsmedel
Farskt kott fran slaktkroppar med pavisad forekomst av
salmonella far endast gé till en kottproduktanldggning for
viarmebehandling. Det finns dock ett undantag, och det 4r vid
fynd av S. diarizonae serovar 61:(k):1,5(7) 1 farkoétt, eftersom
denna serovar inte anses vara av betydelse for folkhdlsan
(LIVFS 2005:20). Utover den specifika lagstiftningen for
fynd av salmonella pa slaktkroppar kan kontrollmyndigheter
dven kréva att livsmedelsforetag vidtar relevanta atgarder
efter fynd av salmonella i andra livsmedel (artikel 14,
forordning (EG) nr 178/2002). Laboratorier som analyserar
prover tagna av kontrollmyndigheter ar skyldiga att skicka
salmonellaisolat fran positiva livsmedelsprover till det
nationella referenslaboratoriet for serotypning och underritta
kontrollmyndigheten om resultatet (LIVFS 2005:21).
Sverige och Finland har sirskilda salmonellagarantier
som giller honségg for direkt konsumtion samt kott av not,
gris och fjaderfd, inklusive malet kott. Salmonellagarantierna
foljer av artikel 8 i forordning (EG) nr 853/2004 tillsammans
med tillimpningsbestimmelserna i forordning (EG) nr
1688/2005. Salmonellagarantierna innebér att séndningar
av kott fran linder som inte omfattas av motsvarande
salmonellagarantier maste provtas och analyseras for
salmonella. For att sindningarna ska fa tas in i landet
far analyserna inte visa pa forekomst av salmonella.
Konsumtionsdgg maste komma fran varphonsbeséttningar
som provtagits for salmonella i enlighet med EU-
bestimmelser.

Manniskor

Salmonellainfektion hos ménniska &r anmélningspliktig
enligt smittskyddslagen (SFS 2004:168 med @ndringar, SFS
2022:217). Laboratoriebekréiftade fall omfattar ocksa fall
med prover som endast &dr positiva med PCR, det vill sdga
dér inget isolat har erhallits.

ATGARDER VID FYND AV SALMONELLA

Isolat

Missténkta salmonellaisolat fran djur skickas till SVA {or
konfirmering, serotypning och vidare karaktérisering. Isolat
frén livsmedelsprover som tagits av kontrollmyndigheter
skickas alltid till SVA som &r nationellt referenslaboratorium
for salmonella. Dessutom skickar laboratorier oftast isolat
frén livsmedelsprover som tagits av foretagare i deras
egenkontroll. Serotypning och helgenomsekvensering av
dessa isolat finansieras av Jordbruksverket. Data fran 2007
och framat lagras i en databas hos SVA.

Alla isolat frén foder och miljéprover fran
fodertillverkningen ska skickas till SVA for serotypning
enligt den nationella foderlagstiftningen (SJVFS 2018:33
med @ndringar, SIVES 2025:5).

Vissa salmonellaisolat fran djur resistenstestas, bland
annat isolat fran indexfall vilka definieras som isolatet fran
det forsta fallet av salmonella pd en anldggning med gris,
notkreatur, getter, far, héstar eller fjaderfaflockar under tiden
anldggningen dr belagd med restriktioner. Nar det géller
séllskapsdjur definieras indexfall som det forsta fallet av
salmonella fran ett séllskapsdjur i ett hushéll eller en kennel

under ett kalenderar. For vilda djur definieras indexfallet
som det forsta fallet av salmonella fran en vild djurart i
en kommun under ett kalenderar. Férutom isolat fran alla
indexfall resistenstestas dven vissa andra isolat (isolat av
nya serovarer frén en anldggning eller ett sillskapsdjur dir
en annan serovar tidigare har pavisats, fynd av salmonella
vid obduktion eller i lymfknutor dédr salmonellainfektion
inte bekréftats pa ursprungsanléggningen och isolat av S.
diarizonae serovar 61:(k):1,5(7) hos far). Nar det géller katter
och téttingar resistenstestas och serotypas endast ett urval
av isolaten. Dessutom resistenstestas varje ar ett isolat per
anldggning fran anldggningar som omfattats av restriktioner
langre 4n ett &r (se kapitel Antibiotikaresistens).

Isolat av S. Typhimurium karaktéiriseras vidare
med MLVA. Alla isolat som pavisats fran livsmedel
och djur oavsett serovar karaktiriseras &dven
med helgenomsekvensering (WGS). Liksom for
resistenstestningen undantas majoriteten av isolat frén
katter och tittingar frin MLV A- och WGS-analys eftersom
antalet vissa ar kan vara mycket hogt och diversiteten &r
lag. Med hjdlp av WGS-data kan smitta spéras fran djur och
livsmedel till manniskor, och smittspridning dver grinserna
upptéckas i samarbete med myndigheter i andra lander. Mer
langsiktigt byggs kunskap upp om vilka salmonellavarianter
som forekommer t.ex. i specifika djurslag eller kategorier av
livsmedel.

Alla salmonellaisolat fran inhemska humanfall skickas
till Folkhidlsomyndigheten for typning med WGS. Vissa
isolat fran reserelaterade fall typas ocksd. Bade serovar-
och resistensmarkorer identifieras fran sekvensdata och
klusteranalyser gors for att identifiera utbrott och for,
ofta sektorsoverskridande, smittsparning lokalt/regionalt,
nationellt och/eller internationellt.

Foder

Nar salmonella pavisas i produktionslinjen vidtas alltid
atgarder. Om salmonella pévisas efter virmebehandling vid
tillverkning av fjaderfafoder stoppas utleverans direkt. En
storre provtagning gors langs tillverkningslinjen for att se
hur utbredd smittan &r och var den finns ldngs linjen. Vilka
atgirder som sétts in beror pa resultaten fran den kartliggande
provtagningen, vilket beskrivs i “Nationella branschriktlinjer
for 6vervakning av salmonella i fodertillverkning”? samt den
nationella foderforeskriften (SJVFS 2018:33 med andringar,
SJIVFS 2025:5). Oberoende av resultatet frdn den storre
provtagningen saneras alltid omradet runt platsen dir det
forsta positiva provet pavisades. Efter sanering, oberoende
av om den varit begrénsad eller total, ska saneringsarbetet
kontrolleras genom en kompletterande provtagning och
analys.

Fynd av salmonella i foderravaror och foderblandningar
som &r foremal for handel inom EU rapporteras i EU:s system
for rapportering av osékert foder och livsmedel (Rapid Alert
System for Food and Feed (RASFF)). Salmonellapositiva
foderravaror behandlas vanligtvis med organiska syror. Efter
syrabehandling maste foderrdvaran provtas pa nytt med
negativt resultat innan den far anvéndas i ett virmebehandlat
foder. Skulle salmonella pavisas i ett fardigfoder som finns

3https://www.foderochspannmal.se/_files/ugd/90417e_373a3fb219f4416797432d231487c8e6.pdf
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ute pa marknaden aterkallas fodret.

Djur

Om salmonella missténks hos ett djur eller i en anldggning
ar veterindren skyldig att ta prover och vidta atgérder
for att forhindra fortsatt smitta. Nar salmonella uppticks
ska laboratoriet anméla detta till Jordbruksverket och
Léansstyrelsen. Nér det géller livsmedelsproducerande djur
ska lansveterindren underrédtta den officiella veterindren pa
slakteriet.

Nér salmonella pavisas pad en anldggning med
livsmedelsproducerande djur beldggs anldggningen med
restriktioner (utom vid pavisande av S. diarizonae serovar
61:(k):1,5(7) hos far), en epidemiologisk undersdkning
genomfors och en saneringsplan uppréttas. Djurforflyttningar
till och fran anldggningen stoppas.

De allra flesta salmonellapositiva fjaderfdaflockar
avlivas oberoende av serovar. I ett fatal fall skickas
salmonellapositiva flockar till slakt utomlands pa slakterier
dér allt kott virmebehandlas. Det aktuella djurutrymmet
och andra utrymmen som kan vara kontaminerade rengors
noggrant och desinficeras. Innan nya faglar kan sittas in

maste uppfoljande miljoprover vara negativa for salmonella.

Hos gris och notkreatur tillimpas vanligen en
kombination av hygieniska atgérder, slakt av vissa individer
eller djurgrupper samt i vissa fall avlivning. Effekten av

atgirderna foljs genom upprepad bakteriologisk provtagning.

Notkreatursbesittningar som omfattas av restriktioner for
salmonella &vervakas genom en kombination av serologiska
och bakteriologiska tester. Hygieniska dtgdrder kan innefatta
att minska antalet djur, kontroll av foder och gddselhantering
pa gérden och sénkning av smittrycket i djurutrymmena
genom rengdring och desinfektion. Djur fran anldggningar
som omfattas av restriktioner fér slaktas efter provtagning
med negativt resultat. Restriktionerna havs nér rengdringen
och desinfektionen &r klar och salmonella inte kan pévisas
genom odling av prover fran hela beséttningen vid tva
tillféallen med fyra veckors mellanrum.

Om salmonella pavisas hos sillskapsdjur ges rad om
hygieniska atgérder for att forhindra spridning till andra djur
eller ménniskor i eller utanfor hushéllet. Om salmonella
uppticks hos hidstar beldggs stallet och/eller hagarna
med restriktioner och uppféljande undersékningar gors pa
anldggningen.

Livsmedel
Foretag som sléppt ut produkter pd marknaden dér salmonella
pavisas ska dra tillbaka produkterna och vid behov aterkalla
dem fréan konsumenter. Produkterna ska destrueras eller ga till
sdrskild behandling for att avddda salmonella, med undantag
for Salmonella diarizonae serovar 61:(k):1,5(7) 1 farkott.
Fynd av salmonella i sindningar av livsmedel fran andra
lander rapporteras i RASFF-systemet och sédndningarna
returneras till ursprungslandet, destrueras eller skickas for
sarskild behandling, beroende pa vad som ar tillampligt i det
enskilda fallet. RASFF anvénds ocksa for att informera om
svenska livsmedel som sléppts ut pd EU-marknaden eller
inom Sverige visat sig vara kontaminerade med salmonella.

OVERVAKNING

Foder

Arbetssittet for att forhindra att salmonella kommer in i
fodret ar kontroll av foderravaror, virmebehandling och
att forhindra en aterkontaminering av det virmebehandlade
fodret (figur 37).

Obligatorisk provtagning
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Figur 37: Oversikt &ver provtagningen inom den svenska
dvervakningen av salmonella i foder, livsmedel, djur och
manniskor. lllustration: Arianna Comin.
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Import av foderravaror och foderblandningar

Krav pa provtagning med avseende pa salmonella giller
for specificerade foderrdvaror som bedoms vara sirskilt
riskfyllda med avseende pé salmonella. Dessa foderravaror
specificeras i den nationella foderforeskriften (SJVES
2018:33 med andringar, SJVFS 2025:5). Innan dessa
foderravaror far anvéndas, egentligen tas in i foderfabriken,
ska de vara provtagna och negativa for salmonella. Om
salmonella pévisas i en rdvara kridvs dekontaminering och
fornyad provtagning med negativt resultat innan ravaran far
anvindas, och da endast till ett foder som ska virmebehandlas.
Vid import av foderblandningar till not, gris, fjaderfa
och ren ska fodret provtas for salmonella enligt den
nationella foderforeskriften och fodret far inte anvéndas
innan analyssvaren visar att salmonella inte har pavisats.

Overvakning i foderfabriker

Enligt nationell lagstiftning méste varje fodertillverkare ta
ut ett visst antal salmonellaprover léngs tillverkningslinjen
varje vecka, dér antalet prover beror pé vilken sorts foder som
tillverkas. Anldggningar som tillverkar fjaderfafoder méaste ta
ut minst fem prover liangs tillverkningslinjen per vecka medan
de som tillverkar foder till 6vriga livsmedelsproducerande
djur ska ta ut minst tva prover per vecka. Salmonellaproverna
tas ut pa faststidllda kontrollpunkter som ar baserade pa
HACCP-principerna (Hazard Analysis and Critical Control
Points). Syftet med veckoprovtagningen &r att dvervaka
att salmonella inte forekommer ldangs produktionslinjen
i foderfabriken. Alla de lagstiftade veckoproverna ska
analyseras pd SVA (med den senaste versionen av EN-
ISO 6579-1:2017, MSRV). Forutom veckoproverna tar
foderforetagarna sjélva ut prover i sin egenkontroll for att
verifiera att deras foder inte innehéller salmonella.

Séllskapsdjursfoder och tuggben
Salmonellaprovtagning utférs av foderforetagarna som
en del av deras fodersdkerhetsprogram, vilket bygger pa
HACCP. Vid import av sillskapsdjursfoder och tuggben
frén tredje land provtas partierna avseende salmonella vid
granskontrollen.

Tabell 22: Provtagningsschema for salmonella hos fjaderfa.

Djur

For analys av salmonella i djurprover, utom de som
tagits inom slakteriernas dvervakningsprogram, anvénds den
senaste versionen av metoden EN-ISO 6579:2017-1 eller en
metod som validerats mot den. Métning av antikroppar mot
salmonella i blod- eller mjolkprover fran ntkreatur utfors
med hjilp av kommersiella ELISA-tester PrioCHECK®
Salmonella Ab bovin ELISA och PrioCHECK® Salmonella
Ab bovin Dublin (Thermo Fisher Scientific, Lelystad,
Nederlanderna).

Fjgderts

Salmonellakontrollprogrammet péd fjaderfa bestir av en
obligatorisk del och en frivillig del. Syftet med det
obligatoriska programmet ar att sikerstélla att fjaderfa som
skickas till slakt och kottprodukter &r fria fran salmonella
och det omfattar alla fjaderfaarter (figur 37).

Obligatoriskt program

Overvakningen av salmonella hos vérphons, slaktkycklingar
och kalkon &r harmoniserad inom EU. Obligatorisk
provtagning av fjaderfd gors enligt kraven i EU-férordningar
samt kompletterande nationella foreskrifter (SJVFS 2025:6,
saknr K104).

Mor- och farforéldrar (grand parents) till slaktkycklingar
samt fordldrar (parents) till varphons, kalkoner, gédss och
ankor importeras som daggamla kycklingar. Prover tas
i alla avelsflockar med fler &n 250 faglar, bade under
uppfodning och under dggproduktion (tabell 22). Proverna
bestar antingen av sockprover som tas fran alla delar av
utrymmet dér fjaderfaflocken halls eller en kombination
av sockprover och tygsvabbar med trick fran gddselmattor,
beroende pa hur gddseln hanteras i stallet.

Alla anldggningar som séljer 4gg for konsumtion provtas
(tabell 22), utom de med féarre dn 200 faglar som endast
séljer dgg direkt till konsumenter. Provtagningsmetoden
beror pa hur faglarna halls (frigdende eller i bur) och hur
gddseln hanteras 1 stallet. Alla fjaderfaflockar som foder
upp fler &n 500 faglar arligen for slakt, oavsett art, ska
testas. I praktiken undersoks alla fjaderfaflockar fore slakt
och resultaten maste vara tillgéngliga fore slakt. Enligt den
harmoniserade lagstiftningen inom EU maéste provtagning

Kategori av fjaderfa Provtagningsfrekvens

Typ av prov

Av Jordbruksverket utsedd veterinar

Avelsdjur under 4 veckor, 2 veckor fore flytt
uppfédning

Avelsdjur i produktion Varannan vecka

Vérphons under 2 veckor fore flytt/varpstart

uppfédning
Vérphons i produktion Var 15:e vecka
(frigaende) (borjar vid 22-26 veckor)

Var 15:e vecka
(borjar vid 22-26 veckor)

Vérphons i produktion

(inredd bur)

Fjaderfa for kott-
produktion (alla arter)

Inom 3 veckor fore slakt

2 par sockprover

5 par sockprover eller 1 par
sockprover och 2 tygsvabbar med
track

2 par sockprover eller 150 g
tréckprov

2 par sockprover eller ett par
sockprover och 2 tygsvabbar med
tréck

2 x 150 g tréckprov eller 4
tygsvabbar med track

2 par sockprover

En gang per ar och anldggning

3 génger peren
produktionsomgéng

En gang per ar och anléggning

En géng per arien flock och
anlédggning

En géng per arien flock och
anlaggning

En gang per ar och anldggning
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utféras inom 3 veckor fore slakt.

Fjaderfaproducenterna  betalar  kostnaderna  for
laboratorieanalyserna och besdken pé girdarna (se nedan).
Endast ackrediterade laboratorier far utféra analyserna.
Lénsstyrelserna ér via ldnsveterindrerna tillsynsmyndigheter
for salmonellakontrollprogrammet for fjaderfd regionalt.
Laboratorierna skickar testresultaten till ldnsveterindren
kvartalsvis. Enligt bestimmelserna ska ldnsveterindren en
géng om aret skicka en rapport 6ver undersdkningsresultaten
fran alla fjaderfaanldggningar till Jordbruksverket.

Frivilligt program

De frivilliga programmen &r biosdkerhetsprogram och
deras syfte ér att forhindra introduktion av salmonella till
fjiderfaanldggningar och minimera risken att smittan sprids
till djur och ménniskor. De frivilliga programmen har funnits
i mer &n 40 ar.

Alla slaktkyckling- och kalkonproducenter som tillhor
Svensk Fagel ar anslutna till det frivilliga programmet som
representerar cirka 99 % av slaktade slaktkycklingar och
91 % av kalkonerna. Detta frivilliga forebyggande program
omfattar hygien- och biosékerhetsétgérder och krav pa en hog
biosédkerhetsniva for byggnader med djurutrymmen. Inkop av
djur far endast ske frén anléggningar som &r anslutna till det
frivilliga programmet och endast virmebehandlat foder ar
tillatet. Djurutrymmena ska rengoras och desinficeras mellan
varje flock. Fjaderfaproducenten ansdker om anslutning
till programmet och anslutna anléggningar inspekteras av
veterindr minst en gdng om aret.

Svenska Agg ansvarar for det frivilliga programmet
inom dggproduktionen. Programmet omfattar varphons-,
unghdns- och avelsanldggningar och liknar programmet
pa slaktkycklingsidan. Inom é&ggproduktionen finns
aven ett frivilligt program for anldggningar diar djuren
har tillgang till utomhusvistelse, vilket saknas inom
slaktkycklingproduktionen. Anldggningar som &r anslutna
till Svenska Aggs frivilliga program far hogre ekonomisk
ersittning fran staten om salmonella pavisas i anldggningen.

Nétkreatur- och grisbeséttningar
Detta program innehéller en obligatorisk och en frivillig del
(figur 37).

Obligatoriskt program

Syftet med programmet ir att sékerstilla en lag forekomst
av salmonella i notkreaturs- och grisbesittningar. Nar
det giller gris bestar den obligatoriska delen av arlig
provtagning i avels- och livdjursproducerande beséttningar
och provtagning tvd génger om aret i centralenheterna
(naven) i suggpooler. Nér det géller ndtkreatur dr provtagning
och analys av salmonella obligatoriskt pa alla kalvar
<15 maénaders alder som ldmnas in for obduktion oavsett
fragestéllning och obduktionsfynd. Béade notkreatur och gris
undersoks ocksé for salmonella i samband med obduktioner
om man pa grund av makroskopiska fynd misstinker
salmonella. Alla importerade djur testas ocksa, och vid
klinisk misstanke ska besdttningen eller det enskilda djuret
testas for salmonella.

Frivilligt program

Det frivilliga programmet &r ett generellt forebyggande
biosédkerhetsprogram (’Smittsikrad beséttning”) som syftar
till att minska risken for introduktion av salmonella och andra
smittimnen. Producenter som dr anslutna till programmet
far hogre ersittning frén staten om salmonella pavisas i
besittningen. Dessutom har anslutna besittningar rétt att
ansdka om en kommersiell salmonellaforsikring. De flesta
smagrisproducerande och integrerade grisbeséttningarna och
manga av de stora mjolkkobesattningarna ér anslutna till
detta program.

Dessutom finns programmet FriskKo som inkluderar
testning for salmonellaantikroppar i tankmjélksprover som
samlas in fyra ganger per ar. Alla beséttningar dér antikroppar
pavisas erbjuds radgivning av veterindr som syftar till att
forbdttra den interna biosdkerheten for att kontrollera en
eventuell salmonellainfektion i besdttningen.

Ovriga djurslag

Djur kan undersokas avseende salmonella vid klinisk
misstanke eller som en del i en smittsparning (figur 37).
Vilda djur som obduceras pd SVA testas ocksa for salmonella
vid misstanke (se kapitlet ”Obduktioner av vilda djur” pa
sidan 158).

Overvakning av salmonella hos frilevande vildsvin
inleddes under 2020 efter att Sal/monella Choleraesuis
pavisats i en livdjursproducerande besittning for gris.
Det var forsta géngen pad mer dn 40 &r som serovaren
pévisades pé gris i Sverige. Som ett led i smittsparningen
till och fran besittningen togs prover fran vildsvin och
overvakningen har sedan utokats till att omfatta alla omraden
i landet dér vildsvin finns. Vildsvin som hittas doda och
rapporteras till SVA och till synes friska skjutna vildsvin
har analyserats for salmonella enligt ISO 6579:1 och
misstinkta isolat av S. Choleraesuis helgenomsekvenseras.
Proverna skickas till SVA pa frivillig bas. Sedan 2024 har
salmonellaundersdkning av vildsvin som upphittats doda
frén omraden som inte varit ként smittade sedan tidigare
prioriterats och provtagningen av vildsvin fdllda vid jakt har
upphort.

Livsmedel

Kontroll av salmonella dr en viktig del av det interna
kvalitetsarbetet hos ménga livsmedelsforetag i Sverige
(figur 37). Alla fynd av salmonella i livsmedel ska rapporteras
till den behoriga myndigheten.

Nagra hundra prover tas varje ar for analys av
salmonella som en del av den officiella provtagningen av
kontrollmyndigheter, utéver den provtagning som utfors
pa slakterier och styckningsanldggningar. Dessa prover
analyseras huvudsakligen med en metod som validerats
mot referensmetoden EN ISO 6579-1 eller med NMKL (nr
71:1999).

I borjan av 2025 sammanstéllde Livsmedelsverket en
rapport fran en kartldggning av salmonella och andra
mikrobiologiska faror i malet vildsvinskott. Provtagningen
utfordes mellan juni 2023 och november 2024. Majoriteten
av de 144 prover som analyserades skickades in av
vilthanterings- och styckningsanldggningar, men prover togs
ocksé i butik.
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Overvakning vid slakterier och styckningsanldggningar
Inom ramen for det svenska salmonellakontrollprogrammet
tas prover fran tarmlymfknutor och svabbar fran slaktkroppar
frén notkreatur och grisar medan nackskinnsprover tas fran
slaktade fjaderfdn. Urvalsramen omfattar alla slakterier som
producerar mer dn 50 ton kott per &r. Dessa anldggningar star
for mer dn 99 % av slakten av notkreatur, gris och fjaderfa
i Sverige. Provtagningen pa varje slakteri ar proportionell
mot den arliga slaktvolymen. Det totala antalet prover &r
berdknat for att med 95 % sékerhet uppticka en forekomst
av salmonella pa 0,1 % i slaktkroppar av ndtkreatur, gris
respektive fjaderfd pa nationell nivd. Sammanlagt samlas
arligen cirka 21 000 prover fran nétkreatur, vuxna grisar,
slaktgrisar och fjaderfa in pa slakterierna.

Péa styckningsanldggningar for rott kott tas arligen cirka
5000 prover fran kottrester. P4 samma sitt tas cirka 1000
prover i styckningsanldggningar for fjaderfakott.

Proverna analyseras av kommersiella laboratorier med
hjalp av den aktuella versionen av NMKL-metoden (nr
71:1999). Upp till 10 prover kan poolas till ett enda prov. Om
salmonella pavisas i ett poolat prov av lymfknutor analyseras
de ingdende proverna separat.

Livsmedelsforetagare ar skyldiga att ta svabbprover
frén slaktkroppar av fér, getter och héstar pa slakterier
for salmonellaanalys enligt forordning (EG) 2073/2005
om mikrobiologiska kriterier for livsmedel. Resultaten av
dessa analyser ska rapporteras till Efsa, men de har dnnu
inte samlats in av den behodriga myndigheten. I Sverige
ersitts motsvarande krav péd provtagning av svabbprover
pa slaktkroppar av notkreatur och grisar och provtagning av
nackskinn pa slaktkroppar av fjdderfd med provtagning inom
salmonellakontrollprogrammet.

Manniskor

Overvakning av salmonella hos minniskor baseras
pad identifiering av sjukdomen av behandlande lidkare
och/eller genom laboratoriediagnos (det vill séga passiv
overvakning) (figur 37). Bade behandlande ldkare och
laboratorier dr skyldiga att rapportera fall av salmonella
till regional och nationell niva for att mdjliggdra ytterligare
analyser och adekvata atgirder. Salmonella spp. ingar i
Folkhilsomyndighetens mikrobiella 6vervakningsprogram
och isolat fran inhemskt smittade sekvenseras for
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Figur 38: Antal
salmonella
inkluderade.

slaktkycklinganldggningar
per ar 1968-2025,

serovarbestdmning, beddmning av genetisk diversitet och
klusterdetektion. Det langsiktiga malet &r att bygga upp ett
kunskapsunderlag om smittvigar samt for planering och
uppfoljning av preventiva och riktade atgérder inom sévil
humanhélsa som livsmedelsproduktion och djurhéllning.

RESULTAT

Foder

Femton stora foderfabriker producerar cirka 95 % av
fodret till livsmedelsproducerande djur. Vid den veckovisa
overvakningen av foderfabriker analyserades 8058 prover
med avseende pé salmonella. Av dessa prover var 17 (0,21 %)
positiva. Elva serovarer upptécktes; S. Isangi var vanligast
(n=3) (tabell 23).

Dessutom patraffades salmonella i 2 av 2342 analyserade
partier foderrdvaror med vegetabiliskt ursprung. De tva
partierna déir salmonella pédvisades var rapsmjol och
solrosexpeller. Av 1497 analyserade partier med animaliskt
ursprung, det vill séga sdllskapsdjursfoder och animaliska
foderrévaror, pavisades salmonella i tre partier under &ret. De
tre partierna utgjordes av torkade tuggartiklar och lammjol,
dér den vanligaste serovaren var S. Livingstone (n=2).

Djur

Fjdderfa

Salmonella pavisades i 5 av de 3715 slaktkycklingsflockarna
som testades 2025 (tabell 24 och figur 38). Salmonella
Enteritidis pavisades i 3 fordldraflockar till slaktkycklingar,
alla p&4 samma anldggning som har fatt flera aterfall med
samma stam S. Enteritidis under de senaste tva dren trots
omfattande sanering. Salmonella pavisades i 7 av de 903
véarphonsflockarna som testades (tabell 24 och figur 39). Ett S.
Enteritidisutbrott pa en varphdnsanlédggning ledde till ett stort
utbrott av salmonellos hos méanniskor och lokalspridning av
smittan till andra djuranldggningar i niromradet (se “Fokus”).

Salmonella pavisades i 3 kalkonflockar under 2025.
Inga flockar av kommersiellt uppfodda vaktlar, ankor, giss
eller strutsar testade positivt for salmonella under 2025.
Eftersom de fjaderfaregister som fors av Jordbruksverket
inte &r tillrackligt uppdaterade och det saknas en unik
flockidentifiering, kan uppgifterna om antalet flockar inom
programmet och antalet flockar som inte ar tillrackligt
provtagna endast betraktas som uppskattningar.

S. Gallinarum/Pullorum [ S. Livingstone | S. Enteritidis
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Tabell 23: Serovarer av salmonella pavisade i foder 2025.

Foderravara av Foderravara av Veckoprovtagning

animaliskt Foder till oljevaxt- Foderravara fran Andra (miljdprover)
Serotyp ursprung® sallskapsdjur fréursprung® spannmal vaxter® foderfabriker
S. Agona 0 0 1 0 0 0
S. Derby 0 0 0 0 0 1
S. Durban 0 0 0 0 0 1
S. Enteritidis 0 0 0 0 0 2
S. Give 0 0 0 0 0 2
S. Infantis 0 0 0 0 0 1
S. Isangi 0 0 0 0 0 3
S. Kentucky 1 0 0 0 0 0
S. Kintambo 0 0 0 0 0 1
S. Livingstone 2 0 0 0 0 0
S. Mbandaka 0 0 1 0 0 0
S. Mishmarhaemek 1 0 0 0 0 0
Monofasisk
S. Typhimurium 0 0 0 0 0 1
S. Newlands 1 0 0 0 0 0
S. Newport 0 0 0 0 0 1
S. Senftenberg 0 0 1 0 0 2
S. Typhimurium 0 1 0 0 2
Total 2b 1 2 0 0 17
Antal provtagna
partier 1292 205 1339 905 98 8058

A Animaliska biprodukter, animaliskt fett, animaliskt proteinmjol, fettgrevar, fiskbiprodukter, fiskmjol, kottmjsl, kétt- och benmjsl,
lammjdl, musselprotein och slaktbiprodukter fran fjaderfa.

B Harror fran jordnét, linfré, palmkarna, rapsfrd, sojabdna och solrosfro.

C Harrér fran mungbdnor, potatis, sockerbetor och artor.

P | ett parti pavisades fyra olika serotyper.

E | ett parti pavisades tva olika serotyper.

Tabell 24: Resultat fran salmonellakontrollprogrammet i kommersiella fjaderfabesattningar 2025. Antalet provtagna flockar &r
uppskattningar pa grund av brister i de svenska fjaderfaregistren och avsaknaden av en unik flockidentifiering.

Djurart Typ av produktion Produktionsstadie Antal Antal Procent Serovar
provtagna positiva
flockar
Gallus gallus Kéttproduktion Vuxen mor- eller 18 0 0,00 %
farféralder

Gallus gallus Kottproduktion Vuxen foralder 124 3 2,42 % S. Enteritidis
Gallus gallus Kéttproduktion Produktion 3715 5 0,13% S. Typhimurium
(n=2), S. Derby
(n=2), S. Muenster
Gallus gallus Aggproduktion Vuxen féralder 12 0 0,00 % -
Gallus gallus Aggproduktion Produktion 903 7 0,78%  S. Enteritidis (n=5),
S. Typhimurium
(n=2)
Kalkoner Kottproduktion Vuxen foralder 4 0 0,00 % -
Kalkoner Kottproduktion Produktion 117 3 0,84% S. Newport(n=2), S.
Typhimurium

Gass Kéttproduktion Produktion 14 0 0,00 %

Ankor Kottproduktion Produktion 22 0 0,00 %
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FOKUS: Salmonellafall pa manniska orsakade av svenska dgg

| augusti uppmarksammade smittskyddet i Ostergdtland att tvd salmonellasmittade personer
oberoende av varandra handlat agg pa samma dggbod. Isolat fran det ena fallet hade bekraftats tillhéra
serogrupp D, en relativt vanlig serogrupp till vilken bland annat den ofta fjaderfaférknippade serotypen
S. Enteritidis hér. Smittskyddet kontaktade lansveterinaren om sina misstankar som vidarebefordrade
dessa till Jordbruksverket varpad omedelbar provtagning initierades pa varphoénsanlaggningen
som dggboden tillhérde. Under dagarna som féljde kunde analyser pa SVA bekrafta salmonella
i en stor mangd prover tagna pa garden varpa Jordbruksverket inférde restriktioner och krav pa
varmebehandling av producerade dgg. Parallellt syntes en nationell 6kning av antalet rapporterade
salmonellafall. Inom ramarna fér Folkhalsomyndighetens mikrobiella dvervakningsprogram identifieras
ett sjukdomsfall som smittats med samma stam av S. Enteritidis som orsakade ett nationellt
sjukdomsutbrott under vintern 2022/2023 kopplat till Sveriges storsta dggproducent. Stammen
hade aven patraffats pa den nu salmonelladrabbade varphdnsanldggningen under sommaren 2024,
dock utan att det hade lett till nagra rapporterade sjukdomsfall. Fortsatta analyser av proverna fran
anldggningen visade att det aven denna gang rérde sig om S. Enteritidis vilket ledde till att sedan
tidigare levererade &gg aterkallades. Efter analys med helgenomsekvensering kunde SVA bekréafta att
stammen var densamma som patréffats 2024 och som aven figurerade vid utbrottet 2022/2023 medan
motsvarande analyser pa Folkh&dlsomyndigheten pavisade stammen hos personer som hade handlat
pa aggboden.

| borjan pa september meddelade smittskyddet i S6dermanland att de hade ett lokalt utbrott
kopplat till ett restaurangkok for tva dldreboenden dar &gg av den typ som aterkallats hade serverats.
Utover servering i direkt anslutning till restaurangkdket, som dessutom var 6ppen for externa besokare,
tillverkades matlador som ocksa levererades till kunder utanfér boendet. Det kunde snart konstateras
att de insjuknade pa dldreboendena eller som i dvrigt &tit mat fran restaurangkoket var smittade med
samma stam av S. Enteritidis som patraffats pa garden.

Utbrottet blev ovanligt omfattande med totalt 118 sjukdomsfall hemmahérande i 14 olika regioner,
varav 74 hade anknytning till restaurangkdket. Den stora spridningen och att sa manga blev smittade var
overraskande med tanke pa att aggproduktionen vid anldggningen inte var anmarkningsvart stor. Delvis
férklaras detta av att férorenade dgg nadde och serverades pa dldreboendena dar smittan fick mycket
stor spridning. Vid de fa tidigare tillfdllen da S. Enteritidis har patraffats i svenska varphdnsanlaggningar
med jamforbar produktionskapacitet har inte ett enda eller endast ett fatal sjukdomsfall rapporterats.
Uppféljande provtagning, bade i djurutrymmet och fran miljon runt anldaggningen visade att det fanns
omfattande salmonellakontaminering pa varphénsanlaggningen. Det héga smittrycket kan ha lett till
att ett ovanligt stort antal kontaminerade &gg lamnade garden innan utbrottet upptacktes.

S. Enteritidis kan vara mycket svarsanerad nar den val har tagit sig in pa en varphénsanlaggning.
Trots bekédmpning nar stammen patraffades pa anldaggningen 2024 med avlivning, omfattande
saneringsarbete och dérpa foljande tomhallning, pavisades samma stam under 2025.

Kort efter att S. Enteritidis pavisades pa varphdnsanldggningen pavisades samma stam av S.
Enteritidis i en narliggande mjolkbesattning som hade varit under spérr i nagra ar pa grund av S.
Dublin. Lite senare, i oktober 2025, pavisades samma stam av S. Enteritidis i rutinprover fran ytterligare
en flock vérphéns som ocksa lag i ndromradet. Inga humanfall har kopplats till utbrotten i dessa tva
anldggningar. Eftersom de tva vérphdnsflockarna och nétbeséttningen lag inom ca 5 km fran varandra
misstanks lokal spridning av smittan fran den ena varphénsflocken till de andra tva anldggningarna.
Under smittsparningsintervjuer med djurdgarna rapporterades problem med stora flockar vilda faglar,
mest kajor, som flyger mellan gardar i omradet. Det &r mojligt att vilda faglar 6verfort smittan mellan
anldggningarna men det har inte kunnat bekréftas och andra smittvagar for lokal spridning har inte
uteslutits.
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Figur 40: Antal nétkreatursanldaggningar med konstaterad salmonella per ar 1958-2025. Data fran 1958 till 1967 &r hamtade fran en graf

presenterad av J.A. Robertsson (1985).

Tabell 25: Resultat fran salmonellakontrollprogrammet vid slakterier och styckningsanlaggningar 2025.

Djurart Typ avprov  Antal prover  Antal positiva prover  Procent Serovar
Notkreatur Lymfknuta 4030 5 0,12 % S. Typhimurium, S. Enteritidis,
S. Hessarek, S. Muenster,
S. Choleraesuis
Vuxna grisar Lymfknuta 3142 4 0,13 % S. Derby (n=2), S. Enteritidis,
S. Newport
Svabb slaktkropp 3085 1 0,03 % S. Typhimurium
Slaktgrisar Lymfknuta 3410 3 0,09 % S. Derby, S. Abony, S. Choleraesuis
Svabb slaktkropp 3386 1 0,03 % S. Typhimurium
Notkreatur och gris Putsbitar av kott 4542 1 0,02 % S. Choleraesuis
Fiaderfa Nackskinn 3007 0 0,00 %
Putsbitar av kott 1170 0 0,00 %
Nétkreatur Gris

Salmonella pévisades i 1 ny besittning under 2025
(figur 40). Salmonella isolerades fran 5 (0,12 %) av
4030 lymfknuteprover fran notkreatur vid slakt (tabell 25
och figur 42). En mycket stor mjolkbesittning som
sparrades 2021 med S. Dublin forblev under sparr
hela 2025. T detta fall har besittningens storlek gjort
bekédmpningen och utrotningen av salmonella extremt svér
och kostsam och belyser de utmaningar som det nuvarande
salmonellakontrollprogrammet star infor nér beséttningar
blir storre.

Salmonella pavisades i 9 nya kommersiella grisanldggningar
2025 (figur 41). Fem av de smittade anldggningarna
kopplades till samma utbrott av S. Typhimurium. Stammen
pavisades forst i 6vervakningsprover frén en gyltproducent
och smittsparning ledde till fynd av samma stam av S.
Typhimurium i 4 beséttningar som hade tagit emot grisar
frdn besidttningen. Salmonella pévisades i 4 (0,13 %) av
3142 lymtknuteprover tagna frdn vuxna grisar och fran 3
(0,09 %) av 3410 lymfknuteprover fran slaktgris (tabell 25
samt figurerna 43 och 44).
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Figur 41: Antal grisanlaggningar med konstaterad salmonella per ar 1968-2025. Ar 2003 intraffade ett foderburet utbrott av S. Cubana.
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Figur 42: Antal prover som testats (vanster axel) och procentuell Figur 43: Antal prover som testats (vanster axel) och procentuell
andel som varit positiva for salmonella (hdger axel) andel som varit positiva fér salmonella (héger axel) i
i lymfknuteprover fran nétkreatur som provtagits pa lymfknuteprover fran suggor och galtar som provtagits
slakterier. pa slakterier.
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Figur 44: Antal prover som testats (vénster axel) och procentandel Figur 45: Antal prover som testats (vanster axel) och procentuell
som varit positiva for salmonella (héger axel) i andel som varit positiva for salmonella (hoger axel)
lymfknuteprover fran slaktgrisar som provtagits vid i nackskinnsprover fran fjaderfa som provtagits pa
slakterier. slakterier.
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Tabell 26: Rapporterade indexisolat av salmonella hos katter, hundar, hastar, vilda faglar och vilda daggdjur, utom vildsvin, under 2025.

Serovar Katter ~ Hundar Hé&star Vildafaglar  Andra vilda djur
S. Agama 0 1 0 0 0
S. Bovismorbificans 0 0 4 0 0
S. Choleraesuis 0 2 0 1

S. Duesseldorf 1 0 0 0 0
S. Enteritidis 0 0 1 0 3A
S. Fulica 0 0 0 2 0
S. Kottbus 0 0 1 0 0
S. Typhimurium 94 4 0 9 0
S. Umhlali 1 0 0 0 0
Salmonella, O:4 459 0 0 7 0
Totalt antal indexisolat 555 7 6 19 3
Totalt antal testade® 1236 123 44 49 14

Algelkottar

BTotalt antal unika hushall (séllskapsdjur), stall (hastar) eller kommuner eller platser (vilda djur) som testats.

Andra djur
Under 2025 undersoktes 1236 katter for salmonella, varav
555 (44,9 %) blev positiva (tabell 26). Den stora majoriteten
(97,9 %) av de 96 kattisolaten som serotypades fullsténdigt
visade sig vara S. Typhimurium. De flesta fallen hos katter
rapporterades under mars (60,6 %) och april (21,1 %) 2025
med fall fran varje ldn i landet utom Blekinge, Gotland,
Kalmar och Kronoberg. De flesta fallen pavisades dock fran
tva lan, Vistra Gotaland (25,6 %) och Stockholm (21,7 %).
Katter smittas framst av vilda faglar och ar d& forekomsten
av vissa figelarter 4r hogre kan ocksd Overforingen av
salmonella till katter 6ka. Under 2025 pévisades salmonella
fran 19 av 49 vilda faglar som undersdktes och majoriteten
av isolaten serotypades till S. Typhimurium.

Indexfall av salmonellainfektion uppticktes ocksa hos
7 hundar och 3 igelkottar (tabell 26). Dessutom pévisades
salmonella i 6 héststall under 2025. Fyra av dessa fall hade
koppling till en och samma smittkalla (en djurklinik).

Under 2025 undersoktes 147 vildsvin for salmonella
vilket pavisades hos 31 vildsvin fran 20 kommuner i 6 lén
(Skane, Stockholm, S6dermanland, Uppsala, Vastmanland
och Ostergdtland). S. Choleraesuis pétriffades hos 28
vildsvin som undersokts. Salmonellatypen patraffades under
aret bara i redan kinda ldn. Andra serotyper som hittades i
undersdkningen var S. Newport (1), S. diarizonae (1) och S.
Abony (1). Overvakningen kan foljas pd SVA:s webb*.

Livsmedel

Inom det svenska salmonellakontrollprogrammet togs vid
slakt svabbprover fran 6471 slaktkroppar av gris och 4023
slaktkroppar av ndtkreatur. S. Typhimurium pévisades i
tva av proverna fran gris, ett fran slaktgris och ett fran
vuxen gris. Inga fynd gjordes i proverna fran nédtkreatur.
Vid slakt av fjaderfd togs nackskinnsprover fran 3007

slaktkroppar, utan att salmonella péavisades (figur 45,
tabell 25). Vid styckningsanldggningar analyserades 1170
prover av fjaderfakott och 4542 prover av rott kott.
Salmonella pévisades inte i ndgot av proverna fran
fjaderfakott. I proverna av rott kott pavisades S. Choleraesuis
i ett fall (tabell 25).

Utover den provtagning som utférdes inom ramen for
kontrollprogrammet tog kontrollmyndigheter 373 prover pa
olika livsmedel. Salmonella pavisades i ett livsmedelsprov
som togs pa tahini i samband med en utbrottsutredning
(tabell 27). Dessutom isolerades salmonella frén nio prover
(6 %) i Livsmedelsverkets kartldggning av mikrobiologiska
faror i malet vildsvinskott 2023—2024. Sex av dessa var S.
Choleraesuis och tre S. Newport.

Sverige rapporterade fynd av salmonella i livsmedel i
RASFF-systemet vid 11 tillfallen under 2025. Det rorde
sig om 11 partier av solrosfron, not-, flask- respektive
kycklingkott fran andra EU-ldnder. Totalt finns data
fran serotypade isolat fran 792 partier av livsmedel
eller slaktkroppar som provtagits i butiker, slakterier
eller andra livsmedelsforetag mellan 2010 och 2025. Av
dessa ar 453 partier av livsmedel fran andra lénder,
244 av inhemskt ursprung (64 livsmedelspartier och 180
slaktkroppar) och 95 livsmedelspartier av blandat eller
oként ursprung. Fordelningen av serovarer skiljer sig &t
mellan olika kategorier av livsmedel (figur 46). S. Dublin
och S. Typhimurium 4r de vanligaste serovarerna i notkott
medan S. Typhimurium och S. Derby é&r vanligast i
flaskkott. Forekomsten av olika serovarer fran fjaderfakott
varierar, men S. Infantis, S. Enteritidis, och S. Newport
ar vanligast. Isolat fran lammkott (huvudsakligen fran
svabbprover av slaktkroppar) dr nédstan uteslutande S.
diarizonae serovar 61:(k):1,5(7), medan férekomsten av
serovarer fran gronsaker varierar i hdg grad.

“https://www.sva.se/djurhaelsa/djursjukdomar-a-oe/sjukdomar/salmonella-hos-vildsvin/salmonella-hos-vildsvin-smittlaege-med-karta/
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Tabell 27: Resultat fran analyser av férekomst av salmonella i livsmedelsprover tagna av kontrollmyndigheter under 2025.

Orsak till provtagning Antal prover  Antal positiva prover  Livsmedel
Projekt/kartlaggningar 0 0
Rutinméssig kontroll 18 0
Misstankt matforgiftning eller klagomal 146 1 Tahini
Granskontroll 136 0
Okant 73 0
Totalt 373 1

.Typhimurium Monoph. Typh. | Enteritidis
Dublin . Derby . S. diarizonae
Newport Infantis . Agona
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Figur 46: Férdelning av serovarer av salmonella i olika

livsmedelskategorier. Resultat av serotypning av
isolat fran prover tagna i detaljhandeln, slakterier
eller andra livsmedelsféretag av myndigheter eller
livsmedelsféretagare 2010-2025. Proverna kommer fran
576 livsmedelspartier eller slaktkroppar (nétkott 221,
griskétt 62, fiaderfakott 54, lammkott 162, gronsaker 77).

Manniskor

Under 2025 rapporterades totalt 1431 fall av salmonella,
jamfort med 1612 fall 2024 och 1316 fall 2023 (figur 47).
Antalet inhemska fall minskade fran 890 fall 2024 till 719 fall
2025, vilket resulterade i en incidens pa 6,8 fall per 100 000
invanare. Den inhemska incidensen varierar nagot frén ar till
ar men har i stort sett legat stabilt mellan 5 och 11 fall per
100 000 invénare under en lang period, med undantag f6r en
minskning till 4,1 under covid-19-pandemins forsta ar.

Av fallen var 48 % (n=694) rapporterade som
utlandssmittade. Frdn millennieskiftet och fram till 2019
observerades en minskning av incidensen per 100000
invanare bland reserelaterade fall med néstan tre fjardedelar,
trots en Okning av det internationella resandet. Under
pandemin minskade antalet reserelaterade fall for forsta
gangen till nivder som var ldgre @n antalet inhemskt
smittade. Ar 2025 var det ndgot firre som rapporterades
ha blivit smittade under utlandsresa &n i Sverige. Thailand
rapporterades oftast som smittland (n=126) f6ljt av Turkiet
(n=47), Spanien (n=45) och Egypten (n=34).

Bland de inhemskt smittade fallen var mediandldern 53
ar (0-101 &r) och incidensen var hdgst for vuxna dver 80 ar
med 14,9 fall per 100 000 invanare foljt av barn yngre an 5
ar med en incidens pa 10,0 per 100 000 invénare.

Av isolaten fran inhemska fall serotypades 87 % och de
vanligaste serovarerna bland dessa var S. Enteritidis (35 %)
och S. Typhimurium (21 %). Ytterligare 72 olika serovarer
identifierades bland inhemska fall under 2025. For fallen
som smittats i andra lénder serotypades 13 % av isolaten och
S. Enteritidis var den vanligaste serovaren (26 % av de isolat
som typades).

For inhemskt smittade observeras vanligtvis en
tydlig sdsongsvariation, med flest rapporterade fall under
sensommaren och borjan av hosten. Under 2025 var antalet
inhemska fall ovanligt 1agt fram till augusti d& det skedde
en kraftig 6kning som varade till och med oktober for att
under slutet av aret ligga pa normala nivaer. Okningen
under slutet av sommaren och borjan av hosten berodde pa
flera utbrott dar framforallt ett som var kopplat till inhemsk
dggproduktion orsakade ett ovanligt stort antal sjukdomsfall
(se "Fokus”). De reserelaterade fallen 14g pé betydligt lagre
nivéer dn under jamforelseperioden 2015-2024 och var som
hogst i augusti (figur 48).
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Figur 47: Incidens (per 100 000) av anmélda fall av salmonellos hos ménniska i Sverige, 1997-2025. Reserelaterade fall ar sddana déar
patienten har rapporterat resor till ett annat land under inkubationstiden fore den kliniska presentationen. Inhemska fall ar

patienter som inte har rest utanfér Sverige.

. Inhemska fall 2025

= = = Inhemska medianvarde 2015-2024

. Utlandssmittade fall 2025 = = = Utlandssmittade medianvarde 2015-2024

150 +

100 +

| ‘ II II
0

Antal fall

s
il
-----.___-— -

Ménad

Figur 48: Antal rapporterade fall per manad av inhemska och reserelaterade fall av salmonellos hos ménniskor under 2025 och ett manatligt
medianvérde for inrikes och reserelaterade anmalningar 2015-2024.

Utbrott

Under 2025 konstaterades 5 utbrott med 10 eller fler fall.
Tillsammans stod dessa utbrott for 31 % (220/719) av det
totala antalet rapporterade inhemska infektioner.

Utbrott av S. Enteritidis, ukrainska dgg

Under 2025 fortgick ett utbrott orsakat av ett tiotal olika
utbrottsstammar av S. Enteritidis med koppling till ukrainska
dgg som under 2024 smittade ett 100-tal personer. Av 18
rapporterade sjukdomsfall under 2025 insjuknade hélften
under februari-mars och de hade koppling till en restaurang
som hade serverat bearnaisesas troligtvis gjord pa sadana dgg.
I 6vrigt identifierades mest sporadiska fall, huvuddelen under
véar och sommar. Noterbart &r att importen av ukrainska dgg
generellt 1ag pa en betydligt ldgre niva under 2025 jamfort
med 2024, sarskilt under hosten.

Utbrott av S. Typhimurium, katt/fageltyp

Under perioden februari till september rapporterades 12
personer ha smittats med varianter av S. Typhimurium
som ofta aterfinns hos smittade katter och smaféglar.
Sjukdomsfallen var hemmahdrande i tta av landets regioner,
frén Jonkoping i sdder till Norrbotten i norr, och samtliga
var antingen barn under fem éar eller dldre 6ver 60 ér. Flera
av fallen var antingen kattégare eller hade haft kontakt med
smafégel via exempelvis fagelmatning.

Utbrott av S. Enteritidis, svenska dgg

Det mest omfattande utbrottet under 2025 orsakades
av inhemskt producerade &dgg (se “Fokus”). Utbrottet
inleddes under sommaren och fick bland annat spridning
till ett restaurangkdk kopplat till tva dldreboenden.
Totalt bekriftades 118 personer vara insjuknade med
utbrottsstammen.
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Utbrott av S. Typhimurium, S. Newport, S. Kinondoni
och S. Richmond, alfalfagroddar sannolik smittkélla
Under hosten smittades 48 personer av ett flertal olika
salmonellastammar tillhdrande serotyperna S. Typhimurium,
S. Newport, S. Kinondoni och S. Richmond som var
genetiskt lika salmonellastammar som orsakade stora utbrott
relaterade till alfalfagroddar i bdde Norge och Sverige
under 2024. De forsta fallen identifierades i slutet av
augusti och ndgra dagar in i september hade 17 fall
med misstidnkta utbrottsisolat pétriffats. De regionala
smittskydden intensifierade sin jakt pa information om
vad fallen &tit och gjort innan insjuknandet genom
insamling av enkétsvar. D4 utbrotten 2024 kunde hirledas
till kontaminerade alfalfafron producerade i Italien tog
Lansstyrelsen kontakt med den svenska groddproducenten
for att fraga vilka fron som var i produktion och varifran
de hédrstammade. Frona som hade anvénts under 2024
var destruerade och de som nu anvindes var frén en
annan italiensk leverantor. Enkétsvaren fran sjukdomsfall
pekade inte heller mot alfalfagroddar som négon tydlig
smittkilla. Antalet nya rapporterade fall avstannade for att
i borjan av oktober ater ta fart. D4 detta skedde stillde
smittskydden riktade fragor till sjukdomsfallen om intag
av alfalfagroddar varpd merparten svarade att de hade eller
troligtvis hade konsumerat sddana, bland annat som pynt
pad matritter eller fardiggjorda smorgasar. Lansstyrelsen
genomforde provtagning av fréer hos groddproducenten
som skickades pa analys till Livsmedelsverket, men utan att
salmonella kunde pévisas. Information om utbrottet delades
dven internationellt och vid sekvensjamforelser pavisades
ett fatal fall med liknande stammar i bland annat Norge
och Danmark. Vid kontakt med Italien framkom det att
den aktuella froleverantdren hade sitt huvudkontor i samma
geografiska omradde som den som levererat froer under 2024,
men var beldgna pa olika sidor av en regiongrins vilket
forsvéarade bakatsparning till enskilda producenter.

Utbrott av S. Typhimurium, okdnd smittkélla

I oktober meddelade smittskyddet i Kronoberg att de hade
ett utbrott kopplat till en lunchrestaurang med ett storre
kok som dven levererade mat till flera skolor. Sekvensering
av isolat fran fallen visade att de var smittade med en
stam av S. Typhimurium. Misstankar riktades frimst mot
ndgon gronsak men utredningsarbetet ledde inte till att ndgon
specifik smittkédlla kunde bekréftas. Totalt rapporterades 24
sjukdomsfall i utbrottet varav de flesta hade anknytning till
restaurangen dér maten hade tillagats.

DISKUSSION

Den laga andelen inhemska salmonellainfektioner hos
minniskor 1 Sverige aterspeglar den lidga forekomsten
av salmonella hos livsmedelsproducerande djur och i

svenskproducerade livsmedel.

Antalet rapporterade salmonellafall hos ménniska har
successivt minskat under ett stort antal ar. I forsta hand beror
detta pa en langsiktig minskning av antalet personer som
smittats utomlands medan antalet som smittats i Sverige
lange har legat pa en mer jamn niva. Pandemins start 2020
innebar ett trendbrott da antalet utlandssmittade for forsta
gangen underskred antalet som smittats i Sverige. Efter
pandemin har férdelningen av fall som smittats utomlands
respektive i Sverige varit jimn med en latt 6vervikt for de
inhemskt smittade.

Inom fodersektorn isolerades under 2025, liksom tidigare
ar, manga olika serovarer i den veckovisa 6vervakningen av
foderfabriker dér S. Isangi var den vanligaste serovaren (n=3).
Fynden kom fran flera olika foderfabriker, och de flesta av
dem var tagna pa ravarusidan i foderfabriken. Detta illustrerar
vikten av att hantera foderravaror pa ett korrekt sitt, &ven om
foderrdvarorna har testats negativt for salmonella.

Det svenska salmonellakontrollprogrammet har funnits
i decennier och har resulterat i en mycket lag forekomst
av salmonella hos inhemska livsmedelsproducerande djur.
Programmets struktur har i stort sett varit oférdndrad sedan
1990-talet och maélet med programmet &r fortfarande att
svenska livsmedel av animaliskt ursprung ska vara fria fran
salmonella. Strukturomvandlingen i animalieproduktionen
har dock lett till utmaningar med den nuvarande
utformningen av programmet och den pagéaende revideringen
av programmet gors med syftet att salmonellakontrollen ska
genomforas med ett delvis annorlunda tillvigagangssétt 4n
tidigare.

Ett gott samarbete mellan sektorerna for folkhilsa,
livsmedelssidkerhet och veterindirmedicin dr avgodrande
vid utredningar av utbrott, kontroll, 6vervakning och
vidareutveckling av dvervakningsprogrammen.
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Scrapie

Innehallsansvar: Karoline Jakobsson, Maria Noremark, Thomas Rosendal

BAKGRUND

Scrapie, som drabbar far och getter, tillhér en grupp
sjukdomar som kallas prionsjukdomar eller transmissibla
spongiforma encefalopatier (TSE) och beskrevs for forsta
gangen for mer dn 250 ar sedan. Smittan orsakas av ett mycket
motstandskraftigt infektidst protein (prion) som startar en
omvandling av djurets egna prionproteiner till en sjuklig
form med en annan tredimensionell struktur. De fordndrade
prionerna aggregerar i vidvnader och orsakar cellskador
i hjdrnan, utan inblandning av négon mikroorganism.
Mottagligheten for scrapie dr genetiskt betingad och vissa
lander har valt att bekdmpa sjukdomen genom sérskilda
avelsprogram dir man avlar for resistens.

Scrapie forekommer i olika varianter, klassisk scrapie
och atypisk scrapie/Nor98. Klassisk scrapie, som ar tydligt
smittsam inom flockar, har bekréftats i Sverige vid ett tillfélle,
i en farflock 1986. Hela flocken avlivades och djurdgaren
fick inte aterinsétta nya fir pa sju ar. Smittans ursprung
faststilldes aldrig.

Atypisk scrapie identifierades for forsta gangen 1998 i
Norge, dérav det alternativa namnet Nor98. Denna variant
upptécktes 1 Sverige for forsta gangen 2003 och sedan
dess identifieras ett fital fall per &r i landet. Aven om
man i experimentella studier har kunnat se att atypisk
scrapie kan vara dverforbar sa anses det vara en sjukdom
som forekommer sporadiskt. Epidemiologiska studier pa
europeisk niva tyder pa att atypisk scrapie troligen &r en
spontant (utan kénd orsak) uppkommen sjukdom som inte
verkar spridas inom, eller mellan flockar.

Overvakning och kontroll av TSE hos smi idisslare
intensifierades inom den Europeiska unionen (EU) 2002
efter att klassisk bovin spongiform encefalopati (BSE)
hos nétkreatur visat sig vara en zoonos och ett hot mot
folkhélsan (se kapitlet om BSE, sidan 26). Sedan starten
av denna intensifierade Gvervakning har mer dn 80400
far provtagits i Sverige utan att ndgra positiva fall av
klassisk scrapie upptéckts. Sverige skickade in en ansokan
till EU-kommissionen om att f& status som ett land med
forsumbar risk for klassisk scrapie 2014. Dokumentationen
inneholl detaljerad information om population, import (som
var begrénsad), utbildning om sjukdomen, det av EU
godkinda nationella bekdmpningsprogrammet, samt resultat
av uppskattningar av sannolikheten for att Sverige ar fritt fran
klassisk scrapie. EU kommissionen utvéirderade drendet och
bad dven europeiska myndigheten for livsmedelssidkerhet
(Efsa) om ett yttrande (doi: 10.2903/j.efsa.2015.4292). 1
augusti 2016 godkindes ansdkan och Sverige beviljades
status som fOorsumbar risk for klassisk scrapie genom
kommissionens foérordning (EG) 2016/1396.

SJUKDOM

Inkubationstiden for scrapie &ar lang, upp till flera ar.

Kliniska symtom pa klassisk scrapie dr relaterade till

nervsystemet och inkluderar till exempel fordndrat beteende
och sensibilitet, paverkat rorelsemonster samt kldda med
sekundéra hudforéndringar eller haravfall. Sjukdomen ar
progressiv och alltid dodlig. Alla smittvagar for klassisk
scrapie har inte faststdllts men smitta sker horisontellt
inom flockar, och sérskilt vid lamning da fostervitska
och placenta kan innehalla stora mangder prioner. Prioner
ar motstandskraftiga och kan finnas kvar i till exempel
kontaminerade betesmarker under langa perioder. Scrapie
har, baserat pa epidemiologiska data, inte betraktats vara en
zoonotisk sjukdom men fragan lyfts d&terkommande och det
ar inte bevisat att scrapie inte kan ha zoonotisk potential.
En majoritet av fallen med atypisk scrapie/Nor98 uppticks
genom den aktiva 6vervakningen och det finns férre rapporter
om djur med kliniska symtom pa sjukdom sé som till exempel
ataxi eller beteendeforandring.

LAGSTIFTNING
Overvakning och kontroll av scrapie hos fir och getter
regleras genom Europaparlamentets och radets férordning
(EG) nr 999/2001.

Sverige fick statusen forsumbar risk for klassisk scrapie
och beviljades tilldggsgarantier genom kommissionens
forordning (EG) 2016/1396 om dndring av forordning (EG)
999/2001, sedan dess har reglerna i 999/2001 ersatt bade
tilldggsgarantierna och det tidigare dvervakningssystemet i
det nationella programmet.

Scrapie 4r en anmélningspliktig sjukdom enligt
epizootilagen (SFS 1999:657 med andringar) och ska
anmaélas redan vid klinisk misstanke. Anmélningsplikten
géller djurdgare, veterindrer och alla andra som ansvarar
for djuren. Provtagning pé nationell niva regleras i SJVFS
2010:9, senast dndrad genom SJIVFS 2013:3.

OVERVAKNING

Jordbruksverket ansvarar for 6vervakningsprogrammet som
genomfors i samarbete med Statens veterindrmedicinska
anstalt (SVA). Proverna analyseras vid SVA, som ocksé
ar utsett till nationellt referenslaboratorium (forordning
(EG) 999/2001). En majoritet av proverna samlas in vid
kadaverhantering och dérfor finns ett néra samarbete med
Svensk Lantbrukstjédnst och Konvex, tvéa foretag som samlar
in och hanterar kadaver.

Passiv 6vervakning
Om scrapie misstinks eller inte kan uteslutas pa grund av
kliniska symtom, avlivas och provtas djuret. Prover fran
hjirnstam analyseras med HerdChek® BSE-Scrapie Antigen
Test kit (IDEXX Laboratories, Westbrook, Maine, USA).
Om resultaten ér positiva eller ofullstdndiga anvinds
TeSeE™ Western Blot kit (Bio-Rad Laboratories, Hercules,
Kalifornien, USA) for konfirmering.
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Aktiv 6vervakning

Sedan 2017 &r grunden for den aktiva dvervakningen
bilaga III till forordning (EG) nr 999/2001, dér det anges
ett minsta antal djur som ska provtas arligen baserat pa
populationsstorlek. Det ldgsta antal som ska provtas arligen
i Sverige dr 1500 sjalvddda eller avlivade far och 100 getter,
6ver 18 manaders alder. Proverna bor vara representativa for
populationen.

Det nuvarande nationella syftet med dvervakningen é&r att
visa sjukdomsfrihet sa att Sverige kan behélla den officiella
statusen som forsumbar risk, samt att uppticka eventuell
introduktion. Enligt férordning (EG) nr 999/2001 ska ett
tillriackligt antal djur under de foregédende 7 aren ha testats
arligen for att med 95 % sdkerhet uppticka klassisk scrapie
om det forekommer i populationen med en prevalens som
overstiger 0,1 %.

I Sverige ar det obligatoriskt att skicka sjdlvddda eller
avlivade djur for destruktion, féorutom i de norra delarna
av landet dir djurtdtheten &r 18g (mindre 4n 10 % av
farpopulationen finns i detta omréde). I det datoriserade
systemet for insamling av slaktkroppar som anvinds sa
flaggas djur upp for provtagning, antalet djur justeras
efter sdsong och geografiskt ldge. Provtagning gors av
anstéllda vid kadaverhanteringsanldggningarna. Alla far och
getter som &r dldre dn 18 manader och som skickas for
obduktion provtas av veterinér eller veterindrassistent vid
obduktionsanldggningarna.

Prover fran den aktiva dvervakningen analysera vid SVA
med HerdChek® BSE-Scrapie Antigen Test kit (IDEXX
Laboratories, Westbrook, Maine, USA) i enlighet med
forordning (EG) 999/2001. Om resultaten &r positiva eller
ofullstindiga anviindes Bio-Rad TeSeE ™ Western blot-kitet
for konfirmering.

Antalet provtagna djur samt fordelningen 6ver landet
foljs upp ménadsvis.

RESULTAT

Passiv dvervakning

Under 2025 undersoktes tva far pa grund av klinisk misstanke.
Béada proverna var negativa for klassisk scrapie och for
atypisk scrapie/Nor98.

Aktiv 6vervakning

Far

Under 2025 undersokte SVA 1760 prover fran sjalvdoda eller
avlivade far. Alla prover var negativa for klassisk scrapie
och tvé prover var positiva for atypisk scrapie/Nor98. Den
norra delen av landet var underrepresenterad i provtagningen.
Provtagningen var inte heller jimnt férdelad Sver &ret d& doda
djur under sommaren bryts ner snabbt om de blir liggande i
véantan pa att hamtas, vilket forhindrar provanalys. Bortsett
frén detta anses urvalet vara representativt.

Getter

Under 2025 undersokte SVA 128 prover fran sjalvdoda eller
avlivade getter for scrapie. Alla var negativa bade for klassisk
scrapie och for atypisk scrapie/Nor98.

DISKUSSION

Klassisk scrapie

Klassisk scrapie &r en svar sjukdom att bade upptécka och
utrota, pa grund av den langa inkubationstiden och prionernas
formaga att persistera i miljon. Sverige har valt att inte avla
for resistens och ddrmed é&r farpopulationen mottaglig for
klassisk scrapie. En introduktion skulle kunna fa negativa
konsekvenser for farniringen. Importen av far och getter
till Sverige har under ménga ar dock varit begrénsad, och i
kombination med handelskrav har detta hallit risken for en
introduktion pé en 14g niva.

I den aktiva uppfoljningen har inga positiva fall upptéckts,
men det dr av vikt att fortsdtta dka antalet prover fran
de norra delarna av landet. Ur Overvakningssynpunkt
bedoms sdsongsvariationen, med minskad provtagning under
sommaren, inte ha nagon betydelse.

Atypisk scrapie

Sedan det forsta fallet av atypisk scrapie bekriftades i
Sverige 2003 har 56 fall upptéckts. Pa europeisk niva har tva
epidemiologiska studier visat att forekomsten ar likartad i
olika lander och att prevalensen i positiva flockar inte skiljer
sig fran prevalensen i resten av den undersdkta populationen.
Detta monster skiljer sig fran hur en smittsam sjukdom
normalt sprids i en population och stoder hypotesen att
atypisk scrapie uppstér spontant. Aven om dverforingen
mellan djur inom flockar verkar vara mycket lag (om den
forekommer) diskuteras andra mojliga spridningsvagar och
den potentiella zoonotiska aspekten aterkommande.

Som en atgdrd for att oka kunskapen om atypisk
scrapie/Nor98 alades gardar med bekriftade fall att
genomfora utokad 6vervakning av beséttningen under tva ar
(forordning (EG) nr 999/2001). Ar 2021 publicerade Efsa en
rapport om analysen av denna intensifierade dvervakning,
dér man kom fram till liknande slutsatser som i de tvé
tidigare studierna. Denna utokade dvervakning avbrots 2021
(kommissionens forordning (EU) 2021/1176).
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Shigatoxinproducerande Escherichia coli

Innehallsansvar: Robert Séderlund, Kristina Hammarén Busch, Mats Lindblad, Helle Palsson, Hedvig Stenberg, Nabil Yousef, Estelle Agren

BAKGRUND

Shigatoxinproducerande Escherichia coli (STEC) kan orsaka
allvarliga tarminfektioner hos méanniskor. Inom sjukvarden
bendmns bakterien oftast som enterohemorragisk E. coli
(ehec) medan bakterien vanligen bendmns som STEC nér
den pavisas i livsmedel eller hos djur. I detta dokument
anvédnds bendmningen STEC oavsett sammanhang. Toxinet
delas in i tva huvudtyper, shigatoxin 1 (Stx1) och shigatoxin
2 (Stx2), som &ven delas in i flera subtyper. Ofta bar de
stammar som ar forknippade med svar sjukdom gener for
Stx2, och sérskilt subtypen Stx2a. Utdver toxingenerna bar
STEC-bakterier pa manga andra genetiska virulensfaktorer,
till exempel adhesionsfaktorer som bakterierna anvéander for
att halla sig fast i varddjurets tarmvégg. STEC som orsakar
allvarlig sjukdom bér ofta men inte alltid pa adhesionsfaktorn
intimin.

De forsta utbrotten i Sverige med sammanlagt 114 fall
av STEC O157:H7 rapporterades 1995; innan dess hade
bara enstaka STEC-fall diagnosticerats. Aret efter, 1996,
isolerades STEC O157:H7 for forsta gdngen hos svenska
notkreatur och STEC O157:H7-infektion hos ménniska
kunde hirledas till en nétkreatursbesittning.

Notkreatur dr den viktigaste reservoaren for STEC men
dven andra djurarter kan fungera som béarare och spridare av
bakterien. Smittspridningen sker fekalt-oralt och STEC kan
overforas via kontaminerade livsmedel, genom direkt eller
indirekt djurkontakt, via miljon eller genom kontakter mellan
manniskor. Livsmedelsburna utbrott av STEC hos ménniska
har kunnat kopplas till bade animaliska och vegetabiliska
livsmedel.

Sedan 2005 har mellan 230 och 908 fall (2,4-8,7 fall per
100 000 invénare) av STEC-infektioner rapporterats i Sverige
arligen, varav 50-80 % é&r inhemskt forvdrvade. De flesta
fall, bade inhemska och reserelaterade, rapporteras under
perioden juli till september.

SJUKDOM

Djur

Djur utvecklar i allménhet inte klinisk sjukdom men framfor
allt idisslare kan vara barare av STEC. Vissa STEC med
toxintypen Stx2e kan orsaka ddemsjuka hos grisar, men anses
sdllan eller aldrig orsaka sjukdom bland ménniskor.

Ménniskor

Den kliniska bilden kan variera frdn asymtomatisk infektion
till icke-hemorragisk eller hemorragisk diarré tillsammans
med magkramper. De flesta patienter aterhdmtar sig helt. En
allvarlig komplikation av sjukdomen ar dock hemorragiskt
uremiskt syndrom, HUS. HUS karaktériseras av akut
njursvikt, trombocytopeni och mikroangiopatisk hemolytisk
anemi. Det &r ett tillstind som kan leda till doden. En
stor andel av patienterna dr yngre barn, och allvarliga
komplikationer dr vanligare i denna &ldersgrupp, liksom

bland éldre personer.

Under aren 20162025 rapporterades 222 av totalt 7482
fall med STEC utveckla HUS (3,0 %). Vid analys av vilka
serotyper och stx-profiler som har associerats med HUS
under 2016 till 2025 var den vanligaste serotypen O157:H7
klad 8 med 59 fall, (27 %) foljt av O26 med 34 fall (15 %)
och andra O157:H7 med 13 fall (5,9 %) (tabell 28). Trettio
procent av HUS-fallen saknade isolat och kunde inte typas.

LAGSTIFTNING

Djur

STEC-fynd hos djur é&r anmélningspliktiga vid
epidemiologisk koppling till infektion hos ménniska enligt
beskrivningen i SJVFS 2021:10.

Livsmedel
Pévisande av STEC i livsmedel &r inte anmélningspliktigt.

Manniskor

STEC O157 ar anmilningspliktig bade for behandlande
lakare  och  mikrobiologiska laboratorier  enligt
smittskyddslagen sedan 1996. Sedan den 1 juli 2004 ar
alla serotyper anmélningspliktiga (SFS 2004:168 med tilligg
av SFS 2022:217). Laboratoriebekriftade fall omfattar dven
sddana som endast &r positiva med PCR, det vill sdga dar
inget isolat har erhallits.

OVERVAKNING

Djur

Overvakningen av STEC hos djur 4r bade forstirkt passiv
(genom smittsparning fran STEC-fall hos ménniskor) och
aktiv, vilket bestar av planerade prevalensundersékningar av
STEC pa slakterier.

Passiv 8vervakning - smittsparning fran sjukdomsfall
bland ménniskor

Om sjukvarden misstdnker ett samband mellan ett fall
av STEC-infektion hos minniskor och djur, kommer
lansveterindren att informeras via smittskyddslékare. En
forfrdgan kommer att goras till Jordbruksverket om eventuell
smittsparning och provtagning av missténkta djur och/eller
djurens milj6. Beslut om tvingande provtagning kan fattas
om det giller besdksanldggning eller annan anldggning
med storre risk att smitta sprids till fler ménniskor. Denna
hantering &r enligt nuvarande praxis pd myndigheterna.
Lagstodet for Jordbruksverkets beslut om provtagning finns
i 3§ forordning (2006:815) om provtagning péa djur m.m.
Aven djurigare med andra typer av anldggningar erbjuds
provtagning och analys med statlig finansiering. Provtagning
sker normalt endast for serotyper som é&r kénda for att
orsaka svar sjukdom bland ménniskor, och for vilka det
finns effektiva diagnostikmetoder. Om det &r motiverat kan
provtagning ske oavsett serotyp. Alla djurdgare med djur
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Tabell 28: Serotyper och shigatoxin (stx) profiler fér rapporterade fall med hemorragiskt uremiskt syndrom (HUS), 2016-2025.

< Q O Q Q
3 N N N N
& s R SR =
& 2 2 2 2 2
? < < O T 9 F @ & O Q9 w &
> = = = = & N N N N N N S & & .S
- - - - - - - - - S S S
Serotyp 2 &) () 2 2 2 () (2 () () () 2 2 2 (%) @) Total
026:H11 5 13 16 - 34
063:H6 - - 3 - 3
O111:H8 1 2 - 3
O113:H4 - - - - 4 - - 4
O121:H19 - - - - - - 10 10
0145:H28 - . - 4
0O146:H21 - - - - - R 2 2
O157:H7 - - - 2 - 1 6 4 13
O157:H7, - - - - - 3 10 46 59
klad 8
Andra” - - 3 1 - 3 8 1 2 1 1 1 1 1 1 - 24
Otypade 2 6 - - - 24 - - 34 66
Total 2 6 8 17 4 31 56 51 2 3 1 1 1 1 4 34 222

A ONT:H2, ONT:H6, ONT:H29, 077:H41, 0103:H2, O103:H8, O112ac:H19, O113:H21, 0117:H7, O130:H11, 0153, 0156, O165:H25,
O175:H21, 0182:H25, O130:H11, O104:H4, O91:H21, O146:H28, O19:H16, O55:H7, O82:H4.

som misstdnkts ha koppling till humanfall erbjuds radgivning
vilken bekostas av staten.

Aktiv Svervakning
Prevalensstudier for STEC O157 hos nétkreatur pa slakterier
genomfordes arligen mellan 1997 och 2002 och dérefter vart
tredje ar. Den senaste studien genomfordes under 2023-2024.
Prevalensstudier hos nétkreatur kommer i fortséttningen
genomforas vart fjirde ar. I dessa genomforda studier har
STEC O157 framst isolerats fran notkreatur med ursprung i
sodra Sverige och sillan fran de norra tva tredjedelarna av
landet. Prevalensstudier for andra serogrupper och djurslag
(framfor allt far) utfors efter identifierade behov.

Under 2024 och 2025 genomférde SVA en studie
av forekomst och typer av STEC i vildsvinstrick med
finansiering fran Formas. Totalt 201 prover analyserades.

Livsmedel
Det finns inget officiellt kontrollprogram for STEC.

I borjan av 2025 sammanstillde Livsmedelsverket
en rapport fran en kartliggning av STEC och andra
mikrobiologiska faror i malet vildsvinskétt. Provtagningen
utfordes mellan juni 2023 och november 2024. Majoriteten
av de 144 prover som analyserades skickades in av
vilthanterings- och styckningsanldggningar, men prover togs
ocksa 1 butik.

Manniskor

Infektion med STEC ér en allménfarlig sjukdom. Bekréaftat
fall ska rapporteras bade fran behandlande ldkare och
laboratorium till regional och nationell niva for att mojliggora
ytterligare smittsparning och atgirder for att undanrdja
smittkélla.

Molekylar 6vervakning

Isolat av STEC frdan maénniskor, livsmedel och djur
undersdks av de nationella myndigheterna med hjilp av
helgenomsekvensering (WGS) for att identifiera relevanta
virulensgener och for att detektera kluster. WGS-data
anvénds ocksa for att folja langsiktiga trender, till exempel
STEC:s populationsstruktur bland svenska djur och vilka
typer av STEC som orsakar allvarliga sjukdomsfall hos
maénniskor.

RESULTAT

Djur

Passiv Svervakning - smittsparning fran fall bland
ménniskor

Se avsnittet ”Utredning av utbrott och enstaka fall av STEC-
infektion” nedan.

Aktiv 6vervakning

I SVA:s undersokning av STEC bland vildsvin 20242025
pavisades shigatoxingener i 51 % av proverna efter anrikning.
STEC-bakterier kunde renodlas fran 9 % av proverna. Bland
de STEC som odlades fram var de vanligaste ONT:H21,
0100:H30 och O8:H19, alla med toxintypen Stx2e. Totalt
hade 79 % av stammarna som hittades i studien Stx2e, och
utgdr formodligen inget stérre hot mot ménniskors hélsa.
Enstaka fynd gjordes av STEC med andra toxintyper och
som &r kdnda for att orsaka sjukdomsfall bland ménniskor,
exempelvis O187:H28 med Stx2g.

Livsmedel
Under 2025 tog kontrollmyndigheter 17 prover fran olika
livsmedel vid sina offentliga kontroller. Analysresultaten var
negativa.

I Livsmedelsverkets kartlaggning av mikrobiologiska
faror i malet vildsvinskott 2023—2024 som sammanstilldes
under 2025 pavisades gener for produktion av shigatoxin i
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63 % av proverna. STEC kunde dock endast odlas fran 10 %
av proverna, En hog andel av STEC-bakterierna utgjordes
av stammar som producerar Stx2e. Detta toxin orsakar i de
flesta fall mindre allvarlig sjukdom hos ménniska, i regel
okomplicerade diarréer, och det ar inte sjdlvklart att stammar
fran grisar orsakar sjukdom bland méanniskor.

Maénniskor

Under 2025 rapporterades 908 fall hos minniskor, varav 565
var inhemskt smittade (62 %). Den inhemska incidensen 2025
var 5,3 fall per 100 000 invanare. Over en lingre tidsperiod
ses en Okande trend, en bidragande orsak dr forbéttrad
diagnostik (figur 49). Liksom tidigare ar var incidensen hogst
hos barn under fem ar.

Bade inhemska och reserelaterade infektioner med STEC
visar en sdsongstrend med flest fall rapporterade under
sommar och tidig host. Ar 2025 var antalet inhemska fall
som storst i juli—oktober (figur 50).

Totalt rapporterades 30 fall av STEC-associerad HUS,
varav 23 fall var smittade i Sverige och 21 var barn under
10 ar (tabell 29). Isolat typades fran 20 av de 30 HUS-fallen,
varav 16 bar pa gener for den virulenta toxinsubtypen Stx2a
ensam eller i kombination med andra toxinsubtyper.

Fran 49 % av de inhemskt smittade fallen kunde STEC
isoleras och serotypas. For de reserelaterade fallen var det
endast 31 % som typades (tabell 30). Orsaken till den laga
isoleringsfrekvensen &r inte kdnd. Den kan péaverkas av
regionala rutiner, ovanliga serotyper som &r svara att isolera
eller att fall som smittats utomlands soker vard i ett senare
skede av infektionen nir koncentrationen av patogenen ar
for lag for att den ska kunna isoleras. Totalt typades 386
isolat och 88 olika serotyper identifierades, for atta av dessa
kunde O-typen inte identifieras (ONT) och sju fall bar pa
tva olika stammar av STEC, De vanligaste serotyperna var
O157:H7 (n=59), O26:H11 (n=58) och O103:H2 (n=24).
Den inhemska klonen O157:H7 klad 8, med Stx2a och Stx2¢
alternativt endast Stx2a, diagnosticerades hos 13 fall. Av
fallen som smittats av O157:H7 klad 8 utvecklade tva fall

HUS, vilket ar en 1ag andel jamfort med de foregdende fem
aren. Hos tva av HUS-fallen identifierades serotypen O63:H6
med toxintypen Stx2f. Denna toxinsubtyp skiljer sig genetiskt
fran andra Stx2-varianter.

Utredning av utbrott och enstaka fall av STEC-
infektion

Under 2025 inkom det information frén lansstyrelserna
till Jordbruksverket om 9 misstankta humanfall med
mojlig koppling till djur. I tre av dessa fall fanns det
underlag fran typningen dir Jordbruksverket beddmde
det som meningsfullt att gd vidare med erbjudande om
provtagning till djurhallarna. En av djurhallarna tackade
nej till erbjudandet. I ett fall hade en djurdgare insjuknat
med infektion av STEC O157:H7. Isolat fran nétkreatur pa
géarden jamfordes med djurdgarens isolat och matchade med
0-2 SNP:ers avstand. Stammen som orsakade sjukdomsfall
tillhérde den hogvirulenta typen klad 8, och liknade fynd som
tidigare gjorts i samma omréde. I det tredje fallet provtogs
djuren men ingen STEC kunde hittas i proverna.

DISKUSSION

Den langsiktiga trenden for STEC-infektion hos méanniska i
Sverige ar stigande. En kénd faktor som bidrar till den hogre
incidensen av anmaélda fall i vissa regioner i Sverige ir en
okad anvéndning av multiplexa PCR-paneler, vilket gor det
mojligt att bade detektera ett bredare spektrum av toxingener
och screena ett storre antal avforingsprover for STEC. Aven
om antalet fall 6kar hos ménniska, kar inte méngden kluster
(grupper av likartade stammar som kan misstdnkas ha en
gemensam kailla), vilket tyder pa en stor diversitet hos typade
STEC-stammar. Det 14ga antalet klustrande STEC-stammar
forsvarar arbetet med att identifiera smittkéllan.

REFERENSER

Livsmedelsverket. Ottoson J. L — 2025 nr 16: Kartldggning
av mikrobiologiska faror i malet kott av vildsvin.
Livsmedelsverkets rapportserie 2025. Livsmedelsverket,
Uppsala.
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Figur 49: Incidens (per 100 000 invanare) av anmélda humanfall av shigatoxinproducerande Escherichia coli (STEC) i Sverige, 1997-2025.
Fore 2005 var det bara O157 som rapporterades. Fran och med 2005 anmals alla serogrupper av STEC, inklusive PCR-fynd, och
det gradvisa inférandet av multiplexa PCR-paneler har sannolikt lett till att fler fall har upptéckts med tiden. Under 2005, 2016
och 2018 6kade antalet fall pa grund av ett eller flera stora inhemska utbrott.
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. Inhemska fall 2025 = = = Inhemska medelvarde 2015-2019
. Utlandssmittade fall 2025 = = = Utlandssmittade medelvarde 2015-2019
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Figur 50: Antal rapporterade humanfall per manad av inhemska och reserelaterade shigatoxinproducerande Escherichia coli (STEC) under
2025 och genomsnittet per manad fér inrikes- och reserelaterade anmaélningar under 2015-2019.

Tabell 29: Férdelning av serotyper och shigatoxinsubtyper i fall av hemorragiskt uremiskt syndrom (HUS) &r 2025.

N¢ (@] Ja)
& S &
= s X
2 2 5
+ + /
T I 8§ 5§ 8§ g
B < < < < <}
HUS-serotyper 2025 %) %) %) 2 2 2 Total
0145:H28 . - 1 - - - 1
0O146:H28 - - 1 - - - 1
0O121:H19 - _ 2 _ _ - )
0O157:H7 . . _ 2 - 2
0O157:H7, klad 8 . - 1 1 . - 2
026:H11 1 1 6 R R R 8
063:H6 - - _ _ _ 2 2
O55:H7 - 1 - - 1
082:H4 - - 1 - - - 1
Otypade - - - - - - 10
Total 1 1 13 3 0 2 30

Tabell 30: Antal rapporterade humanfall av shigatoxinproducerande Escherichia coli (STEC), jamfért med antalet fall dar ett isolat kunde
typas, under 2025.

Smittans ursprung Antal rapporterade fall  Antal isolat som typats (%)
Inhemskt smittade 565 277 (49 %)
Reserelaterade 330 102 (31 %)
Okant smittland 13 7 (54 %)
Total 908 386 (43 %)
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Sorkfeber (nephropathia epidemica)

Innehallsansvar: Marika Hjertqvist

BAKGRUND

Sorkfeber orsakas av Puumalavirus, ett sa kallat hantavirus
i familjen Hantaviridae. Puumalaviruset dr sannolikt det
vanligaste hantaviruset i Europa. Viruset utsondras i saliv,
urin och avforing fran dess naturliga reservoar, skogssorken.
Det &r svart att sdga hur lange viruset dverlever efter att
det har utsondrats fran sorken, men det kan troligen vara
smittsamt i minst tvA veckor. Overforing till ménniskor
sker ofta i aerosoliserad form. Manniskor kan exponeras for
virusaerosoler i samband med yrkes- eller fritidsaktiviteter,
till exempel arbete med hd, stidning av lador eller
sommarstugor, vedhuggning och vistelse i byggnader som
ar fororenade med avforing frdn gnagare.

Sorkfeber beskrevs forsta gdngen av tvé svenska lakare,
oberoende av varandra, 1934. Kopplingen till skogssork
foreslogs manga ér senare. Viruset isolerades forsta gdngen
1982 i Puumala, en kommun i sydostra Finland.

I Sverige rapporteras mellan 50 och 600 fall hos
ménniskor varje sdsong med en stor variation mellan ren
kopplat till skogssorkens 3—4-ariga populationscykel. Under
vintersdsongerna 2006-2007 och 2007-2008 steg antalet
anmadlda fall till 1400, varav de flesta fallen intrdffade under
2007 (figur 52). Hypotesen ir att en topp i féorekomsten

av skogssork i kombination med en avsaknad av snotécke
i december 2006 ledde till att skogssorkar sokte skydd
i byggnader och ladugardar och ddrmed kom nérmare
ménniskor.

SJUKDOM
Djur
Hos skogssorken tycks infektionen vara subklinisk.

Manniskor

Den kliniska bilden kdnnetecknas av plétslig hog feber,
huvudvirk, ryggvirk och buksmértor, med en sjukdomsgrad
som kan wvariera fradn subklinisk till njursvikt som
kréaver intensivvard och dialys. Dodsfall &r séllsynta.
Inkubationstiden varierar fran 2 till 6 veckor.

LAGSTIFTNING
Djur
Infektion med hantavirus ér inte anmélningspliktig hos djur.

Manniskor
Sorkfeber ar anmaélningspliktig sedan 1989 enligt
smittskyddslagen (SFS 2004:168 med &ndringar i SFS
2022:217).

Figur 51: Ménniskor kan exponeras fér aerosoler av Puumalavirus, som orsakar sorkfeber, vid fritids- och yrkesaktiviteter - till exempel
vedhuggning. Foto: MooseMagazine/iStock.
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OVERVAKNING
Djur
Det finns ingen dvervakning pa djur.

Manniskor

Det dr obligatoriskt att anméla fall av sorkfeber hos
minniskor och dvervakningen bygger pa att sjukdomen
diagnostiseras av en behandlande likare eller genom
laboratoriediagnostik. Identifierade fall ska rapporteras till
smittskyddslékaren i regionen och till Folkhdlsomyndigheten

for att mojliggora ytterligare analyser och lampliga atgérder.

RESULTAT
Ménniskor
Under 2025 rapporterades 131 fall med sorkfeber
motsvarande en incidens pa 1,2 fall per 100 000 invanare.
Detta &r en 6kning av antalet fall jimfort med 2024 (n=85)
(figur 52). Antalet fall av sorkfeber kan variera kraftigt
mellan olika &r beroende pa forekomsten av skogssork.
Enligt Sveriges lantbruksuniversitets dvervakning okade
titheten av skogssorkar under 2025 inom de omraden dér
sorkfebervirus framst finns, vilket kan forklara 6kningen av
antalet fall.

Kons- och aldersfordelningen var liknande tidigare ér,

med undantag for 2024 da andelen kvinnor var hogre dn
vanligt. Medianédldern bland fallen var 55 ar (spridning 12-84
ar) och andelen mén var 61 % (n=80). Endast sju personer
under 20 &r rapporterades med sorkfeber.

Av de 118 fall dér smittland fanns angivet hade samtliga
smittats i Sverige och merparten av dessa norr om Dalélven.
Incidensen var hogst i Viasternorrland (13,3 fall per 100 000
invanare), foljt av Jimtland (12,8) samt Visterbotten (11,1).

DISKUSSION

Det finns ett tydligt samband Over tid mellan
skogssorkspopulationens storlek och forekomsten av
sorkfeber hos minniskor: nir gnagarpopulationen
okar tenderar dven antalet sjukdomsfall att Oka.
Gnagarpopulationerna paverkas bade av den naturliga
populationscykeln pd 3—4 ar liksom variationer i vader
och klimat.

REFERENSER

Evander M, Ahlm C (2009) Milder winters in northern
Scandinavia may contribute to larger outbreaks of
haemorrhagic fever virus. Global Health Action
2:10.3402/gha.v2i0.2020
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Figur 52: Incidens per 100 000 invénare av anmalda sorkfeberfall i Sverige 1997-2025.
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Svindysenteri

Innehallsansvar: Marie Sjélund

BAKGRUND

Svindysenteri  orsakas av  bakterien Brachyspira
hyodysenteriae (B. hyodysenteriae). Det ar en allvarlig
sjukdom som drabbar grisens tjocktarm. Kliniska tecken
pad svindysenteri dr slemblandad diarré som kan vara

blodig, nedsatt allméntillstdnd, nedsatt aptit och avmagring.

Dédligheten kan vara omfattande, men de storsta ekonomiska
forlusterna orsakas av en nedsatt tillvéixt och avmagring samt
kostnader for antibiotikabehandlingar.

Svindysenteri var ovanligt i Sverige fore forbudet mot
anvindning av lagdoserade antibiotika i tillvixtbefrdmjande
syfte. Efter att forbudet inférdes 1986 diagnostiserades
svindysenteri oftare. Sedan dess har forbéttringar i skotsel
och biosdkerhet bidragit till en minskad forekomst av
svindysenteri. Senare har inférandet av ett frivilligt
kontrollprogram for att halla livdjursbeséttningar fria
fran dysenteri ocksa bidragit till att minska forekomsten
och spridningen av smittan. Djurhélsoorganisationerna
organiserar och driver programmet. Dessutom har
sjukdomen ocksa framgéangsrikt kunnat saneras fran
drabbade besittningar enligt sdrskilda saneringsprogram
som omfattar minskad beldggning, medicinering, rengdring
och desinfektion. Trots detta har svindysenteri fortfarande

aY i

diagnostiserats i1 ett fatal beséttningar arligen. Smittan
kan ndmligen spridas med subkliniska bérare. Byte av
slakteri eller djurhilsoorganisation utan att informera om
eventuell forekomst av smitta kan ocksa medfora ytterligare
smittspridning.

Tiamulin har varit den antibiotikasubstans som har
anvints for att behandla svindysenteri. Ar 2016 péavisades
dock tiamulinresistent B. iyodysenteriae for forsta gangen
i Sverige, vilket gav upphov till oro eftersom fa antibiotika
finns tillgingliga for behandling av svindysenteri. Aven om
man lyckades att sanera bort den tiamulinresistenta stammen
av B. hyodysenteriae, har hdndelsen lett till ett 6kat intresse
for att utrota svindysenteri pa nationell niva.

LAGSTIFTNING
Svindysenteri dr inte en anmalningspliktig sjukdom.

OVERVAKNING

Livdjursbeséttningar har aktivt testats for forekomst av
svindysenteri sedan 1990-talet. Ett nationellt ndtverk
med syfte att utrota svindysenteri pa nationell niva
etablerades under hosten 2019 och blev aktivt den 1 januari
2020. I nétverket ingér Sveriges grisforetagare, slakterier,

Figur 53: Sedan 2020 pagar ett nationellt samarbete mellan Statens veterindrmedicinska anstalt och grisbranschen med syfte att utrota
svindysenteri. All information om positiva besattningar delas inom detta natverk. | slutet av 2025 var 21 beséttningar positiva for

svindysenteri. Foto: SVA.
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djurhélsoorganisationer och Statens veterindrmedicinska
anstalt (SVA). Arbetet koordineras fran SVA. Status
avseende dysenteri bestimdes for samtliga beséttningar
dér svindysenteri konstaterats under perioden 2016-2019
nir nétverket startade. Fran och med den 1 januari 2020
undersoks trackprover pd SVA fran alla beséttningar med
kliniska tecken pé dysenteri. Information om de beséttningar
dér svindysenteri har konstaterats delas inom nétverket.
Transportrestriktioner som ndtverket hade kommit
Overens om infordes i de besdttningar som tidigare hade
diagnostiserats med svindysenteri och inte var friférklarade

frdn smittan ndr ndtverket startade den 1 januari 2020.

Dessa restriktioner syftade till att minska risken for
smittspridning till andra besattningar. Dessa restriktioner
har sedan tillampats for alla besittningar dér svindysenteri
konstaterats tills de har friforklarats.

RESULTAT OCH DISKUSSION

Under 2016-2024 diagnostiserades svindysenteri i 44
besittningar, varav 13 fortfarande inte hade forklarats fria
den 31 december 2024.

Under 2025 undersoktes totalt 87 besittningar
for svindysenteri (tabell 31). Vissa beséttningar
provtogs mer dn en ging vilket resulterade i 139
provtagningstillfillen. Av de provtagna beséttningarna
var 17 livdjursproducerande besittningar som undersoktes
inom certifieringsprogrammet. Alla dessa beséttningar
testades negativt. Ovriga 70 undersdkta besittningar
provtogs pd grund av forekomst av kliniska symtom pa

svindysenteri eller for att f6lja upp genomford sanering.

Under 2025 diagnostiserades tio nya besittningar med
dysenteri. Nio av dessa dr slaktgrisproducenter medan

en dr en storre smagrisproducerande besittning. Den
sistndmnda har levererat smagrisar till flera men inte alla
slaktgrisproducenter som har diagnostiserats med dysenteri
under aret. Under 2025 kunde tva slaktgrisbeséttningar och
en integrerad besittning friforklaras. Vid érets slut 2025 var
dérmed 21 beséttningar under transportrestriktioner pa grund
av konstaterad svindysenteri. Saneringsprogram planerades,
pagick eller pabdrjades i flera beséttningar under 2025.

Det 6vergripande malet med programmet och nétverket
ar att utrota svindysenteri fran den svenska grispopulationen.
Sedan nitverket startades 2019 sa har totalt 38 beséttningar
konstaterats positiva for svindysenteri varav 21 var under
transportrestriktioner vid arets slut. Ovriga besittningar har
antingen friforklarats eller slutat (tabell 32). Aven om den
svenska situationen avseende svindysenteri har forsdmrats
under 2024 och 2025 jamfort med tidigare ar, har den utékade
testningen av besdttningar med misstdnkt svindysenteri
och delning av resultaten frén dessa undersokningar inom
nétverket fangat upp pagéende utbrott med smittspridning
sa att atgdrder har kunnat vidtas. Arbetet med att bekdmpa
svindysenteri kommer att fortga under 2026.
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Tabell 31: Besattningar som &vervakats for svindysenteri i Sverige under 2025.

Anledning till testning

Provtagna besattningar  Positiva besattningar

Certifieringskontroll av avelsbesattningar 17 0
Testning vid klinisk misstanke 70 10
Omtestning av tidigare positiva besattningar 7 2
Tabell 32: Antal beséattningar positiva fér svindysenteri i slutet av 2025.
Besattningar med svindysenteri 2025-01-01 13
Nya besattningar diagnostiserade under 2025 10
Besattningar som forklarats dysenterifria under 2025 2
Besattningar med svindysenteri 2025-12-31 21
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TBE (fastingburen encefalit)

Innehallsansvar: Caroline Schénning, Marika Hjertquist, Anna Omazic, Murielle Alund

"

Figur 54: Insamling av vuxna tajgaféastingar (Ixodes persulcatus)
i miljén via flaggning i Norrbotten under 2025. Foto:
Murielle Alund.

BAKGRUND

TBE-virus (TBEV) tillhor slaktet flavivirus i familjen
Flaviviridae. TBEV ar endemiskt i ett omrade som stracker
sig fran Centraleuropa och norrut via Skandinavien och sedan
vidare dsterut till Japan. Hos méinniska kan viruset orsaka en
neurologisk infektion som i vissa fall leder till langvariga eller
bestaende besvir. TBEV cirkulerar i en cykel som involverar
hérda fastingar (Ixodidae), till exempel Ixodes ricinus (vanlig
fasting) och Ixodes persulcatus (tajgafésting), samt deras
virusreservoarer (fraimst sma daggdjur). Till exempel ar vilda
gnagare en naturlig reservoar for TBEV. Viruset kan ocksa
cirkulera inom féstingpopulationen genom att det dverfors
fran den vuxna fastinghonan till avkomman (transovariell
overforing). Stora diggdjur, framst klovdjur, &r viktiga
for upprétthallandet av fastingpopulationen. Ménniskor
ar oavsiktliga védrdar och bidrar inte till den naturliga
cirkulationen av TBEV. Ménniskor smittas vanligtvis via
fastingbett, men opastoriserad mjolk och mjdlkprodukter har
ocksé rapporterats som smittkéllor i flera lander i Europa,
dock inte i Sverige. De regionala smittskyddsenheterna
rekommenderar vaccination till personer som bor, vistas eller
arbetar i endemiska omraden.

Tre primdra subtyper av TBEV har beskrivits: den
europeiska, den sibiriska och Fjirran Ostern-subtyperna.
Utover dessa har tvd nya subtyper nyligen beskrivits:
Baikalian respektive Himalaya-subtyperna. Hittills har
endast den europeiska subtypen identifierats i Sverige.

Det forsta fallet av TBE (féastingburen encefalit) hos
minniska i Sverige rapporterades 1954. Under de f6ljande
tre decennierna rapporterades 10—40 fall per ar. Sedan mitten
av 1980-talet har en tydligt 6kande trend observerats. De
senaste dren har 300—600 fall rapporterats arligen, med det
hittills hogsta antalet fall (n=596) under 2023. Risk for smitta
med TBEV forekommer i ett allt storre geografiskt omrade
som numera omfattar stora delar av Gdtaland och Svealand.
Fall har rapporterats fran Skéne i soder till Vésterbotten
i norr. Aldersfordelningen #r bred, men flest fall ses hos
personer 6ver 30 ar och medianaldern ar omkring 50 &r. Fler
fall rapporteras bland mén &n bland kvinnor. Majoriteten av
fallen rapporteras mellan juli och oktober.

Asymtomatiska infektioner dr vanliga och en serologisk
studie utford i Sverige visade att det faktiska antalet TBEV-
infektioner dr betydligt storre dn antalet rapporterade kliniska
fall. Stora regionala skillnader foreligger, men studien
visar att i vissa regioner har upp till 7 % av befolkningen
serologiska tecken pé tidigare infektion.

SJUKDOM

Djur

Vid TBEV-infektion utvecklar djur i allménhet en subklinisk
infektion. Fall med allvarlig hjdrnhinneinflammation, ofta
med dodlig utgéng, har dock rapporterats hos vuxna hundar.
Det forsta TBE-fallet hos hund i Sverige rapporterades 2019.
En nyligen publicerad vetenskaplig studie har pavisat viruset
i en moderkaka i samband med att en tik férlorade sina valpar
sent i draktigheten.

Sporadiska rapporter om kliniska fall med TBEV-
infektion hos héstar har publicerats sedan tidigt 1980-tal
i Europa. Dock rapporteras en stor variation i seroprevalens
inom och mellan ldnder, fran 0,8 % till 37,5 %.

Idisslare kan utsdndra viruset i mjolk och kluster av TBE-
fall orsakade av konsumtion av opastoriserad mjolk eller
mjolkprodukter har beskrivits i flera europeiska ldnder. Den
nationella undersokningen av tankmjolk som genomfordes
under 2024 visar att viruset forekommer i den svenska
populationen av mjdlkkor. Resultaten &r i linje med tidigare
undersokningar av tankmjolk som genomforts i Sverige.
TBEV-antikroppar har dven pavisats hos vilda klovdjur.
Vilda gnagare anses vara en naturlig reservoar for TBEV,
men de uppvisar inga symtom.

Maénniskor

Hos ménniskor dr det vanligt med tva sjukdomsfaser vid TBE,
ett sé kallat bifasiskt forlopp. Den forsta fasen varar vanligtvis
en knapp vecka och kdnnetecknas av symtom som feber,
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allmén sjukdomskansla och trétthet. Efter ett symtomfritt
intervall pa ndgon vecka (3—21 dagar) aterinsjuknar ungefar
en tredjedel av personerna i en andra fas med neurologiska
symtom. Symtomen i denna fas innefattar ofta feber,
huvudvirk, illamaende, nedsatta kognitiva funktioner och i
vissa fall dven forlamning. Dédligheten vid infektion med
den europeiska subtypen av viruset &r lag, cirka 0,5-2 %.
Déaremot forekommer langvariga besvir hos ungefir en
tredjedel av de fall som utvecklat neurologiska symtom. Helt
asymtomatiska infektioner ar vanliga. Inkubationstiden for
TBE varierar mellan 2 och 28 dagar.

LAGSTIFTNING
Djur
TBE ér inte en anmélningspliktig sjukdom hos djur i Sverige.

Manniskor

TBE hos ménniska &r anmilningspliktig sedan 2004 enligt
smittskyddslagen (SFS 2004:168 med &ndringar i SFS
2022:217).

OVERVAKNING

Djur

TBE ér en zoonotisk sjukdom, men de veterindrmedicinska
aspekterna har fatt begridnsad uppmirksamhet eftersom
djur séllan visar kliniska symtom. Serologiska studier
av vilda djur (till exempel &lg och radjur) och betande
produktionsdjur, samt analyser av virusforekomst eller
antikroppar i opastoriserad mjolk fran get, far och nétkreatur,
har dock foreslagits som en indikator pa virusets cirkulation
och geografiska utbredning.

Sedan 2023 péagar 6vervakning av fastingpopulationen
i Sverige med hjilp av medborgarforskning (Rapportera
Fasting, rapporterafasting.sva.se), vilket ger ny kunskap
om olika féstingarters geografiska utbredning och aktivitet
aret om. Under 2025 var det mdjligt for allménheten i hela
Sverige att rapportera och skicka in fastingfynd till SVA for
analys av TBEV. Fastingar har ockséd samlats in fran miljon
i Luled, Kalix och Haparanda under varen 2025 (figur 54).
Arbetet dr en del av dvervakningen av tajgaféstingens (Ixodes
persulcatus) utbredning i norra Sverige.

Overvakningen av antikroppar mot TBEV hos hist har
utgétt fran djurprover som inkommit till klinisk kemiska
laboratoriet vid SLU samt frdn prover som skickats till
SVA inom ramen for dvervakning av infektids anemi
hos hidst. Detaljerad information om hélsostatus och
eventuella symtom hos héstarna som inkluderades saknas.
Proverna samlades in fran slutet av 2024 till varen 2025.
Overvakningen av antikroppar mot TBEV hos hund har utgétt
frén prover som inkommit till SVA under 2025 for analys av
antikroppstiter mot rabiesvaccin, vilket oftast gors infor resor
eller export. Detaljer om hélsostatus hos hundarna ar okand
men forvéntas vara god eftersom det ror sig om hundar som
ska resa. For detektion av antikroppar mot TBEV anvéndes
en generell kompetitiv flavivirus-ELISA, som kan pavisa,
men inte sirskilja, antikroppar mot TBEV, West Nile-virus,

usutuvirus och japanskt encefalitvirus.

Overvakningen av TBEV-infektion hos vilda djur har
utgétt ifrdn djur som inkommit till SVA genom tjénsten
”Rapportera vilt”, dir privatpersoner rapporterar om de
hittar ett dott, sjukt eller skadat vilt djur. KIovdjur med
centralnervosa symtom har provtagits och analyserats under
2025.

Fran och med 2026 har SVA fatt i uppdrag att bygga
upp en langsiktig systematisk nationell vektorévervakning.
Fortsatt arbete med att undersoka den geografiska
utbredningen for olika inhemska fastingarter och
sdsongsvariationer i deras aktivitet ingér i uppdraget for
att battre kunna forutse eventuell spridning av fastingburna
smittdmnen. Uppdraget innebdr ockséd att dvervaka icke
endemiska fastingarter som kan vara bérare av for Sverige
nya smittdimnen. Icke endemiska fastingarter som patréffas
sporadiskt i Sverige bidrar till 6kad risk for att djur och
méinniskor smittas av fastingburna sjukdomar som inte
forekommer i landet i dag.

Manniskor

Overvakningen bygger pa att sjukdomen diagnostiseras
av behandlande ldkare efter bedomning av symtom och
laboratorieanalyser. Identifierade fall ska rapporteras till
smittskyddslékaren i regionen och till Folkhdlsomyndigheten
for att mojliggora ytterligare analyser och lampliga atgérder.

RESULTAT

Djur

Under 2025 samlades 6ver 10 000 féastingar in fran samtliga
kommuner i Sverige via Rapportera Fasting.

Féstingar (n=533, 236 honor, 237 hanar, 70 nymfer)
insamlade fran Norrbotten under 2025 analyserades for tre
TBEV-subtyper (den europeiska, den sibiriska och Fjarran
Ostern) och alla var negativa for TBEV. Alla fistingar
insamlade fran miljon i Norrbotten var av arten /. persulcatus.

Totalt analyserades 400 serumprover fran hést for
antikroppar mot TBEV. Totalt var 92 av 400 prover positiva
(23,0 %) med foljande fordelning av positiva prover: 3 av
35 (8,6 %) i Norrland, 59 av 209 i Svealand (28,2 %), 29 av
145 (20 %) 1 Gotaland och 1 av 11 fran oként geografiskt
ursprung (9 %).

Totalt analyserades 146 serumprover fran hund for
antikroppar mot TBEV varav 17 (11,6 %) var positiva.
Fordelningen av positiva prover i landet var foljande: 6 av
12 (50 %) i Norrland, 3 av 60 (5 %) i Svealand och 8 av 63
(12,6 %) 1 Gotaland. Hundar med oként geografiskt ursprung
(n=11) var negativa for TBEV.

Totalt analyserades 25 klovdjur: rddjur (n=8) och
dlgar (n=17) med centralnervosa symtom. Djuren kom
frn Skéne, Sédermanland, Kronoberg, Orebro, Jonkdping,
Vistra Gotaland, Uppsala, Stockholm, Dalarna, Varmland,
Jamtland och Norrbottens 1dn. En dlg pavisades positiv for
TBEV. Algen var en ung, utmirglad individ frin Essunga
i Viastra Gotaland som gick i cirklar. Vid histologisk
undersokning av hjdrnan pévisades en hjarninflammation.
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Figur 55: Incidens (per 100 000 invénare) av anmalda fall av TBE hos ménniska 2014-2025.
Manniskor
Under 2025 rapporterades 504 fall av TBE, vilket &r en
O0kning med 31 % jamfort med 2024 (n=384). Variationen
Antal fall i antal fall kan vara stor mellan enstaka ar. Detta innebér
[ ngeren att bdde upp- och nedgéngar férekommer, dven om den
] <« langsiktiga trenden &r 6kande. Incidensen av TBE har sedan
B o 2016 dkat med i genomsnitt 6 % per r (figur 55).
= 120 Okningen under 2025 i stort sett i alla ldersgrupper och
> 20

Figur 56: Geografisk férdelning av anmaélda TBE-fall hos manniska
2025, baserat pa smittkommun.

hos bade kvinnor och mén. Medianéldern for fallen var 50 ar
(spridning 2-92 ar) och liksom tidigare ar rapporterades fler
fall bland mén (64 %; n=321). Flest fall rapporterades under
augusti (n=116).

Majoriteten av fallen (99 %; n=498) smittades i Sverige.
TBE forekommer i ett allt storre geografiskt omrade som
ticker stora delar av Gotaland och Svealand (figur 56) och
under 2025 rapporterades fall fran fyra kommuner, varav tre
i Skéne, som tidigare inte haft nagra fall.

DISKUSSION

Den sammantagna bilden visar en okande trend for
incidensen av TBE hos ménniskor sedan rapporteringen
startade. Okningen Over tid beddms bero pa flera
samverkande faktorer. Den rikliga forekomsten av féstingar
i stora delar av landet, i kombination med en stor population
av véarddjur sadsom radjur och sma gnagare, utgdr en trolig
forklaring. Variationer i forekomsten av fastingar och
deras virddjur kan pd motsvarande sitt bidra till &r med
farre rapporterade TBE-fall, sdésom 2024, dven om faktiska
orsakssamband &r svara att faststdlla for enskilda ar.

Pa langre sikt har det fordndrade klimatet, med mildare
vintrar, 6kad nederbord under hela aret och en forlangd
vegetationssdsong, skapat gynnsammare forhallanden for
fastingarnas Overlevnad och forokning. Ett Okat antal
fastingar kommer sannolikt att leda till att fler djur och
minniskor drabbas av fastingburna sjukdomar, inklusive
TBE. Aven den geografiska spridningen av TBE-fall har
okat i Sverige. Under de senaste aren har ett fital fall
per ar rapporterats dir personer uppgett att de smittats i
Visternorrland, vilket tyder pa en gradvis forskjutning av
TBE norrut. Samtidigt tillkommer nya smittkommuner &ven
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i de sddra delarna av landet, inom regioner dér smittan redan
forekommer sedan tidigare. Till exempel rapporterades tre
nya smittkommuner i Skéne under 2025.

Den europeiska subtypen av TBEV férekommer i
Sveriges vanligaste féastingart, /. ricinus. Nar det giller
de sibiriska och Fjirran Ostern-subtyperna anses /.
persulcatus vara den huvudsakliga vektorn. Hittills har
de tvd senare subtyperna inte pévisats i fastingar, djur
eller ménniskor i Sverige. Risken for att dessa subtyper
ska upptickas i fastingar har dock okat i takt med
att 1. persulcatus-populationen successivt vixer och att

populationen okar sitt utbredningsomrade i Norrbotten.

Kartlaggningen av I. persulcatus utbredning har fortsatt
under 2025 genom insamling av féstingar i miljon i utvalda
omraden i Luleda, Kalix och Haparanda, dir en okad
forekomst har pavisats under de senaste aren. Alla insamlade
fastingar var negativa for TBEV. Under 2026 fortsitter
kartlaggningen i omradet genom nya faltstudier.

Med hjalp av allménheten har 6ver 35 000 fastingfynd
rapporterats fran hela Sverige sedan Rapportera Fasting togs
i bruk under 2023. Informationen om fynden har bidragit
med ny kunskap om endemiska fastingarters utbredning i
landet och aktivitet &ret om. Overvakningen via Rapportera
Fasting kommer att fortsétta fram till 2027. Alla fastingar
insamlade under 2025 via medborgarforskning kommer att

analyseras for TBEV i samarbete med Uppsala universitet.

Malet &r att kunna kartldgga var i Sverige TBEV forekommer
och samtidigt undersdka om viruset fordndrats genetiskt dver
tid i olika delar av landet. Resultat fran studien kommer att
publiceras under 2026.

Overvakningen av TBEV hos vilda djur samt hiistar och
hundar 4r en viktig del i arbetet for att kartldgga spridningen
av TBEV i landet. Fortsatt 6vervakning av TBEV hos djur
kommer att ske under 2026.
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Trikiner

Innehallsansvar: Behdad Tarbiat, Anette Hansen, Mia Holmberg, Mats Lindblad

Figur 57: Trikinanalyser gérs rutinméssigt pa kott fran alla djurarter som kan smittas av trikiner, inklusive vildsvin. Under 2025 pavisades
parasiten i 1 av 158 962 testade vildsvin. Foto: Patrik Vahlersvik/iStock.

BAKGRUND

Sjukdomen trikinos orsakas av parasitiska nematoder av
slaktet Trichinella. Parasiterna kan infektera ménga olika
djurslag, inklusive grisar och héstar, men de viktigaste
reservoarerna dr vilda rovdjur och allétare. Infektionen &r
ofta livslang och det smittsamma stadiet utgdrs av larver
i tvarstrimmig muskulatur. Méanniskor smittas vanligtvis
genom att dta ratt eller otillrackligt uppvarmt infekterat kott
eller kottprodukter, till exempel kallrokt, fermenterad korv. 1
tarmen utvecklas trikinlarverna till vuxna maskar som parar
sig. Efter parningen foder honan nya larver som tringer
in i tarmslemhinnan och fardas via blodomloppet till olika
organ och muskler. I muskelcellerna kan larverna dverleva i
inkapslad form i aratal. Det finns flera trikinarter som orsakar
sjukdom hos ménniskor varav T. spiralis har storst geografisk
utbredning och dr vanligast forekommande hos gris.

Under de senaste fem &ren har i genomsnitt ca 10
EU-lander rapporterat fall av trikinos. Spanien, Italien,
Ruminien, Bulgarien, Osterrike och Polen rapporterade
flest fall. Fall hos ménniskor dr ofta forknippade med
livsmedelsburna utbrott, vilket gor att antalet rapporterade
fall fluktuerar mellan &ren utan nagon betydande dkning
eller minskning under perioden 2020-2024. De flesta
utbrott orsakas av kott/kottprodukter fran gris, men dven

vildsvinskdtt dr en viktig smittkélla. Trichinella spiralis
foljt av T. britovi &r de dominerande orsakerna till sjukdom
hos ménniskor. Enligt EU-lagstiftningen ska alla slaktade
grisar, héstar och vildsvin testas for trikiner, med mojligt
undantag for grisar som fods upp under kontrollerade
uppfodningsforhallanden (EU 2015/1375). Méanga EU-lénder
har inte pavisat nagra infekterade grisar sedan lang tid
tillbaka, men det forekommer fortfarande fall hos gris i ett
antal linder. Ar 2024 rapporterades till exempel positiva
grisar frin Rumaénien, Frankrike och Bulgarien. Dessa
infekterade grisar var alla fran gdrdar med icke kontrollerade
uppfédningsforhéllanden.

I Sverige har trikinundersdkningar utforts vid slakt
av grisar sedan borjan av 1900-talet. Aren 19701990
upptécktes sporadiska fall hos gris, men sedan 1994 har
inga infekterade grisar pavisats. Parasiten forekommer dock
endemiskt pa en lag niva i den vilda faunan i Sverige. De
trikinarter som oftast patréffas hos vildsvin &r 7. britovi och
T. pseudospiralis, medan den frystéliga 7. nativa dominerar
hos vilda rovdjur, sérskilt de frdn den norra delen av landet.
Diremot har 7. spiralis varit ett séllsynt fynd hos svenskt
vilt under de senaste decennierna

Trikinos hos ménniskor dr extremt ovanligt i Sverige
och de fatal fall som diagnosticerats har oftast smittats
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utomlands. Sedan 2004 har endast sju fall med bekraftad
trikininfektion rapporterats, och alla utom ett (2013) hade
smittats utomlands.

SJUKDOM

Djur

Smittade djur utvecklar séllan nagon klinisk sjukdom, d&ven
om bade gris och gnagare kan uppvisa kliniska symtom.

Manniskor

Hos infekterade ménniskor kan symtomen variera fran
subklinisk infektion till dodlig sjukdom. Inkubationstiden
varierar fran 5-15 dygn. Symtomen é&r till en borjan
diarré och buksmartor och senare muskelvirk, feber, 6dem
i de Ovre Ogonlocken och ljuskanslighet. Sjukdomens
tarmstadier svarar bra pa behandling. Hjart- och neurologiska
komplikationer kan uppstd 3—6 veckor efter infektionen.
Trikinos smittar inte mellan méanniskor.

LAGSTIFTNING

Djur och livsmedel

Forekomst av trikiner hos djur &r anmédlningspliktigt enligt
SJVES 2021:10. Offentlig kontroll av trikiner i kott regleras
av kommissionens genomforandeférordning (EU) 2015/1375
av den 10 augusti 2015.

Manniskor
Trikinos dr anmélningspliktigt enligt smittskyddslagen (SFS
2004:168 med andringar i SFS 2022:217).

OVERVAKNING

Djur och livsmedel

Trikinundersékning 4r en del av den rutinmissiga
kottbesiktning av grisar, histar, vildsvin och andra djurarter
som kan smittas med trikiner. Sedan 2014 tillimpar
Sverige mdjligheten till minskad provtagning av grisar
fran anldggningar som ar officiellt erkdnda for att tillimpa
kontrollerade uppfodningsforhéllanden (EU 2015/1375).
Risken for trikininfektion hos grisar fran sddana beséttningar
anses vara forsumbar och endast vissa kategorier av grisar
behover testas. I Sverige undersoks alla slaktkroppar
av avelssuggor och slaktgaltar som skickas till slakt,
medan slaktgrisar fran kontrollerade anldggningar inte
behover trikintestas. Anlidggningar utan kontrollerade
uppfodningsforhallanden ska testa alla slaktade grisar.

Tabell 33: Fynd av trikiner hos vilda djur 2025.

Digestionsmetoden (ISO 18743:2015/Amd 1:2023) &r den
enda metod som anvénds for trikinundersokning.

Alla slaktade histar, och alla vildsvin och bjornar som
levereras till vilthanteringsanldggningar, testas for trikiner.
De flesta jagare testar ocksd vildsvin och bjérnar som
konsumeras i privata hushall. For att 6vervaka férekomsten
av trikiner i den vilda faunan undersdks dven flera arter av
vilda djur for trikiner, bland annat rév, lodjur, varg, jérv,
gravling och rovfaglar. Trikinanalyser av kottprover utférdes
av fyra laboratorier under 2025.

Manniskor

Trikinos hos minniskor &r anmilningspliktigt och
overvakningen bygger pa att sjukdomen diagnosticeras
av behandlande ldkare eller genom laboratoriediagnostik
(mikroskopisk unders6kning av muskelvdvnad eller
serologisk metodik). Identifierade fall ska rapporteras till
smittskyddslékaren i regionen och till Folkhdlsomyndigheten
for att mojliggdra ytterligare analyser och ldmpliga
interventionsatgarder.

RESULTAT

Djur och livsmedel

Under 2025 testades 50313 avelssuggor, 300 galtar och
2199 236 slaktgrisar. Antalet slaktade och testade héstar var
926. Trikiner pavisades inte hos gris eller hést.

Trichinella spp. pavisades i 1 av totalt 158962
(0,001 %) vildsvinsprover, se tabell 33. Resultatet frén arets
vildsvinsovervakning ar lagre &n under de senaste fem aren,
da endast ett vildsvin testade positivt for trikiner jamfort
med 3-9 per ar tidigare. Siffrorna baserar sig pa resultat
fran undersokningar av prover fran djur som lamnats in till
vilthanteringsanléggningar samt prover som lamnats in for
testning av privata jagare.

Manniskor
Inget fall av trikinos hos ménniska rapporterades under 2025.

DISKUSSION

Fynd av trikiner &r extremt sdllsynt hos svenska
livsmedelsproducerande djur och en majoritet av de fa fallen
hos méanniskor som upptéckts under de senaste decennierna
har smittats utomlands. Trikinsituationen i den svenska
djurpopulationen verkar vara stabil. Trikiner forekommer
hos vilda rovdjur och vildsvin men risken att smittas av
trikiner i gris- eller héstkdtt dr forsumbar.

Djurart Antal prover  Antal positiva  Andel (%) T britovi T nativa T pseudospiralis  Trichinella spp.
Bjorn 293 0 0,00 %

Baver 3 0 0,00 %

Grévling 13 0 0,00 %

sal 3 0 0,00 % - - -

Vildsvin 158962 1 0,001 % . : 1

Totalt 1 0 0 1 0
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Tuberkulos

Innehallsansvar: Karoline Jakobsson, Charlotta Fasth, Jerker Jonsson, Estelle Agren

BAKGRUND

Tuberkulos ar en allvarlig sjukdom hos méinniskor och
djur som orsakas av bakterier som ingar i Mycobacterium
tuberculosis-komplexet, bland annat Mycobacterium
tuberculosis och Mycobacterium bovis. M. bovis orsakar
bovin tuberkulos hos flera djurarter samt hos manniskor.
Historiskt sett har reservoaren varit notkreatur, men manga
andra vilda och tama arter kan ocksa fungera som reservoar.
Vilda djur, s& som gravlingar, hjortdjur och vildsvin,
kan fungera som reservoar for sjukdomen och orsakar
bestdende problem i vissa ldnder. Ménniskor far vanligtvis
M. bovis-infektion via fortdring av opastoriserad mjolk
eller genom inhalation via aerosolbildning vid mj6lkning.
Den dominerande orsaken till tuberkulos hos minniskor
globalt ar dock M. tuberculosis. 1 lander dér det &r vanligt
forekommande med tuberkulos orsakad av M. tuberculosis
hos miénniskor isoleras bakterien ocksd ofta fran olika
djurarter.

Tuberkulos introducerades till svenska ndtkreatur genom
import av ndtkreatur under forsta halften av 1800-talet.
Ar 1958, efter ett framgangsrikt bekimpningsprogram,
forklarades Sverige officiellt fritt fran tuberkulos hos
noétkreatur. Sedan dess har sporadiska fall forekommit hos

nétkreatur, det senaste 1978, didr samband kunde ses till
tuberkulossjuka djurskétare. Obligatorisk tuberkulintestning
av alla notkreatur avskaffades 1970 och den nationella
tuberkulosdvervakningen av notkreatur har sedan dess
baserats pé kottbesiktning och klinisk 6vervakning.

Nar Sverige gick med i EU 1995 erholl Sverige status
som OTF (officiellt tuberkulosfritt).

Ar 1987 introducerades M. bovis-infektion till hignade
hjortar genom import av livdjur. Ett kontrollprogram for
tuberkulos hos hédgnade hjortar inférdes 1994 och blev
obligatoriskt 2003. Det senaste fallet av tuberkulos hos
hjortar i hdgn konstaterades 1997.

Den arliga incidensen av tuberkulos bland ménniskor
i Sverige i1 borjan av 1940-talet var 6ver 300 per 100 000
invénare. Detta foljdes av en snabb nedgéng, en nedgang som
borjade redan innan effektiv behandling fanns tillgénglig i
bdrjan av 1950-talet. For ndrvarande ar den arliga incidensen
2,9 per 100000 invénare (2025), vilket dr bland de ldgre
i varlden. Néastan 85 % av fallen &r fodda utanfor Sverige
och de allra flesta av dem é&r personer fodda i lander som
fortfarande har en hog forekomst av tuberkulos. Den érliga
incidensen bland personer fodda i Sverige ar nu 0,56 per
100 000 invanare. En stor majoritet av de fall som upptéicks

Figur 58: Ett kontrollprogram for tuberkulos hos hdgnade hjortar inférdes 1994 och blev obligatoriskt 2003. Det senaste fallet av tuberkulos
hos hjortar i hdgn konstaterades 1997. Foto: TT/iStock.
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hos ménniskor i Sverige orsakas av M. tuberculosis och
endast ett fatal fall per &r orsakas av M. bovis.

SJUKDOM

De kliniska symtom som orsakas av tuberkulos hos bade
ménniskor och djur beror till stor del pa var infektionen ar
lokaliserad. Sjukdomen utvecklas oftast langsamt och det
kan ta lang tid innan klinisk sjukdom utvecklas, dven i fall
med betydande lesioner. Viktminskning och ibland hosta (vid
luftvagsinfektion), ascites (pé grund av infektion i tarmens
lymfknutor eller lever) eller mastit (frimst hos notkreatur
med juverinfektion) kan ses. Inkubationstiden varierar fran
veckor till &r.

LAGSTIFTNING

Djur

Infektion med mykobakterier som ingar i M. tuberculosis-
komplexet (hér definierat som M. bovis, M. caprae eller
M. tuberculosis) ar en fortecknad sjukdom (kategori B,
D och E for notkreatur, bison, vattenbuffel med flera;
D och E hos getter, far, hjortar, kameldjur och andra
klovdjur; kategori E hos ovriga landlevande didggdjur)
enligt (EU) 2018/1882. Sverige ar officiellt fritt fran
sjukdomen hos notkreatur i enlighet med (EU) 2021/620, och
Overvakning for att upprétthélla frihet genomfors i enlighet
med (EU) 2020/689. Tuberkulos orsakad av infektion
med M. bovis eller M. tuberculosis hos samtliga djurslag
ingdr i epizootilagen (SFS 1999:657 med 4dndringar) enligt
SJVES 2024:19 (K3) och dr anmélningspliktig enligt STVFS
2021/10 (K12). Infektioner orsakade av andra arter inom M.
tuberculosis-komplexet omfattas inte av epizootilagen, men
ar anda anmalningspliktiga.

Maénniskor

Tuberkulos hos ménniska dr en anmalningspliktig sjukdom
enligt smittskyddslagen (SFS 2004:168 med &ndringar i SFS
2022:217). Smittsparningen &r obligatorisk och behandlingen
ar kostnadsfri. Att vigra behandling som patient nir man &r
smittsam kan leda till frihetsber6vande.

OVERVAKNING
Passiv 6vervakning
Djur
Tuberkulos dr anmilningspliktigt bade vid misstanke och
bekriftad diagnos dér lantbrukare och veterinérer ar skyldiga
att anmaila misstanke om tuberkulos. Kliniska symtom som
ger anledning att missténka tuberkulos hos djur eller fynd
som pévisas vid slakt, operation eller obduktion hos djur ska
utredas vilket kan innebéra provtagning for histopatologi,
PCR, tuberkulintestning av kontaktdjur och epidemiologiska
utredningar.
Overvakning av tuberkulos baseras frimst pa
den kottbesiktning som genomfors vid slakt av
livsmedelsproducerande djur. Kontrollerna utférs av
officiella inspektorer frin Livsmedelsverket. Misstinkta
lesioner skickas till Statens veterindrmedicinska anstalt
(SVA) for PCR och eventuell histologi enligt beskrivningen
ovan. For vdvnad fran makroskopiska lesioner som

indikerar tuberkulos utférs PCR for M. tuberculosis
och M. avium-komplexet. Prover som dr positiva for M.
tuberculosis-komplexet vid PCR odlas pa fasta medier
(Lowenstein-Jensen och Stonebrink) vid SVA. Odlingen
pagar i upp till tolv veckor. Misstankt positiva kolonier testas
med PCR och isolat som missténks tillhdra M. tuberculosis-
komplexet eller dir M. tuberculosis-komplexet inte kan
uteslutas helgenomsekvenseras.

Under 2025 genomfordes ett projekt med mal att forstarka
den passiva Overvakningen hos notkreatur pa slakteri.
Projektet baserades pa resultatet fran tidigare avslutat
projektet "Tuberkulosfrihet — hur sdker &r landets status?”
och innebar att fixerat material fran fordndringar ("knolar’)
frén notkreatur for histologisk bedomning kompletterats
med farskt material vid inskickande. PCR analys avseende
M. tuberculosis och M. avium-komplexet har dérefter
genomforts pé det farska materialet fran samtliga inskickade
fordndringar. Projektet 4r nu avslutat och de nya rutiner som
tagits fram ar pé plats och kommer framover att 16pa som
ordinarie overvakning.

Tuberkulintest, ett dubbeltest med M. avium och
M. bovis, utfors 1 enlighet med (EU) 2020/689. Vid
positiv tuberkulinreaktion avlivas djuret och prover tas
frén lymfknutor frdn fem olika omréden (retrofaryngeala,
submandibuldra, mediastinala, mesenteriska och inguinala)
och fran organ med eventuella makroskopiska lesioner.
Proverna undersoks enligt beskrivningen ovan.

Ménniskor

Overvakningen av human tuberkulos #r i huvudsak passiv
men smittsparning av kontakter till diagnostiserade fall &r
obligatorisk och asylsdkande fran hdgincidenslédnder erbjuds
hilsoundersokning dér screening for tuberkulos ingér, frimst
med immunologiska test som IGRA (interferon gamma
release assay)och/eller lungrontgen.

Hos ménniskor ar odling av sputumprov standardtest
vid misstanke om lungtuberkulos. Vid misstanke om
annan lokalisation dr odling fran urin, feces, blod eller
cerebrospinalvitska ocksd en mojlighet, liksom biopsier
fran misstinkt infektionsstélle. Alla isolat fran ménniska
genotypas med helgenomsekvensering, framst for att
uppticka kluster av fall som kan tyda pa att smitta skett
nyligen, vilket da kan leda till utékad smittsparning, men
ocksé for att leta efter genetiska mutationer associerade med
resistens.

Aktiv 6vervakning

Djur

Kontrollprogrammet for hjortar i hdgn ar idag baserat pa
inspektioner vid slakt och obduktion av djur som hittats déda
eller avlivats.

Ett frivilligt dvervakningsprogram pa alpackor startades
av Gard & Djurhélsan 2015. Testning av alpackor for
tuberkulos gors med hjélp av ett serologiskt test (Enferplex
Bovine TB, Enfer Group, Kildare, Irland). Alla vuxna djur
i besittningen testas serologiskt och alla djurinkdp och
kontakter med andra besittningar registreras och for att
bibehalla nuvarande status maste sérskilda krav uppfyllas
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vid ink&p av nya djur. Dérutdver kan obduktion av avlivade
eller sjalvddda djur krdvas nér inte dodsorsaken/anledning
till avlivning &r en uppenbart annan én tuberkulos, s& som
exempelvis vid benbrott. Beddmning gors fran fall till fall.

Dessutom utfors tuberkulintester pé notkreatur vid
tjurstationer enligt Kommissionens delegerade forordning
(EU) 2020/686 och fore export av levande djur i enlighet
med Kommissionens delegerade forordning (EU) 2020/688.
Positiva djur behandlas som missténkta fall av tuberkulos
enligt beskrivningen ovan.

RESULTAT

Djur

Till f6ljd av fynd som uppticktes vid slakt undersoktes
19 grisar, en hést, fyra kronhjortar fran samma beséttning
uppdelat pa tva tillfillen och fyra nétkreatur. Fran dessa
prover isolerades NTM (Non-tuberculous mycobacteria),
frén Mycobacterium avium/intracellulare-komplexet fran
12 grisar och fyra kronhjortar. Inga andra slakteriprover gav
positiva PCR-resultat.

I den forstérkta passiva dvervakningen for notkreatur
pa slakteri analyserades 54 prover samtliga med negativt
PCR-resultat.

Till f6ljd av kliniska misstankar, makroskopiska lesioner
eller fynd av syrafasta bakterier undersoktes prover fran
fyra katter, en hund, en alpacka, en bongoantilop och ett
far. Fran dessa prover isolerades NTM fran Mycobacterium
avium/intracellulare-komplexet fran tre katter och en
bongoantilop. Inga andra prover resulterade i positiva PCR-
resultat.

Pa djurdgares/veterinirs begiran undersoktes en katt med
PCR med negativt resultat.

Under 2025 testades en nilvattenbock med PCR i
samband med export och inom ramen for det frivilliga
Overvakningsprogrammet testades 87 alpackor, fran
uppskattningsvis 12 besittningar, alla med negativt
slutresultat.

Ar 2025 fanns det cirka 372 hiign med hjortar som ansigs
vara aktiva. Alla har erhallit tuberkulosfrihet i enlighet med
kontrollprogrammets regler. Tuberkulos pavisades inte hos
négot hjortdjur i Sverige under 2025.

Ménniskor

Ar 2025 rapporterades sammanlagt 306 fall av tuberkulos hos
ménniskor. Av dessa orsakades tva fall av M. bovis. Fallen
hade bada enbart infektion i lymfknutor vilket inte smittar
mellan ménniskor. En foddes i Eritrea och den andra personen
i Marocko. Bada bedémdes vara smittade i sina respektive
fodelselander.

DISKUSSION
Sammanfattningsvis dr den dvergripande tuberkulossituationen
hos djur och ménniskor i Sverige fortsatt gynnsam.

Inga fall av tuberkulos orsakad av M. bovis eller M.

tuberculosis upptacktes hos svenska livsmedelsproducerande
djur under 2025.

Den officiellt fria statusen for tuberkulos hos ndtkreatur
har bibehallits under 2025. Passiv dvervakning baserad pa
kliniska misstankar kommer alltid att ha en 1ag sensitivitet
eftersom kliniska tecken dr ospecifika och dven for att
kliniska symtom med omfattande lesioner framst ses i sena
stadier av infektionen. Overvakningen baseras huvudsakligen
pa inspektioner av slaktade djur.

Kontrollprogrammet p& hédgnade hjortar har wvarit
framgangsrikt och sannolikheten for att svenskfodda
hjortar ar fria frén tuberkulos beddms vara hog. Den
goda utvecklingen tillsammans med inférandet av EU:s
djurhélsolag (EU) 2020/688 innebar att det fanns behov
av en Oversyn av tuberkulosdvervakningen hos hédgnade
hjortar. Denna &versyn, som innehaller forslag pa fortsatt
overvakning, utférdes under 2023 och slutrapporterades i
april 2024. Inforseln av djur till Sverige ar mycket begransad
och tuberkulos 4r en internationellt reglerad sjukdom vilket
innebar att forsiktighetsatgarder vidtas vid import av hjortar.

Den snabba minskningen av tuberkulos hos ménniskor
pé 1940-talet sammanf6ll med utrotningen av tuberkulos hos
notkreatur och borjade innan effektiv behandling infordes
pa 1950-talet. En mycket storre del av den befolkningen
levde i ndra kontakt med lantbruksdjur vid den tiden, och den
framgangsrika kontrollen av tuberkulos hos ndtkreatur bidrog
sannolikt till minskningen av férekomsten av tuberkulos hos
ménniskor. Sverige har idag en av de ldgsta forekomsterna av
tuberkulos hos méanniskor i varlden och det finns inga tecken
pa pagaende 6verforing mellan ménniskor och djur, varken
fran djur till ménniskor eller fran méanniskor till djur.
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Tularemi

Innehallsansvar: Gete Hestvik, Rikard Dryselius

Figur 59: En ekorre underséktes for tularemi 2025, med negativt
resultat. Foto: Karin Bernodt.

BAKGRUND

Bakterien Francisella tularensis orsakar tularemi (harpest),
en sjukdom som drabbar manga djurarter, inklusive
minniskor. Aven om manga olika djurarter kan smittas, hittas
tularemi vanligtvis hos harar och smagnagare. Det finns
flera undertyper av F. tularensis med varierande virulens.
F. tularensis subsp. holarctica (typ B) ar den underart som
framfor allt orsakar infektioner hos méanniskor och djur i
Europa. F. tularensis kan 6verleva i veckor till manader i
vatten, och formodligen dven i fuktig jord och ruttnande
vixt- och djurmaterial. Studier av bakteriens genotyper i
avgrinsade geografiska omraden indikerar att F. tularensis
kan 6vervintra och persistera under flera ar.

Mainniskor smittas genom en mingd olika mekanismer,
till exempel genom bett av infekterade insekter eller fastingar,
hantering av infekterade eller déda djur, intag av férorenad
mat eller fororenat vatten och inandning av aerosoler av
bakterier. Den kliniska sjukdomen varierar och beror pa
smittviigen. Aldersgruppen 40—79 ar ir normalt mest drabbad
bade for kvinnor och mén. Tularemi kan forekomma under
hela éret, men flest fall brukar rapporteras under sensommar
och tidig host.

Harar och andra djur smittas hogst sannolikt pad samma
sdtt som manniskor, vilket ocksa har kunnat visas hos nagra
harar nér det géller fastingbett. I en nylig studie undersoktes
fastingar funna pa harar som dott av tularemi avseende
F. tularensis subsp. holarctica (PCR). Hos tre av hararna
pavisades bakterien dven i féstingarna. Vid mikroskopisk

undersokning av huden sags inflammation i bettomradet,
och bakterien kunde pavisas med specialfargning. Hos harar
med lunginflammation kan man misstidnka att de smittats
genom inandning av aerosoler av bakterier. Vanligen ses
vid lunginflammation hos harar dven en spridning av F.
tularensis subsp. holarctica 1 kroppen. Under det senaste
aret har dock néagra harar enbart haft lunginflammation,
vilket styrker att infektion skett genom inandning. Hos vilda
djurarter som &r mer motstandskraftiga mot att utveckla
sjukdom vid infektion, till exempel kottatare och allétare,
har F. tularensis hittats i lymfknutor i kikregionen, vilket
tyder pa att de infekterats av fororenad mat eller vatten.

Sverige har rapporterat fall av tularemi hos ménniskor
och djur sedan 1931. Anda sedan det forsta svenska fallet av
tularemi rapporterades har endemiska omraden identifierats
i norra och mellersta Sverige.

Skogsharen och féltharen dr de djurarter hos vilka
tularemi oftast har patrédffats. Sjuka djur har pétraffats i
de traditionellt endemiska omrédena i norra och mellersta
Sverige, samt i regioner sdder om dessa omraden.

Det érliga antalet rapporterade fall hos manniskor varierar
frén ett fétal fall till mer &n 2700 fall &r 1967.

SJUKDOM

Djur

Hos svenska harar, och hos ménga gnagare som dor av
tularemi, ses vanligen sepsis med spridda inflammatoriska
fordndringar i flera organ. En del av hararna har sjukliga
fordndringar som visar ett mer langvarigt sjukdomsforlopp,
men i de flesta fall Gvergar infektionen i ett mer akut forlopp
som slutar med sepsis. Kottdtare och alldtare ar djurarter
som inte utvecklar nagon sjukdom eller endast far lindriga
kliniska symtom. Studier av flera arter av vilda rovdjur och
allatare i Sverige och andra lander har pavisat antikroppar
men inga tecken pa sjukdom.

Manniskor

Tularemi kan yttra sig pa olika sétt beroende pa
smittvigen och bakteriens formaga att orsaka sjukdom.
Den ulceroglanduléra formen dr den vanligaste formen som
diagnostiseras och ses oftare dn den tyfoidala formen. De
respiratoriska, okuloglanduldra och orofaryngeala formerna
diagnostiseras sdllan. Vid den ulceroglanduldra formen
upptrader vanligtvis ett lokalt sér pa infektionsstéllet och
de intilliggande lymfknutorna &r forstorade. De allminna
symtomen pa tularemi ar hog feber, huvudvirk och
illamaende.

LAGSTIFTNING

Djur

Tularemi &r anmilningspliktigt hos samtliga djurslag i
Sverige (SJVFS 2021:10).
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Figur 60: Incidens av anmaélda fall av tularemi hos méanniska i Sverige 1997-2025. Staplarna anger incidensen per 100 000 invanare och

intilliggande siffror det totala antalet rapporterade fall.

Manniskor

Tularemi har varit en anmélningspliktig sjukdom sedan 1970
enligt smittskyddslagen (SFS 2004:168 med dndringar i SFS
2022:217).

OVERVAKNING

Djur

Overvakningen av djur ir passiv. Nir det géller undersokning
av vilda djur som hittats doda eller avlivats pa grund av
sjukdom beror den pa frivilligt insindande av de som hittat
djuret. Detektion av bakterien gors pa vivnadsprover med
PCR eller immunohistokemi, och i vissa fall pavisande av
antikroppar i blodprov. Laboratorier &r skyldiga att rapportera
konstaterade fall av tularemi hos djur till myndigheterna.

Manniskor

Anmélan av fall hos maénniskor ar obligatorisk och
overvakningen bygger pa att sjukdomen diagnosticeras
av behandlande ldkare eller genom laboratoriediagnostik.
Identifierade fall ska rapporteras till smittskyddslékaren i
regionen och till Folkhdlsomyndigheten for att mojliggora
ytterligare analyser och ldmpliga interventioner.

RESULTAT

Djur

Ar 2025 undersoktes 50 filtharar, 6 skogsharar och 1 ekorre.
Av dessa hade 16 féltharar och 1 skogshare tularemi. Jimfort
med 2024 undersoktes drygt dubbelt s& ménga harar 2025.
Totalt inkom fran hela landet drygt 500 rapporter om doda
harar. Av dessa kom ca 100 fran Véistra Go6talands ldn, och
det &r ocksd fran detta lan som flest harar (sex stycken)
diagnostiserats med tularemi. Ovriga harar positiva for F.
tularensis kom fran Visterbotten, Dalarna, Vistmanland,
Uppsala, S6dermanland, Stockholm och Vérmland. Bortsett
fran Vastra Gotaland varierade antalet positiva harar per ldn

fran en till tva. Sex hundar och en katt undersoktes avseende
antikroppar mot F. tularensis, och av dessa var en hund
positiv.

Manniskor

Under 2025 rapporterades 328 fall av tularemi motsvarande
en incidens pa 3,1 fall per 100 000 invanare, vilket var en
minskning jamfort med 2024 (n=414) (figur 60). For de
fall dir smittland fanns angivet (n=322) var nistan samtliga
smittade i Sverige (n=311). Liksom tidigare ar var det dock
stora regionala skillnader med en storre andel fall i de centrala
och norra delarna av landet (figur 61). Under 2025 var
incidensen hogst i Vésterbotten (19 fall per 100 000 invénare)
foljt av Varmland (14), Jamtland (11) och Visternorrland
(10).

Medianaldern for fallen var 57 ar (spridning 0-89 ér).
Liksom tidigare ar rapporterades fler mén (70 %) med
harpest. Incidensen for bada konen sammantaget var hogst
i aldrarna 50 ar och uppat. Den ojdmna fordelningen
mellan aldersgrupper och kon kan delvis tillskrivas den
demografiska fordelningen av personer som arbetar eller
utdvar fritidsaktiviteter utomhus i hogriskomraden pé
landsbygden.

Flest fall rapporterades i augusti till och med oktober,
vilket stimmer §verens med ett normalar.
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Figur 61: Incidens av rapporterade fall av tularemi hos manniska
fran svenska regioner 2025. Fargskalan representerar
antalet fall per 100 000 invanare.

DISKUSSION

Tularemi har varit endemisk i norra och mellersta Sverige
atminstone sedan borjan av 1900-talet med en markant arlig
variation. Ar med ett stort antal fall foljs ofta av perioder
da sjukdomen rapporteras i betydligt ldgre utstrackning.
Det finns ingen uppenbar forklaring till dessa fluktuationer.
Sannolikt spelar variationer i populationsstorlekar hos
varddjur, insektsvektorer och fastingar som kan &verfora
smitta till ménniskor en stor roll och dessa paverkas i sin tur
av faktorer som rovdjur, sjukdomar, vader och klimat.

Under de senaste tva decennierna har forekomsten
av tularemi forédndrats och antalet rapporterade fall hos
ménniskor och djur, frimst harar, som smittats sdder om det
tidigare endemiska omradet har 6kat. Eftersom uppgifterna
om sjuka och ddda harar ar beroende av frivillig rapportering
och inldmning av djur for undersdkning, ar det verkliga
antalet inte ként.

Reservoaren for bakterien mellan utbrotten har inte
tydligt identifierats. I vissa ldnder har utbrott av harpest hos
djur kopplats till en 6kning av gnagar- och harpopulationer,
men detta har inte bekréftats gélla i Sverige. Harens, eller
andra vilda djurarters, roll som mojlig reservoar for F.
tularensis ér oklar.
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Yersinia

Innehallsansvar: Thomas Rosendal, Rikard Dryselius, Linda Ernholm, Mats Lindblad, Nabil Yousef

Figur 62: Yersinios hos méanniskor anses huvudsakligen vara livsmedelsburen. Flaskkétt &r en kénd riskfaktor, men dven gronsaker bér
betraktas som en potentiell smittkélla. Foto: lvan Pantic/iStock.

BAKGRUND
Bakterier av sléktet Yersinia identifierades i slutet av 1800-
talet och forknippas med sjukdomar hos méanniskor och
djur. De klassificerades som ett eget slikte i mitten av
1900-talet. Tva enteropatogena arter ar zoonotiska: Yersinia
enterocolitica och Yersinia pseudotuberculosis. Grisar anses
vara den viktigaste reservoaren for Y. enterocolitica medan
vilda djur, sérskilt gnagare och faglar, anses vara viktiga
reservoar for Y. pseudotuberculosis. Bade Y. enterocolitica
och Y. pseudotuberculosis forekommer ofta i tonsiller och i
tarminnehall fran gris. Yersiniabakterier &r vanliga i naturen,
sarskilt stammar som inte dr patogena. Den vanligaste
humanpatogena bioserotypen ér Y. enterocolitica 4/0:3.

Infektioner orsakade av Y. enferocolitica tros oftast
vara livsmedelsburna och savil griskott som gronsaker
har figurerat som smittkélla i tidigare utbrott. Kéllan till
infektioner hos méanniskor med Y. pseudotuberculosis ar
inte vdl kdnda, men infektioner orsakade av konsumtion
av kontaminerade morétter och isbergssallat har beskrivits
i Finland. Yersiniabakterier forstors vid upphettning
(pastorisering och kokning) men kan véxa till vid
kylskapstemperatur och i vakuumforpackningar samt
forpackningar med modifierad atmosfar.

En undersokning fran 2014—2015 visar att forekomsten

av Y. enterocolitica i den svenska grispopulationen (30 %
av besidttningarna) dr ungefar densamma som i andra
grisproducerande ldnder i Europa. Under hosten 2025 har en
ny undersdkning av férekomsten av Yersinia hos svenska
grisar genomforts.

SJUKDOM
Djur
Grisar &r asymtomatiska bédrare av patogena Y.

enterocolitica och Y. pseudotuberculosis. Infektion med
Y. pseudotuberculosis hos andra djur kan ge upphov till
en klinisk bild som varierar fran asymtomatisk till svar
mesenteriell lymfadenit och blodférgiftning och dod. Y.
enterocolitica har ibland isolerats fran katter och hundar med
diarré.

Manniskor
Yersinios hos minniska kdnnetecknas oftast av diarréer
(framst Y. enterocolitica), magsmirtor (frdmst Y.

pseudotuberculosis) och ibland krékningar. 1 vissa fall
blir lymfknutorna i magen svullna och inflammerade
(mesenteriell lymfadenit eller sa kallad kortelbuk) vilket
ger symtom som ibland misstas for blindtarmsinflammation.
Ovriga symtom kan ibland vara feber, huvudvirk och knélros
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(en inflammatorisk underhudsreaktion som yttrar sig som
hudutslag) samt reaktiv artrit.

LAGSTIFTNING

Djur

Y. enterocolitica och Y. pseudotuberculosis &r inte
anmaélningspliktiga hos djur.

Livsmedel
Pévisande av Y. enterocolitica och Y. pseudotuberculosis i
livsmedel ar inte anmélningspliktigt.

Manniskor

Yersinios (isolering eller identifiering med PCR
av Y. enterocolitica (annan &n biotyp 1A) eller
Y. pseudotuberculosis fran ett kliniskt prov) é&r

anmalningspliktig enligt smittskyddslagen (SFS 2004:168
med dndringar i SFS 2022:217). Diagnos av yersinios genom
enbart serologi &r inte anmélningspliktig.

OVERVAKNING

Djur

Det finns inget aktivt och regelbundet 6vervakningsprogram
for Yersinia spp. hos produktionsdjur. En del material ldmnas
in for rutinméssiga hilsoundersokningar eller pa grund av

klinisk sjukdom, frimst fran vilda djur och djurparksdjur.

Under 2025 gjordes en undersékning med avseende pa
prevalensen av Yersinia spp. hos svenska slaktgrisar dér
plockprov fran golv i 4 slaktgrisboxar pé 83 svenska gardar
undersoktes for bakterien.

Livsmedel

Det finns inget officiellt kontrollprogram for Yersinia spp.

Kontrollmyndigheter kan utfora provtagning som en del av
utdkad offentlig kontroll eller riktade projekt.

I borjan av 2025 sammanstillde Livsmedelsverket
en rapport fran en kartliggning av yersinia och andra
mikrobiologiska faror i malet vildsvinskétt. Provtagningen
utfordes mellan juni 2023 och november 2024. Majoriteten
av de 144 prover som analyserades skickades in av
vilthanterings- och styckningsanldggningar, men prover togs
ocksa 1 butik.

Manniskor

Overvakningen av yersinios hos ménniskor bygger pa
identifiering av sjukdomen genom behandlande ldkare
och/eller genom laboratoriediagnostik (det vill sdga passiv
overvakning). Bade behandlande lékare och laboratorier &r
skyldiga att rapportera till regional och nationell niva for
att mojliggora ytterligare smittsparning och atgérder for att
undanréja smittkédlla. I Sverige saknas dock ett nationellt
mikrobiellt 6vervakningsprogram for Yersinia spp., vilket
innebdr att det inte finns nagon kontinuerlig 6vervakning av
cirkulerande subtyper. Utbrott som &r spridda mellan regioner
kan dérfor vara svara att upptécka. Folkhdlsomyndigheten
kan vid behov, exempelvis vid misstdnkta utbrott, initiera
sdrskild insamling for epidemiologisk typning for att bidra
till att begransa smittspridning och bistd i smittsparning.

RESULTAT

Djur

Prevalensundersdkningen som genomfordes under 2025
visade att 39,8 % av de undersokta slaktgrisbesittningarna
var positiva for Yersinia enterocolitica. Ett isolat fran varje
positiv gard typades och alla var bioserotyp 4/0:3. Detta ar i
niva med resultaten fran den tidigare undersdkningen 2014
(30,5 %) dér bioserotyp 4/0:3 ocksé var den vanligaste typen.
Ar 2025, isolerades Yersinia pseudotuberculosis vid Statens
veterindrmedicinska anstalt (SVA) dessutom fran 1 félthare,
2 hundar, 1 kaja, 1 kapybara, 1 katt och 1 radjur i diagnostiken.
Totalt undersoktes 65 djur vid SVA for Yersinia spp. under
2025.

Livsmedel

I Livsmedelsverkets kartldggning av mikrobiologiska faror i
malet vildsvinskétt 2023-2024 pavisades ail, en virulensgen
som finns hos patogena Yersinia-arter, i anrikningsbuljongen
fran 40 % av proverna. Yersinia enterocolitica kunde isoleras
fran 7 % av proverna.

Manniskor

Under 2025 rapporterades 181 fall (1,7 fall per 100 000
invanare) med yersinios. Detta &r nira en halvering av antalet
fall jamfort med 2024 och det l4gsta antalet rapporterade
fall hittills. Andelen fall som rapporterades som smittade i
Sverige var 77 % (figur 63).

Incidensen var hdgst bland barn under 5 ar (5,2 fall
per 100 000 invénare) f6ljt av vuxna 2024 ar (2,8 fall per
100 000 invanare).

Yersinios har en svag sdsongsvariation med ett hogre
antal smittade under sommaren och en ytterligare 6kning i
januari. Under 2025 var antalet smittade lagre &n normalt
under i stort sett hela &ret och arstidsvariationer var svéra att
urskilja (figur 64). For majoriteten av fallen rapporterades
vilken art de smittats av, 137 med Y. enterocolitica och 9
med Y. pseudotuberculosis.

DISKUSSION

I borjan av 2000-talet minskade antalet rapporterade fall
av yersinios inte bara i Sverige utan &dven i Ovriga
europeiska ldnder. Det dr oklart vad som orsakat minskningen.
De senaste aren har det varit svart att beddoma nagon
tydlig trend, bade pd grund av storre utbrott under 2019,
2021 och 2023 och effekterna av pandemin sedan 2020.
Den kraftiga minskningen under 2025 kan dock ha sin
forklaring i en modifiering av den falldefinition som anvéands
som végledning for rapportering av yersiniosfall enligt
smittskyddslagen. I den definition som bérjade gélla 1 januari
2025 har det gjorts ett fortydligande om att det vid ett positivt
fynd av yersinia ocksé krévs att den ofta icke humanpatogena
varianten Yersinia enterocolitica biotyp IA ska uteslutas for
att sjukdomsfallet ska rapporteras.

Yersinios hos ménniskor anses huvudsakligen vara
livsmedelsburen och de flesta dr inhemskt smittade. Utbrott
hos ménniskor uppticks sdllan. De flesta infektioner
anses vara sporadiska, men underrapporteringen kan vara
betydande. Fall-kontrollstudier tyder pa att konsumtion
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av flaskprodukter &r en riskfaktor, men gronsaker bor
ocksa betraktas som en potentiell smittvég, vilket framgér
av ett svensk-danskt utbrott 2019 kopplat till spenat,
ett svenskt utbrott 2021 som sannolikt orsakades av
kontaminerad isbergssallat samt ett svenskt utbrott 2023,
dven det med isbergssallat som den misstdnkta smittkdllan.
Undersokningen av svenska slaktgrisar under hdsten
2025 visar ett ofordndrat lage i forekomsten av Yersinia
enterocolitica bland grisar sedan métningen 2014. Dessutom
tyder resultaten frén Livsmedelsverkets kartliggning av
mikrobiologiska faror i malet vildsvinskott 2023-2024 pa
att forekomsten av humanpatogena Yersinia enterocolitica
ligger pd en liknande nivd som hos slaktgrisar. Goda
jordbruksmetoder, god slakthygien och god tillverkningssed
inom livsmedelsindustrin ar avgérande for att begransa att
manniskor smittas med yersinia fran livsmedel.

Utbrott
Under 2025 identifierades inga utbrott.
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Infektionssjukdomar hos fisk,

kraftdjur och blotdjur

Innehallsansvar: Charlotte Axén, Ulrika Bratteby Trolte

BAKGRUND

Alla registrerade vattenbruksanlidggningar ar skyldiga att
delta i det officiella hdlsokontrollprogrammet, som regleras
i enlighet med EU:s djurhélsolag (EU) 2016/429 och dess
genomforandeforordning (EU) 2018/1882. Sverige har ett
gott hilsoldge inom vattenbruket samt i vilda bestdnd
av fisk och skaldjur i den bemérkelsen att endast en av
de allvarliga EU-reglerade virus- och parasitsjukdomarna
som forekommer i andra europeiska lander forekommer i
Sverige. En restriktiv hallning till import av levande fisk for
utsittning/uppfodning, ett tidigt inférande av hilsokontroll
1 uppfodningar och forekomst av vattenkraftsdammar i de
flesta svenska dlvar (som fungerar som vandringshinder
for vildfisk fran kustzonen) bidrar alla till att uppratthalla
denna hélsostatus. Forekomsten av dammar resulterar
ocksa i en annan hilsostatus vid kusten jamfort med den
mer sjukdomsfria kontinentalzonen. For att upprétthélla
denna situation &r all transport av levande fisk fran
kusten till inlandszonen forbjuden, och Sverige har ett
nationellt utsdttningsprogram for laxfiskar for att upprétthalla
populationer som inte kan vandra och leka i naturen.

LAGSTIFTNING OCH SJUKDOMAR

Alla svenska fiskuppfodningar har deltagit i vervakningen
av de sjukdomar som ndmns nedan sedan slutet av
1980-talet. Under 2021, ndr EU:s djurhélsolag (EU)
2016/429 implementerades, dndrades dven lagstiftningen
for sjukdomsdvervakning och metodik. Overvakningen
regleras av kommissionens genomforandeférordning
(EU) 2018/1882 och ansvaret for diagnostikmanualerna
ligger hos Europeiska unionens referenslaboratorium
for fisk- och kraftdjurssjukdomar i Danmark (DTU
Aqua) samt Europeiska unionens referenslaboratorium for
blotdjurssjukdomar (Ifremer) i Frankrike.

Foljande infektionssjukdomar hos fisk, kraftdjur och
blotdjur ar fortecknade enligt EU:s djurhdlsolag (EU)
2016/429: kategori A, D, E: epizootisk hematopoetisk nekros
(EHN), vitprickig kréiftdjurssjuka (white spot syndrome,
WSS), perkinsos och mikrocytos; kategori C, D och E: viral
hemorrhagisk septikemi (VHS), infektios hematopoetisk
nekros (IHN), infektids laxanemi (ISA/ILA), marteilios
och bonamios; kategori E: infektion med koiherpesvirus
(KHV). IHN, VHS och ILA samt infektios pankreasnekros
(IPN; forutom genogrupp 2/serotyp ab) och varviremi hos
karp (spring viraemia of carp, SVC) omfattas dessutom av
epizootilagen (SFS 1999:657 med dndringar).

Sverige dr officiellt fritt fran VHS och IHN i enlighet
med forordning (EU) 2021/620. I juni 2025 erhélls fristatus
avseende bonamios samt marteilios hos ostron. Sverige
anses dessutom vara fritt fran SVC i hela territoriet och
IPN i inlandszon och har nationella atgérder i enlighet

med kommissionens genomférandebeslut (EU) 2021/260.
Kustzonen har ett utrotningsprogram for IPN enligt beslut
(EU) 2021/260. T tilligg finns nationella &tgdrder for
att forebygga och hindra spridning avseende sjukdomen
bakteriell njurinflammation (BKD, SJVFS 2024:6, saknr
K136, ikrafttradelse 2024-04-25).

Samtliga ovan ndmnda sjukdomar dr anmélningspliktiga
enligt STVFS 2021:10.

Epizootisk hematopoetisk nekros (EHN)

EHN orsakas av ett ranavirus och ger upphov till hog
dodlighet. Sjukdomen forekommer inte i EU. Mottagliga
arter som finns i Sverige ar regnbage, abborre, gédda och
g0s. Fiskar ar mottagliga i alla aldrar. Utbrott sker vanligen
vid 11-20 °C, vilket innebar att Sverige har en vattenmiljo
med forutsittningar for spridning av infektionen.

Infektiés hematopoetisk nekros (IHN) och

viral hemorrhagisk septikemi (VHS)

Bédda sjukdomarna orsakas av rhabdovirus och utbrott
sker éarligen i Europa. De Overfors horisontellt, men
vertikal overforing kan inte helt uteslutas for IHN. Béda
sjukdomarna har storst paverkan pa regnbage men har ocksa
pavisats hos flera andra arter. Infekterade fiskar uppvisar
beteendeforandringar, slohet och onormalt simsétt. Fiskarna
blir anemiska med varierande grad av blodning i flera organ.
VHS finns i tvd huvudformer, en klassisk form (genotyperna
Ia, c-e) som forekommer i s6tvatten och en marin form
(genotyperna Ib samt II-IV) som férekommer i brack- och
saltvatten. En lag forekomst av VHS:s marina form i vilda
fiskpopulationer kan inte uteslutas i den svenska kustzonen,
eftersom viruset har identifierats i vild fisk fran Skagerrak
och sbdra Ostersjon.

Under véren och sommaren 2021 intrdffade ett stort
utbrott av IHN i danska regnbagsuppfodningar och
tillhorande put and take-sjoar (sjoar dir odlad fisk
sitts ut for sportfiske). Sjukdomen spreds till alandska
regnbagsuppfodningar genom forséljning av levande fisk.
Under 2022 intraffade ytterligare utbrott i bAde Danmark
och pé Aland. Aland var klar med saneringen av infekterade
anldggningar 2023, och Finland fick tillbaka sin fristatus
avseende IHN hosten 2025. I Danmark finns i dagslaget
27 zoner dir smitta inte pavisats och som darmed har kvar
fristatus. Screening av alla danska vattenbruksanlédggningar
har pagatt sedan 2023 utan att viruset pavisats, och man
véantar pa att naringen ska forklara att man utrotat viruset.
Viruset har dnnu inte pavisats i Sverige trots att dver 1000
vilda laxfiskar samt ett stort antal uppfodda fiskar provtas
arligen.
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Infektios laxanemi (ILA)

ILA orsakas av Isavirus (ISA = Infectious salmon anemia),
som tillhér familjen Orthomyxoviridae (influensavirus) och
drabbar framfor allt Atlantlax. Aven 6ring och regnbage ir
mottagliga for viruset. Sjukdomen forekommer i alla stora
produktionsomraden for Atlantlax (Norge, Irland, Skottland,
Férbarna, Irland, Kanada och Chile). Sverige anses fritt fran
infektionen. Viruset finns i tvd huvudvarianter: HPRO som
bara infekterar gélarna och inte orsakar sjukdom, och en
muterad variant: HPRA, som orsakar en systemisk infektion
och leder till 6kad dodlighet. Ofta kan HPRO pavisas i
en anldggning flera manader innan HPRA och sjukdom
upptrader. I huvudsak ar det dldre fisk i havsbaserade
kassar som drabbas, men viruset har dven pavisats i
sOtvattenslevande laxungar och gulesicksyngel.

Infektidés pankreasnekros (IPN)
IPN orsakas av ett Aquabirnavirus som dr mycket smittsamt
for unga laxfiskar. Mottagligheten minskar med stigande
alder. Fiskar som Overlever infektionen blir subkliniska
bérare. Forutom hos laxfiskar har viruset patriffats hos flera
andra arter. Viruset smittar bade horisontellt och vertikalt.
Det finns sju kinda genogrupper av viruset, med
varierande virulens. Vissa genogrupper orsakar upp till
90 % dodlighet hos yngel, och IPN anses vara en av
de mest kostsamma fisksjukdomarna i flera europeiska
lander. De kliniska symtomen &r bland annat morkférgning,
utspénd buk och simning i ett korkskruvsmonster. Blodning
i bukfett och inre organ eller svar anemi &r de vanligaste
tecknen pa sjukdomen. IPN férekommer sporadiskt i svenska
Ostkustuppfodningar samt i vilda lax- och havséringsbestand
pa bade Ost- och véstkusten. Enstaka fall har péavisats i
inlandszonen genom aren, men inlandet réknas fortsatt som
fritt frdn sjukdomen.

Bakteriell njurinflammation (BKD, renibakterios)
BKD orsakas av en grampositiv bakterie, Renibacterium
salmoninarum. Smittan kan 6verforas bade horisontellt och
vertikalt. Bakterien foredrar laga vattentemperaturer, och
utbrott sker framst vid temperaturer mellan 7 och 15 °C.

Lax och roding dar de inhemska arter som ar mest
mottagliga for BKD och dddligheten kan uppga till 80 %.
Hos regnbége ar sjukdomen kronisk med en ackumulerad
dodlighet pa cirka 5-10 %, men utbrott med upp till
40 % dodlighet kan forekomma. Infekterad fisk kan ha
nedsatt tillvéxt liksom sekundéra bakteriella infektioner
som furunkulos (ASS, orsakad av Aeromonas salmonicida
salmonicida), som kréver antibiotikabehandling. Infektionen
kan dven leda till en forsdmring av kottkvaliteten. BKD finns
pa ett fatal anldggningar i den svenska inlandszonen.

Varviremi hos karp (SVC)

SVC orsakas av ett rhabdovirus. Sjukdomen férekommer i
Asien och flera europeiska ldnder. Sverige har fristatus
avseende SVC. Flera arter inom Kkarpfiskfamiljen &r
mottagliga for infektion och viruset overfors horisontellt.
Kliniska symtom &r vanligtvis allmédnna, sdsom
morkfargning, utstdende 6gon och langsam andning. Fiskarna

simmar lojt med sporadiska perioder av hyperaktivitet. Andra
vanliga fynd dr bleka gélar, vétska i bukhalan, hud- och
gélblodningar samt blddningar i inre organ (bland annat i
muskler, simbldsa och hjirna).

Infektion med koiherpesvirus (KHV)

KHYV dér ett herpesvirus och drabbar vanlig karp (Cyprinus
carpio), liksom varianter av karp, inklusive koi. Viruset
uppticktes forsta giangen 1998 och har sedan dess
rapporterats fran alla kontinenter utom Australien.
Overforingen ér horisontell.

KHV kan orsaka allvarliga problem och ér
forknippad med hog dodlighet. Sjukdomstecken inkluderar
insjunkna 6gon, gélnekros och sekundéra bakterie- eller
parasitinfektioner pa gilar och hud. Infekterade fiskar
simmar vanligtvis vid ytan och har en 6kad andningsfrekvens.
Overlevande karpar kan bli subkliniska birare. Prevalensen
i Sverige dr okdnd. Koi importeras ofta, men endast ett
fatal anlédggningar anvinder karantén och provtagning for
att sakerstilla smittfrihet hos importerad fisk. Under 2018
intraffade tva utbrott hos koi, med 90100 procents dodlighet.
Sedan dess har inga utbrott identifierats, men icke patogena
varianter av KHV har pavisats vid karantdnsprovtagning
(2022, 2024 och 2025).

Kraftpest
Kriftpest orsakas av en vattenlevande algsvamp
(Aphanomyces astaci) som spreds med levande kriftor
frén USA till Europa i slutet av 1800-talet. Infektionen
forekommer i hela Europa och Nordamerika. Algsvampen
forokar sig genom sporer som sprids i vattnet. Nar sporerna
infekterar kriaftor vixer de genom skalet och angriper de
underliggande védvnaderna. Sjukdomen kinnetecknas av
beteendeforidndringar som aktivitet under dagtid liksom
nedsatt koordination och balans. Oftast noteras dock enbart
en plotslig och hog dodlighet i de drabbade populationerna.
Signalkréftan (Pacifastacus leniusculus) blir oftast
subkliniskt infekterad och kan uppvisa svarta (melaniserade)
omraden i skalet i anslutning till algsvampens forekomst.
Flackarna forsvinner nér skalet msas men kan gradvis dyka
upp igen. Signalkraftan utgoér ddrmed en reservoar for smittan
och sprider smittan till flodkraftor (4stacus astacus).
Kriftpesten har slagit ut flodkréftbestdnd i stora
delar av sodra Sverige och har dven drabbat mer
nordliga flodkraftbestand. Till exempel slogs Skellefteédlvens
flodkréftbestdnd ut helt 2022 till f61jd av kraftpest.

Vitprickig kraftdjurssjuka (WSS)
WSS orsakas av White spot syndrome virus (WSSV),
ett whispovirus som kan infektera ett brett spektrum
av vattenlevande kriftdjur, inklusive havs-, brack- och
sotvattensrikor, krabbor, kraftor och hummer. Utbrott med
hog dodlighet intréffar vid vattentemperaturer pa 18-30 °C.
Det vanligaste kliniska tecknet hos peneida rikor (jatterakor)
ar vita flackar i skalet. Hos arter med ett tjockare skal kan
sjukdomen upptrdda utan tydliga yttre tecken.

Viruset smittar bade horisontellt och vertikalt och har en
lang 6verlevnadstid utanfor varddjuret. Livskraftigt virus kan
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finnas i importerade frysta raa jétterdkor. Det finns en icke
forsumbar risk for att viruset kan komma att introduceras i
vattenmiljon av sportfiskare om dessa rikor anvinds som
bete. Konsekvenserna dr svara att forutse men om viruset
introduceras kan det ha en negativ inverkan pa svenska
kréftdjurspopulationer. WSSV har aldrig péavisats i Sverige.

Marteilios

Marteilios, en sjukdom hos ostron och blamusslor, orsakas
av en encellig parasit (Marteilia refringens hos ostron
och M. pararefringens hos blamusslor). Parasiten behover
sannolikt ett kraftdjur (Paracartia grani) som mellanvérd.
Sjukdomen orsakar nedsatt kondition, forsdmrad tillvixt och
resorption av konskortlarna, och orsakar dirmed dven nedsatt
reproduktionsformaga. M. pararefringens har pévisats i
de svenska vattnen pé véstkusten vid fem tillfallen under
2009-2015, men dérefter har parasiten inte pavisats trots
upprepade provtagningar. M. refringens har aldrig pavisats
i svenska vatten, och Sverige beviljades fristatus avseende
marteilios hos ostron sommaren 2025.-

Bonamios

Bonamios &r en sjukdom hos ostron som orsakas av de
encelliga parasiterna Bonamia ostreae och B. exitiosa.
Parasiterna invaderar och forstor blodkropparna. Vanligtvis
dr det enda tecknet pa sjukdom oOkad dodlighet i den
infekterade ostronpopulationen. Bonamia exitiosa finns
i Spaniens och Frankrikes ostronpopulationer medan B.
ostreae finns langs hela den europeiska Atlantkusten sa langt
upp som i Danmark, dir den har hittats i Limfjorden. Sverige
beviljades fristatus avseende bonamios sommaren 2025,
men bara fyra manader senare pavisades det forsta fallet
av B. ostreae, och efter smittsparningar for att kontrollera
infektionens geografiska utbredning har Sverige nu en
nordlig zon med fristatus och en sydlig zon med status
infekterad (las mer under “Fokus”). Bonamia exitiosa har
fortfarande inte pavisats i svenska vatten och den fristatusen
finns ddrmed kvar for hela Sverige (véstkusten).

Perkinsos

Perkinsos dr en sjukdom hos musslor som orsakas av
encelliga parasiter av sliktet Perkinsus. Den mest relevanta
arten under svenska forhallanden ar P. marinus som
infekterar bland annat japanskt jatteostron (Magallana gigas).
Magallana gigas visar vanligtvis inga tecken pa sjukdom.
Perkinsus marinus har aldrig pavisats i Europa.

Mikrocytos

Mikrocytos ér en sjukdom hos ostron som orsakas av den
encelliga parasiten Mikrocytos mackini. Parasiten infekterar
vanligtvis bindvédv och muskulatur. Smittade djur dor ofta,
men subkliniska infektioner férekommer. Sjukdomen har
aldrig péavisats i Europa.

OVERVAKNING

Syftet med det obligatoriska programmet for hidlsokontroll dr
att dokumentera sjukdomsfrihet och bidra till att upprétthalla
denna status.

Inom det officiella halsokontrollprogrammet finns
aktiv overvakning av de virus som orsakar EHN, IHN,
VHS, IPN och SVC samt av renibakterios (BKD).
Provtagningsfrekvensen baseras pé klassificeringen av varje
anldggning i en av tre kategorier (h6g, medelhdg eller 1ag risk)
efter en riskanalys, som baseras pa risken for att anldggningen
blir smittad och risken for att anldggningen sprider en
introducerad patogen ytterligare. Riskkategoriseringen gors
av Jordbruksverket. Provtagningsintervall (&rligen, vartannat
eller vart tredje &r) varierar beroende pa riskklass och
sjukdom. Det finns ocksa aktiv dvervakning av importerad
fisk i karantdn (a4l — IPN och koi/karp — KHV). Aktiv
overvakning gors ocksé nér invasiva frimmande arter, som
marmorkréfta, upptécks.

Under 2024 péborjades en officiell hélsokontroll
av ostron-anldggningar, med avseende pa sjukdomarna
bonamios (B. ostreae, B. exitiosa) och marteilios (M.
refringens).

Sedan 2020 pagér dven en aktiv hilsokontroll av vild fisk,
kréftdjur och blétdjur. Inom ramen for denna 6vervakning
genomfors antingen arliga provtagningar for att folja
populationer, eller ett- till tvaariga projekt for uppskattning av
punktprevalenser. Passiv sjukdomsévervakning gors genom
diagnostik i samband med sjukdomsutbrott i uppfodningar
och hos vild fisk.

Kriftpest, WSS och porslinssjuka (den senare ej
anmilningspliktig) dvervakas genom passiv overvakning
och testning gors utifrdn misstanke om sjukdomsutbrott.
Smittsamma sjukdomar hos blotdjur 6vervakas genom érlig
provtagning av 150 blamusslor och 150 europeiska ostron i
vilda bestand, samt genom provtagning av 150 odlade ostron
per anldggningskrets minst vartannat ar.

For mer information om de olika program som ingér i
overvakningen av vild fisk, kraftdjur och blétdjur, se kapitlet
” Program for 6vervakning av hélsan hos vild fisk, kréftdjur
och blétdjur” (sidan 160).

DIAGNOSTISKA FORFARANDEN

Alla diagnostiska virusanalyser utfors vid det svenska
referenslaboratoriet for fisksjukdomar vid Statens
veterindrmedicinska anstalt (SVA) i1 enlighet med de
manualer som ges ut av EU:s referenslaboratorier eller
Virldsorganisationen for djurhdlsas (WOAH) akvatiska
manual. Poolat organmaterial (for EHN, VHS, IHN och IPN
mjélte, njure, hjarta/hjarna, for SVC mjilte, njure, hjarna
och gilar) testas genom inokulering pa cellkulturer. En pool
bestar av organ fran upp till tio fiskar (upp till fem fiskar
for SVC). En cellkultur definieras som viruspositiv om
en cytopatogen effekt (celldod) péavisas inom tva veckor,
varefter viruset identifieras med ELISA och bekréftas
med realtids-PCR och eventuell pafoljande sekvensering,
eller i vissa fall genom serumneutralisationstest (SN).
Trettio fiskar provtas i sittfisk- och matfiskuppfodningar. I
kompensationsodlingar provtas alla honor efter romstrykning.
I dlkarantdn provtas 120 glasalar vid ankomst och efter tva
manader provtas 120 regnbagar som gatt som vaktpostfiskar
i systemet for pavisande av virus. Nér det géller karp/koi kan
endast ett fatal fiskar provtas. KHV testas pé enskilda fiskar
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(pool av gilar och njure) med realtids-PCR.

BKD testas pa njurvdvnad fran enskilda fiskar
och pévisas med en ELISA-metod. Verifiering gors
med realtids-PCR. Trettio fiskar provtas i sittfisk- och
matfiskuppfodningar. I kompensationsuppfodningar provtas
alla honor efter romstrykning.

Aphanomyces astaci (kréftpest) och WSSV detekteras
med realtids-PCR. Antalet djur som provtas varierar fran fall
till fall.

Mussel- och ostronparasiterna Bonamia sp., Marteilia
(para)refringens, Perkinsus sp. och Mikrocytos mackini
detekteras primért med realtids-PCR och verifieras med
sekvensering. Marteilia (para)refringens, Perkinsus sp.
och Mikrocytos mackini kan #@ven primirt detekteras
med histologi och bekriftas med realtids-PCR f6ljt av
sekvensering.

RESULTAT

Officiellt program f6r hélsokontroll

av fiskuppfédningar

Antalet prover som analyserats under 2025 och resultaten
framgar av tabell 34. Sammanfattningsvis pavisades ett
fall av IPN och tva fall av BKD (ett fall = ett utbrott).
Renibacterium salmoninarum har inget variabelt DNA,
och darfor ar molekyldr epidemiologi for att spara
infektionskallan inte mdjlig.

Officiellt program f6r halsokontroll av odlade ostron
Under 2025 provtogs totalt 300 europeiska ostron for
offentlig hélsokontroll avseende bonamios och marteilios
och ytterligare 100 som en del av smittsparning avseende B.
ostreae. Samtliga ostron var negativa for alla tre analyserade

parasiter.

Karantansprovtagningar
KHYV pévisades i en batch i en koi-karantén. I vrigt var det
inga positiva fall 2025.

Utbrott och frivilliga halsokontroller i fisk-
uppfédningar och kraft- och blétdjursanlaggningar
Under 2025 registrerades 14 utbrott av “6vriga”
anmélningspliktiga sjukdomar hos uppfodd fisk. Sex fall
géllde furunkulos (ASS), och atta yersinios. Den vanligast
pavisade bakteriella infektionerna var dock infektioner
med Aeromonas sp. (24 fall, utéver ASS och ASA) och
flavobakterios, orsakad av Flavobacterium psychrophilum,
dar 21 fall upptécktes. Det dr i nivda med 2024 avseende
flavobakterios, da en kraftig 6kning i antal fall skedde, med
en atergang till nivan med 20-30 fall per ar som forekommit
2008-2018. Flavobacterium columnare pavisades vid elva
utbrott under sommaren och hésten 2025, vilket dven det ar
en 0kning mot tidigare ar.

En anldggning testade frivilligt sin avelsfisk for BKD,
och samtliga prover var negativa for infektionerna.

Totalt 25 ostron provtogs avseende bonamios infor export.
Samtliga ostron var negativa.

UTBROTT HOS VILD FISK,

KRAFTDJUR OCH BLOTDJUR

Under 2025 uppticktes kréftpest i tre fall, dar flodkraftor
undersoktes. Samtliga sjukdomsfall pé kriaftor dér
kréaftpestmisstanke forelag, liksom ett par sjuka humrar,
undersOktes ocksad for forekomst av WSSV, men viruset
pavisades inte i nagot av fallen.

FOKUS: Utbrott av Bonamia ostreae i vilda ostron

Bonamios orsakad av B. ostreae upptéacktes i tva provtagningspunkter i samband med 6vervakning
av vilda ostronbestand. Ingen sjukdom/dédlighet hade noterats i bestanden. Fynden ledde till en
omfattande smittsparning, och tillsammans med de prover som tagits pa odlade ostron analyserades
totalt 922 ostron avseende bonamios under 2025.

Bonamios forekommer &n sa lange bara i den vilda ostronpopulationen i Sverige, men infektionen
riskerar pa sikt att orsaka problem i svenska ostronodlingar. Parasitens spridning ar svar att begransa,
da ostronlarver kan infekteras innan moderostronet slapper ut dem, och dérefter sprids larverna fritt
med havsstrommarna i upp till ett par veckor innan de faster pa ett underlag fér att bérja vaxa. Ostron
odlas i 6ppet vatten, vilket innebar att de riskerar att exponeras for infektionen. | tilldgg till spridning av
den redan etablerade smittan kan infekterade ostronskal som efter konsumtion av ostronet aterbérdas
till havet istallet for att slangas i soporna, eller infekterade importerade eller forflyttade svenska ostron
som sumpas innan konsumtion att bidra till spridning av infektionen.
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DISKUSSION

Antalet anldggningar som provtogs under 2025 finns i
tabell 34. Svenskt vattenbruk har ett fortsatt gott hélsolige,
vilket bekréftas av 6vervakningsresultaten frén 2025. Under
2025 pavisades dock tvé nya fall av BKD samt ett fall av IPN
i en anldggning i inlandszonen. I tilldgg pavisades bonamios
i vilda ostron, och sjukdomen kan pé sikt hota svenska
ostronodlingar.

BKD och IPN ér problematiska att kontrollera pa grund
av infektionernas vertikala 6verforing och varierande kliniska
bild med ibland symptomfria infekterade individer. Forlangd
tid fran diagnos till slakt kan leda till sekundéra hilsoproblem
och okad antibiotikaanviandning samt forsdmrad djurvélfard.
Snabb slakt i infekterade nitkassar for att undvika spridning
till vild fisk &r nédvandigt for att undvika aterinfektion
vid utséttning, och sekundéra bakteriella sjukdomar som
kraver antibiotikabehandling. IPN-viruset &r dessutom ett
av de mest resistenta man kénner till med avseende

pa overlevnadsformaga i miljon och tolerans mot olika
desinfektionsmedel. Hur vil saneringen av pagdende IPN-
smitta lyckas &terstar darfor att se.

For att f& en mer tillforlitlig beddmning for
héalsokontroller skulle det behdvas ytterligare resurser
som satsas pa riskbaserad analys av enskilda
vattenbruksanldggningar.

I april 2024 tridde en ny svensk forordning (SJVFS
2024:6, K134) om kontroll av BKD i kraft. Férordningen
innebér bland annat kortare tid frén diagnos till utslaktning,
vilket véntas fa positiva effekter avseende bade minskad
smittspridning och 6kad djurvilfard. Kontrollen av BKD
skulle eventuellt kunna forbattras ytterligare genom att ligga
till en modifierad provtagningsmetod for att mojliggora in
vivo-provtagning av avelsfisk s att successiv utslaktning av
infekterad avelsfisk kan goras samtidigt som avelsvérdet hos
icke infekterad avelsfisk kan bevaras. For ndrvarande pagar
omarbetning av foreskriften for att 4ven inkludera IPN.

Tabell 34: Prover tagna i de svenska évervakningsprogrammen fér anmalningspliktiga sjukdomar hos fisk, kraftdjur och blétdjur under

2025. Ett fall = ett utbrott.

Sjukdom Antal Antal smittade Antal testade Antal testade Antal smittade

produktions- produktions- individer® pooler” individer/pooler
anldggningar® anlaggningar®

Fisk

VHS 64/4 0 0/1 516/7 0/0

IHN 64/2 0 0/1 516/1 0/0

IPN 64/5 1 0/2 519/4 0/1

ISA 4/0 0 120/0 - 0/-

SvC 38/0 0 48 6/0 0/0

KHV 18 1 48 1/0

BKD 71/3 2/1 3215/263 Ej relevant/4

Kraftdjur

Kraftpest® 11¢ 3¢ 44 Ej relevant

WSS¢ 14D 0 35 0/-

Mollusker

Bonamios 3/11E 3 425/497F 0 38/-

Marteilios 3/10F 0 350/299F 0 0/-

A Uppfodd/vild fisk.

B En koihandlare testar enskilda fiskar i karantin efter import.
C Totalt provtogs elva lokaler, varav tre var positiva

P Totalt provtogs 14 lokaler/anldggningar.

E Provtagningen utférdes dels pé vilda ostron pa uppdrag av Havs- och vattenmyndigheten, dels som obligatorisk kontroll av ostron i
anlaggningar pa uppdrag av Jordbruksverket, dels som smittsparning efter bekraftad férekomst av B. ostreae.

F Provtagningen utférdes dels pé vilda ostron och bldmusslor p& uppdrag av Havs- och vattenmyndigheten, dels som obligatorisk
kontroll av ostron i anldggningar pa uppdrag av Jordbruksverket.

Férkortningar

ASS: Aeromonas salmonicida salmonicida ISA:

BKD:  Renibakterios/Bakteriell njurinflammation ~ KHV:
EHN:  Epizootisk hematopoetisk nekros SVC:
IHN: Infektios hematopoetisk nekros VHS:
IPN: Infektiés pankreasnekros WSS:

Infektios laxanemi

Koi herpesvirus

Varviremi hos karp

Viral hemorragisk septikemi
White spot syndrome
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Infektionssjukdomar, parasiter
och skadegorare hos honungsbin

Innehallsansvar: Anna Nilsson

e ——.

Figur 65: Arbete i bigarden. Foto: Barbara Locke.

BAKGRUND

I Sverige har alla biodlare ett ansvar for att forhindra
spridningen av bisjukdomar och ir skyldiga att rapportera
positionen for sina bigardar till den ansvariga lénsstyrelsen.
Det finns &n sa ldnge ingen nationell forteckning for
honungsbin i Sverige (se nedan), men antalet bigardar och
bisamhaéllen uppskattas varje ar av de lokala bitillsynsménnen
som rapporterar detta vidare till ansvarig lansstyrelse.
Antalet biodlare i Sverige uppskattades 2023 till 21 000.
Sju av de svenska lénsstyrelserna har ett regionalt ansvar
for svensk honungsbihélsa och utser bitillsynsmin som
ansvarar for kontroller av bigérdar i ett tillsynsdistrikt var.
Under 2025 fanns det ungefar 230 bitillsynsmin i Sverige.
Jordbruksverket dr den centrala myndigheten for bekdmpning
av bisjukdomar och sedan 2024 ligger bitillsynen under
den nybildade Falt- och artskyddsenheten. Jordbruksverket
ansvarar for de foreskrifter och riktlinjer som finns for
hantering och kontroll av de honungsbisjukdomar som
regleras i STVFS 1992:38 (4dndringsforeskrift nr 2018:47),
vilka inkluderar amerikansk yngelrdta och angrepp av varroa-

och trakékvalster. Forflyttning av bin, produkter relaterade
till honungsbin och biodlingsutrustning &r reglerad for att
forhindra att nya smittsamma bisjukdomar kommer in i
landet eller att smittsamma bisjukdomar sprids ytterligare
inom landet. For att importera bin fran ldnder utanfor
Europeiska unionen (EU) maste tillstdnd ansékas om fran
Jordbruksverket vid varje inforseltillfialle. Motsvarande
regler finns i alla EU:s medlemsstater. Om bin importeras
utan tillstdnd anses det vara ett brott mot smugglingslagen
(lagen om straff for smuggling, SFS 2000:1225).

SJUKDOMAR OCH LAGSTIFTNING

Biodlare som missténker eller vet att deras bisamhéllen
drabbats av amerikansk eller europeisk yngelrota
(AY respektive EY), trakékvalsterangrepp (Acarapis
woodi), varroakvalsterangrepp (Varroa destructor),
tropilaclapskvalsterangrepp (Tropilaelaps spp.) eller angrepp
av lilla kupskalbaggen (4ethina tumida) ska anméla detta till
sin bitillsynsman eller till lansstyrelsen. Alla bitillsynsmén,
veterindrer och laboratorier som analyserar prover fran
honungsbisamhillen &r skyldiga att anméla fynd av dessa
sjukdomar och skadegorare till Jordbruksverket. Detta
regleras i bisjukdomslagen (1974:211), férordningen om
bisjukdomar (1974:212) och Jordbruksverkets foreskrift
om bekdmpning av amerikansk yngelrota, varroakvalster
och trakékvalster hos honungsbin (SJVFS 1992:38), samt i
Jordbruksverkets foreskrift om anmélan av djursjukdomar
och smittdmnen (SJVFS 2021:10). For att flytta bin fran ett
omrade som Jordbruksverket smittforklarat med AY, krivs
tillstand utfdrdat av en bitillsynsman. I samband med att
tillstand utfardas, gors en okulédrbesiktning for symptom pa
AY och forekomst av varroakvalster. Vid utbrott av AY, eller
dé varroakvalster rapporteras frén ett omrade eller en region
dér det tidigare inte har upptackts, meddelar bitillsynsmannen
ansvarig lansstyrelse, som i sin tur meddelar Jordbruksverket.
Omradet/regionen dédr den smittade/angripna bigarden
ar beldgen smittforklaras sedan av Jordbruksverket. Det
nationella referenslaboratoriet (NRL) for bihdlsa vid Sveriges
lantbruksuniversitet (SLU) utfér diagnosticering av de
honungsbisjukdomar som ingéar i lagstiftningen pa uppdrag
av Jordbruksverket och bitillsynsménnen kan skicka prover
pé sjuka yngel, larver, puppor eller vuxna bin dit. Detta ar en
arlig, laboratoriebaserad, passiv vervakning av honungsbins
sjukdomar.

Amerikansk yngelréta

AY ér en allvarlig och smittsam bakteriesjukdom som
orsakas av den sporbildande bakterien Paenibacillus larvae.
Sjukdomen &r spridd 6ver hela vérlden och orsakar stora
ekonomiska forluster inom biodlingen. Som namnet antyder
paverkar sjukdomen honungsbin endast under yngelstadierna
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(yngel avser honungsbins dgg, larver och puppor). AY é&r
en mycket smittsam sjukdom som inte bara dr dodlig for
enskilda honungsbiyngel, utan som potentiellt kan vara
dodlig for hela samhéllen. AY ér en fortecknad sjukdom
(kategori D och E) i EU:s djurhélsolag, forordning (EU)
2016/429. 1 Sverige, liksom i manga andra europeiska léander,
kontrolleras sjukdomen genom att bade bin och bibostad i
bisamhéllen med sjukdomssymptom forintas och ldmpliga
atgarder vidtas for att undvika spridning av bakterien (SJVFS
2018:28).

Nir symptom pa AY hittas tar bitillsynsmannen beslut om
avlivning av det drabbade samhallet och destruktion av bina
och bibostaden. Bitillsynsmannen kontrollerar bisamhéllen
okulért och/eller tar prover av vuxna bin inom en radie
av 3 km fran den drabbade bigarden for att spéra alla
andra bisamhillen med sjukdomssymptom. Aven bigérdar
som ligger utanfor radien av 3 km, men som har varit i
kontakt med en sjuk bigdrd genom material, utrustning eller
biodlare inspekteras och provtas (kontaktbigérdar). I Sverige
finns det strikta regler for hur bin, biodlingsutrustning och
honungsbiprodukter far flyttas fran omraden dér AY har
rapporterats. Enligt den nuvarande lagstiftningen tillats inte
europeiska biodlare att anvinda antibiotika d& det saknas
gransvirden for resthalter (MRL-vérde) for de antibiotika
som kan anvindas i bekdmpningen av AY (oxytetracyklin
och tylosin). Nolltoleransen for antibiotikarester i honung gor
det dessutom omgjligt och olagligt att anvénda antibiotika
inom biodling.

Europeisk yngelréta

EY ér en allvarlig och smittsam bisjukdom som orsakas
av bakterien Melissococcus plutonius. EY orsakar sjukdom
hos honungsbiyngel, frimst unga yngel mellan 4 och 5
dagar gamla. EY kan leda till stora forluster av yngel
vilket forsvagar kolonin och kan leda till kollaps av
bisamhallet. Sjukdomsbérdan varierar mellan olika omraden
och prevalensen av EY har under de senaste artiondena
okat dramatiskt i delar av Europa. Stora sjukdomsutbrott
har dessutom setts i omrédden som tidigare ansetts vara fria
fran EY.

Angrepp av trakékvalster

Trakékvalstret (Acarapis woodi) ar en parasit som angriper
andningsorganen (trakéerna) hos vuxna honungsbin.
Trakékvalstret har spridits varlden &ver via biodlingar
och har rapporterats fran alla europeiska lander forutom
Sverige. Den &r déarfor reglerad i svensk lagstiftning (SJVFS
2018:28). Om trakékvalster konstateras i en biodling ska
bitillsynsmannen omedelbart informera Jordbruksverket som
beslutar om bisamhallet ska forintas. Bitillsynsmannen ska
ta prover fran bisamhallen inom tre kilometers radie och fran
kontaktbigardar fran tre manader tillbaka.

Angrepp av varroakvalster (varroosis)

och associerade virusinfektioner

Parasiten Varroa destructor var ursprungligen begransad till
det Ostasiatiska honungsbiet (Apis cerana), dar det finns ett
stabilt vard-parasitforhallande till f6ljd av en ldng period

av samevolution. Efter ett virdskifte under det senaste
arhundradet, frdn den inhemska vérden (4. cerana) till det
visterlandska honungsbiet (Apis mellifera), har kvalstret
spridits och anses for narvarande vara det storsta hotet mot
honungsbin och biodling &ver hela virlden. Fynd av kvalstret
rapporterades i Europa i slutet av 1970-talet och i Sverige
gjordes de forsta fynden av varroakvalster pa Gotland 1987
och i Skédne 1991. Jordbruksverkets foreskrifter har sedan
dess syftat till att begrénsa spridningen av varroakvalstret
i landet (SJVFS 1992:38 och 2018:28). Angrepp av
varroakvalster dr en fortecknad sjukdom (kategori C, D och
E) i EU:s djurhélsolag (EU) 2016/429.

Virus som Deformed wing virus (DWV) och Acute bee
paralysis virus (ABPV) orsakar sjukdom hos honungsbin
och &r associerade med varroakvalstret. Kvalstret fungerar
som en biologisk vektor for bada virusen. DWV angriper
honungsbiet under puppstadiet och leder till missbildningar
och forkortad livsldngd for det vuxna biet. DWV idr den
vanligaste orsaken till de symptom som observeras i samband
med omfattande varroakvalsterangrepp.

Angrepp av tropilaelapskvalster

Kvalster av sldktet Tropilaelaps angriper bade biyngel
och vuxna bin, frimst i Asien. Tropilaelaps mercedesae
och Tropilaelaps clareae ar de enda arter av Tropliaelaps
som angriper yngel av det vésterlandska honungsbiet (4.
mellifera). Detta kvalster finns framst i de tropiska och
subtropiska regionerna av Asien och Afrika, men &r reglerad
inom EU. Risken for att tropilaelapskvalstret sprids till EU
anses vara stor da det under de senaste aren har gjorts fynd av
tropilaelapskvalstret i Ryssland pé griansen till Ukraina och
2024 konstaterades det att kvalstret dven hittats i Georgien
nira den turkiska grinsen. Ar 2025 rapporterades det att
tropilaelapskvalstret misstinks ha spridit sig till ytterligare
regioner av Georgien ndra Turkiet. Honungsbidrottningar
som importeras fran lander utanfér EU okuldrbesiktas med
avseende pa forekomst av tropilaelapskvalster. Angrepp
av tropilaelapskvalsterangrepp ar en fortecknad sjukdom
(kategori D och E) i EU:s djurhélsolag (EU) 2016/429.

Angrepp av den lilla kupskalbaggen
Den lilla kupskalbaggen (Aethina tumida) ar endemisk
for Afrika s6der om Sahara, men har dven spridit sig
till ménga andra delar av vérlden, inklusive Nordamerika,
Australien och Filippinerna. I Europa uppticktes den lilla
kupskalbaggen 2014 i de italienska regionerna Kalabrien och
Sicilien. For att forhindra vidare spridning av skalbaggen har
den Europeiska kommissionen satt upp skyddsétgirder och
forekomsten &r dn sa linge begransad till dessa omréden i
sOdra Italien. Den lilla kupskalbaggen har ocksa hittats pa den
franska 6n Réunion i indiska oceanen. Angrepp av den lilla
kupskalbaggen hos honungsbin &r en fortecknad sjukdom
(kategori D och E) i EU:s djurhélsolag (EU) 2016/429.
Den lilla kupskalbaggen kan gora stor skada i
honungsbisamhillen genom att orsaka skador pa ramar,
lagrad honung och pollen. De allvarligaste skadorna orsakas
av larverna som gréver sig igenom vaxkakorna och iter
yngel, pollen och honung. Larverna efterlimnar exkrementer
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som leder till att honungen jéser. Kraftiga angrepp av lilla
kupskalbaggen kan leda till att bina 6verger kupan.

OVERVAKNING

Passiv 6vervakning

Passiv sjukdomsdvervakning av honungsbins sjukdomar och
parasiter i Sverige sker genom diagnostik i samband med
sjukdomsutbrott, och resultaten rapporteras arligen av NRL
till Jordbruksverket.

Forstirkt passiv 6vervakning genom okuldrbesiktning
for symptom pd AY gors ndr en biodlare behover ett tillstand
utfdrdat av bitillsynsmannen for att flytta bina fran ett omrade
som smittforklarats av Jordbruksverket. Alla inspektioner
dér sjukdomar upptécks rapporteras av bitillsynsménnen till
lansstyrelserna for beddmning av Gverensstimmelse. For
resultat over tid, se figur 66.

Aktiv 6vervakning

Under 2016 genomfordes en forsta baslinjestudie for att
studera férekomsten av virusen DWV och ABPV, bakterierna
Melissococcus plutonius och Paenibacillus larvae samt
varroakvalster av det nationella referenslaboratoriet
(NRL) for bihdlsa. Denna studie genomfordes i

samarbete med Statens veterindrmedicinska anstalt
(SVA). Enligt den nationella évervakningsplanen (NOP)
ska uppfoljningsstudier goéras med 5 Aars mellanrum.
Baslinjestudien genomfordes for andra gangen 2021 da
analys for trakékvalstret Acarapis woodi lades till. Nésta
uppfoljningsstudie dr 2026 och den planeras att dven
inkludera analys av férekomst av tropilaelapskvalster, viruset
Chronic bee paralysis virus (CBPV) samt Nosema apis och
N. ceranae.

RESULTAT
Passiv 6vervakning
Prover fran totalt 2728 bisamhéllen fran 364

biodlingsverksamheter analyserades av NRL for bihélsa
under 2025. Resultaten visas i tabell 35. Symptom
for AY uppticktes i 84 samhillen fran 44 olika
biodlingsverksamheter och forutom i dessa hittades bakterien
som orsakar AY (P. Larvae) i ssmmanlagt 342 bisamhéllen
och 70 biodlingsverksamheter. Totalt smittforklarades 52
nya bigardar med AY under 2025 (figur 66). EY péavisades i
totalt 43 samhallen i 28 bigardar fran 23 biodlare.
Ingen aktiv dvervakning genomfdrdes under 2025.

Tabell 35: Antal prover fran svensk biodling som analyserats vid det nationella referenslaboratoriet fér bihélsa under 2025 (e.t. = €j

tillampligt).
Sjukdom/parasit  Antal testade Antal Antal biodlings- Antal Antal  Antal bisamhéllen
biodlings- infekterade/ verksamheter testade infekterade/ med
verksamheter angripna med  bisamhallen angripna symptomatiskt
biodlings- symptomatiskt bisamhallen yngel
verksamheter yngel
AY 355 88 44 2725 426 84
EY et et 23 et et 43
A. woodi 8 0 et 24 0 et
V. destructor et 85 et 242
Tropilaelaps spp. 0 0 et 0 0 et
A. tumida 0 0 et 0 0 et
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Figur 66: Antal nya fall av amerikansk yngelréta under 2005-2025 i bigardar, baserat pa rapporter fran bitillsynsméannen till lansstyrelserna.
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DISKUSSION

Rapporteringen av AY utgar fran den information som
bitillsynsménnen rapporterar till l&nsstyrelserna och baseras
pa visuell observation av symptom (figur 66). Sedan
januari 2019 kan bitillsynsméannen férutom kakprover med
sjukdomsmisstanke, dven skicka prover av vuxna bin
till NRL for bihélsa for att kontrollera forekomsten av
bakterien P. larvae i samband med smittutredning vid ett
sjukdomsutbrott. Detta har resulterat i en kraftig dkning
av antalet honungsbisamhéllen som arligen analyseras
(tabell 35). Detta komplement till okuldrbesiktning av
honungsbisamhéllen i samband med utbrott av AY har visat
sig vara ett anvandbart verktyg i bitillsynsménnens arbete
for att spara upp samhéllen med sjukdomssymptom.

I baslinjestudien fran 2016 upptacktes P. larvae i 6 %
av de undersokta bigirdarna, medan prevalensen 2021
uppskattades till 2 %. Baserat pa dessa tva observationer
och bitillsynsménnens rapporteringar dr forekomsten av
AY i landet fortfarande lag och verkar vara relativt
stabil. Framtida uppfoljningsstudier till baslinjestudien
och sjukdomsdvervakning behovs for att bekrédfta denna
observation.

Bakterien M. plutonius, som orsakar EY, pavisades i
endast 0,5 % (2 av 382 bigardar) av de undersokta bigardarna
12016 &rs baslinjestudie och endast i ett 1an, medan den i 2021
ars uppfoljningsstudie pavisades 1 2 % (8 av 397 bigardar)
av alla undersokta bigérdar i totalt fem lén. Historiskt har
EY ansetts vara en mindre allvarlig sjukdom dn AY, men
rapporter om mer aggressiva varianter av bakterien och om
allvarligare sjukdomsutbrott har blivit allt vanligare. Detta
visar pa vérdet av fortsatt sjukdomsdvervakning da det ger en
bild av smittldget i Sverige och kan bidra med nyttig kunskap
for att begrénsa spridningen av EY i Sverige.

Efter introduktionen av varroakvalstret i Sverige i slutet
av 80-talet och i1 borjan av 90-talet, inférde Jordbruksverket
regler for att forhindra eller atminstone bromsa kvalstrets
spridning i landet. Detta har inte helt stoppat spridningen,
men har lett till att det fortfarande finns bigardar och
omraden i de norra delarna av landet som till synes ar
fria frdn varroakvalster. Detta bekréftades ytterligare av
resultaten fran 2021 ars baslinjestudie, som fOrstirkte
tidigare observationer och rapporter frén bitillsynsmén. Aven
om resultaten frdn 2021 &rs studie visar att den totala
varroakvalsterprevalensen dr hogre 4n 2016 har vi fortfarande
omraden och bigardar dér kvalstret till synes &r franvarande.
12021 érs baslinjeundersdkning uppticktes DWV i samtliga
lan, dock med ldgre prevalens i de norra ldnen. Spridningen
av DWV sammanfaller med forekomsten av varroakvalster
och foljer kvalstrets spridning. Det andra viruset som
associeras med varroakvalstret, ABPV, hittades endast i ett
lan 2021 och prevalensen verkar vara stabil i jamforelse
med 2016 ars baslinjestudie. En mojlig forklaring till den
lagre forekomsten av ABPV ér att viruset dr hdgvirulent och
dodar sin vird (honungsbinas yngel) snabbt vilket férhindrar
effektiv spridning. Det dr ocksa virt att notera att det lan dér
ABPYV pétriffades i baslinjestudien 2021, Skane, ar ett av
de lan dér varroakvalster forst introducerades i landet. Pa

den tiden (slutet av 80-talet, borjan av 90-talet) var ABPV
det mest dominerande varroa-associerade viruset i Europa
innan det senare overtrdffades av DWV. Kanske &r det sé att
ABPYV etablerades i delar av honungsbipopulationen i de lan
det pavisades forst i innan DWYV fick storre spridning.

Trakékvalstret Acarapis woodi har hittills inte pavisats
i svenska bigardar men forekomst &r reglerad i nationell
lagstiftning. Tidigare inventeringar av kvalstrets forekomst
har utforts av SLU pé uppdrag av Jordbruksverket 1993 och
2010/11. Det har férekommit diskussioner bland biodlare om
hur relevant den nationella lagstiftningen for trakékvalster
ar och den pastadda franvaron i landet. Baslinjestudien fran
2021 visade att trakékvalster &r fortsatt franvarande i Sverige
vilket dr ett vardefullt argument for fortsatt lagstiftning och
overvakning.

Avsaknaden av en nationell forteckning 6ver honungsbin
gOr det svart att organisera provtagningar av honungsbin.
Som en del av EU:s nya djurhélsolag, (EU) 2016/429,
ar register over alla djur som hélls i djurhallning
for livsmedelsproduktion obligatoriskt, och ett register
for honungsbiverksamheter kommer dérfér att finnas
pa plats i framtiden. Detta kommer att underlitta
sjukdomsdvervakningen och &r en forutséttning for att kunna
folja beredskapsplanerna for vissa exotiska skadegdrare hos
honungsbin.

Sammanfattningsvis dr hélsoldget for svenska
honungsbin gott och vi bor fortsétta att frimja regelbunden
sjukdomsdvervakning for att upprétthalla det.
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Infektionssjukdomar hos hund och katt

Innehallsansvar: Ulrika Windahl

BAKGRUND

Antalet registrerade hundar i Sverige uppgar till cirka en
miljon. Obligatorisk registrering av katter inférdes forst i
januari 2023, och efterlevnad av denna foérdndring har &nnu
inte utvéarderats. En handfull uppskattningar av det totala
antalet katter har emellertid publicerats under arens lopp,
och baserat pé dessa dr den nuvarande uppskattningen cirka
1,4 miljoner. Enligt dldre uppskattningar (fore ar 2020) dger
dessutom minst en fjardedel av alla hushall minst en katt
eller en hund.

I ett internationellt perspektiv &r hélsoldget hos svenska
hundar och katter avseende infektionssjukdomar generellt
gott.

Gatuhundar, det vill sdga losspringande hundar utan
dgare forekommer i princip inte och omplaceringscenter for
hundar &r dn sé ldnge ovanliga i ett internationellt perspektiv.
Hemlosa katter forekommer i en betydligt hdgre grad, men
liksom i de ovriga nordiska linderna i en betydligt mindre
omfattning &n vad som ses i 6vriga delar av virlden.

Antibiotikaanvéndningen vid veterindrvard av hundar
och Kkatter ar ocksa generellt sett lag jamfort med
internationella data. Dessutom dr anvindning av vissa
antibiotikasubstanser reglerad i lag. Den ldga anvéndningen
av antibiotika aterspeglas i den i internationellt perspektiv sett
laga forekomsten av antibiotikaresistens i de bakteriologiska
prover fran djurslagen som skickats fran kliniskt aktiva
veterindrer till Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA).
Antibiotikaresistensdata hos bakterier fran djur samt i
livsmedel presenteras i ett separat kapitel (sidan 148).

Antalet allvarliga sjukdomsfall till f61jd av den bakteriella
infektionen Leptospiros har Okat hos svenska hundar
under det senaste decenniet. En samtidig global 6kning
av leptospira-orsakad sjukdom hos ménniskor anses bero
pa faktorer sasom klimatférédndringar och forédndringar
i den biologiska mangfalden, inklusive en Okning av
rattpopulationer i stader. Det 6kade antalet sjukdomsfall hos
hund pekar mot att en fordndring avseenden forhéllanden
som gynnar forekomst av leptospirabakterier har skett dven i
Sverige under 2000 talet. Vaccination for att minska risken
for allvarlig sjukdom har blivit allt vanligare hos hundar

i de sOdra delarna av landet, bland annat i Milardalen.

Fall av leptospiros hos katt dr endast sparsamt beskrivet
i internationell litteratur, och hittills har inget fall av
leptospiros hos katt rapporterats i Sverige. Ytterligare
information och data om leptospiros presenteras i ett separat
kapitel (sidan 68).

Varje varvinter nir smafaglar flockas vid fagelbord for
att f4 mat ses en anhopning av kliniska sjukdomsfall hos

katt till f6ljd av infektion med Sal/monella Typhimurium.

Bakterien béars och sprids av vilda smafaglar, som nér de
blir sjuka och doende blir ett ldtt byte for katterna. En del
katter behover understodjande veterindrvard pa djursjukhus
i flera dagar, andra har en mildare sjukdom och behandlas

endast 6ver dagen pad mindre kliniker, om de alls visar nagra
symtom. Ytterligare information samt data om salmonellos
hos svenska djur presenteras i ett separat kapitel (sidan 87).

Import av hundar genom handel via internet och olika
organisationer har 6kat markant i Sverige sévél som i andra
europeiska linder sedan 1990-talet. Att den fysiska och
psykiska hélsostatusen ofta &r dalig hos hundar som inte siljs
av registrerade uppfodare, ndgot som ocksa géller valpar fran
sé kallade valpfabriker, har dokumenterats av ett stort antal
organisationer och myndigheter inom EU och Storbritannien.
Den omfattande illegala handel som sker, med medf6ljande
allvarliga djurskyddsproblem, har hittills inte verkat mattas
av. Den atf6ljande 6kade risken for import av icke-endemiska,
eller séllan férekommande infektioner till landet &r oroande.

Sverige har varit fritt fran rabies sedan slutet av 1800-
talet. Arligen omhiindertas och avlivas dock ett 6kande
antal hundar pa grund av ofullstindig dokumentation av
rabiesvaccinationsstatus i samband med inforsel eller import
for att kunna provtas och utesluta eventuell rabiessmitta.
Mer information och data om rabies presenteras i ett
separat kapitel (sidan 85). Den zoonotiska bandmasken
Echinococcus multilocularis som kan orsaka allvarlig
sjukdom hos ménniska har pévisats hos svenska rivar i
vissa delar av landet men har &nnu inte isolerats fran
svenska hundar. Mer information och data om echinocockos
presenteras i ett separat kapitel (sidan 38).

Risken for forekomst av multiresistenta bakterier
forvéntas vara hogre hos importerade djur an hundar och
katter som enbart vistats, och behandlats av veterinr, i
Sverige. Andra infektioner av betydelse for bade ménniskors
och djurs hélsa som kan medfélja importerade hundar och
katter, eller infektera dem i samband med resor utanfor
Norden, dr de tvd zoonotiska parasitsjukdomarna leishmanios
och dirofilarios. Djuren kan dven fora in fastingarter som
inte ar endemiska i landet och som kan béra pa och 6verfora
vektorburna infektioner, varav en del dr zoonotiska. Risken
for icke-endemiska eller sillan forekommande infektioner
som diagnostiserats hos importerade hundar inkluderar dven
bakterieinfektionen Brucella canis och den icke-zoonotiska
overforbara tumorsjukdomen TVT (Transmissible veneral
tumour). Ytterligare information och data om brucellos hos
hundar presenteras i ett separat kapitel (sidan 31).

Att importera katter via olika organisationer i stéllet for
att antingen Gverta en kattunge eller kdpa en raskatt fran
en svensk uppfodare ar ett timligen nytt fenomen i Sverige.
Omfattningen av denna import och effekterna dver tid pa
forekomsten av infektioner i den svenska kattpopulationen
ar dnnu inte utvirderad. Noterbart &r dock att de tva icke-
zoonotiska, men hos katt icke behandlingsbara kroniska
virusinfektionerna felint immunsuppressivt virus (FIV) och
felint leukemivirus (FeLV) i ett internationellt perspektiv ar
sdllsynta i Sverige.
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LAGSTIFTNING OCH OVERVAKNING

Passiv Overvakning av infektioner hos hund och katt
bygger pa rapportering av misstinkta eller bekriftade
fall av anmaélningspliktiga sjukdomar enligt SJVFS
2021:10. Emellertid omfattas langt ifran alla infektioner
av lagstiftningen. En underrapportering forvintas ocksa
forekomma. Aktiv kommunikation och samarbeten med
veterindrer som arbetar kliniskt dr darfor en viktig del av
overvakningen av svenska hundars och katters hélsostatus.
Det inkluderar undersdkningar av mojliga utbrott och
mojliga orsaker till verkliga eller upplevda okningar av
olika kliniska syndrom sdsom diarré med dodlig utgang,
allvarliga luftvigsinfektioner och kluster av fall av hog feber
samt allvarlig sjukdom dér orsaken &r svér att faststilla.

Anmilningspliktiga infektioner som presenteras i
detta kapitel inkluderar de fyra parasitira infektionerna
leishmaniasis, dirofilariasis, babesios och angiostrongyliasis,
samt den vektorburna bakterieinfektionen monocytisk
ehrlichios hos hundar och TVT hos hundar. Ingen av
dessa infektioner rdknas som endemisk i Sverige. De
tvd virusinfektionerna hundens valpsjukevirus (Canine
distemper virus, CDV) och hundens adenovirus (CAD;
hepatitis contagiosa canis, HCC), som bada orsakar allvarlig
sjukdom och utbrott hos ovaccinerade hundar och som anses
forekomma globalt dr ocksa de anmilningspliktiga, liksom
de tva felina virusinfektionerna felint immunsuppressivt
virus (Feline immunodeficiency virus; FIV) och felint
leukemivirus (Feline leukemia virus; FeLV).

Hundens och kattens parvovirus (CPV; Canine
parvovirus samt FPV; Feline Parvovirus) aterfinns precis
som CDV och CAD globalt och orsakar utbrott med
allvarlig sjukdom och hog dédlighet hos ovaccinerade hundar
respektive katter. De ar emellertid inte anmilningspliktiga i
Sverige. Utbrott av luftviigsinfektion hos hundar, ett syndrom
som ofta kallas kennelhosta &r inte heller anmélningspliktigt.

Felin infektios peritonit (FIP), en allvarlig och tills
nyligen 100 % dodlig, icke behandlingsbar virussjukdom
hos katter ar relativt vanlig i hushall med flera katter, sérskilt
hos kattungar i Sverige liksom i andra ldnder, &r inte heller
anmilningspliktig.

ANMALNINGSPLIKTIGA INFEKTIONER
Leishmanios hos hund

Leishmanios hos hund orsakas av parasiten Leishmania
infantum, som dven kan infektera ménniskor. Parasiten sprids
till ménniskor och hundar via bett av sandmyggearter som
hittills inte forekommit i Norden, men som fran att funnits
i sodra Europa under de senaste artiondena borjar sprida
sig norrut, bland annat till Tyskland. Infektionen har de
senaste artiondena diagnostiserats i Sverige hos hundar med
ursprung i eller som vistats i sydeuropeiska ldnder som
Spanien, Grekland, Portugal och Frankrike. I manga omraden
i dessa lander ar infektionen mycket vanligt forekommande
hos hund. Hos hund ses en kronisk infektion med paféljande
sjukdom. Symtom kan vara behandlingsbara, i alla fall under
en tid hos flertalet hundar, men det ga inte att bota sjdlva
infektionen och aterfall dr déarfor mycket vanligt. Totalt
har sedan ar 2012 cirka 514 sddana fall (17—60 per é&r)

rapporterats, varav 17 rapporterades under ar 2025.

Dirofilaria immitis

Parasiten Dirofilaria immitis kan infektera badde hundar,
katter och i sédllsynta fall ménniskor. Hos hund orsakar
maskarna skador pé blodkérl, lungor och i vissa fall d4ven
hjérta, skador som kan leda till pl6tsliga dodsfall. Infekterade
katter och ménniskor r ofta asymtomatiska, eftersom de
flesta maskar inte Overlever till vuxenstadiet hos katter.
Infektion sker genom myggbett. Parasiten utvecklas till ett
smittsamt stadium i myggor, bland annat i myggarter som
finns i Sverige. For att kunna omvandlas i myggan sa att
parasiten kan infektera ett djur eller ménniska krévs en hog
medeldygnstemperatur under flera dagar i rad. I nuvarande
svenskt klimat, med de klimatférédndringar som pagér, har
detta temperaturkrav uppfyllts under vissa veckor under ett
antal somrar de senaste aren.

Infektion med Dirofilaria immitis har i Sverige hittills
endast diagnostiserats hos hundar med utléndskt ursprung.
Totalt har cirka 53 fall (0-9 per ar) rapporterats. Tre av dessa
rapporterades under ar 2025.

Babesios hos hund

Babesios hos hund &r en fastingburen sjukdom hos hundar
som orsakas av olika arter av parasiter av protozoslédktet
Babesia, framst Babesia canis, Babesia vogeli, Babesia
gibsoni och Babesia microti-liknande arter. Ingen av dessa
Babesia arter anses orsaka sjukdom hos ménniska. Parasiten
infekterar de roda blodkropparna och infekterade hundar kan
utveckla akut hemolytisk anemi. Prognosen ar ofta gynnsam
for infekterade hundar. I vissa fall kan dock komplikationer
leda till svar multisystemisk sjukdom och déd trots avancerad
intensivvard.

I Europa &r det frimst en fastingart som inte anses
vara endemisk i Sverige: Dermacentor reticulatus, som
sprider de Babesia-arter som infekterar hundar och hittills
har babesios endast diagnosticerats hos hundar som smittats
utomlands. Totalt har hittills cirka 50 sddana fall (1-10 per
ar) rapporterats, varav fem rapporterades under ar 2025.

Angiostrongylus vasorum
Angiostrongylus vasorum dr en parasit (nematod, mask)
som inte infekterar manniskor, men ddremot hundar. Hos
hundar orsakar parasiten skador pa kérl, framst lungartérer,
paverkar lungfunktion och orsaka blodningar. Infektionen
ar ofta behandlingsbar men doédsfall forekommer hos hund.
Parasiten har en indirekt livscykel dér olika snéckarter
fungerar som mellanvirdar. En 6kning av dokumenterade fall
av angiostrongyliasis hos hundar i Europa har dokumenterats,
och infektionen &r inte ovanlig i bland annat Danmark.

I Sverige har hittills cirka 70 fall av angiostrongyliasis
rapporterats hos svenska hundar under det senaste decenniet
(0-21 per ér) varav 21 under 2025.

Monocytér ehrlichios och hepatozoonos hos hund

Monocytidr ehrlichios orsakas av bakterien Ehrlichia canis
och hepatozoonos hos hund orsakas av den encelliga
parasiten Hepatozoon canis. Bade infektionerna é&r
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anmilningspliktiga, icke zoonotiska och fastingburna. De
sprids fran hund till hund av féstingarter som normalt inte
patriffas i Sverige, frimst av Rhipicephalus sanguineus, den
sé kallade bruna hundfastingen (kennelfésting).

Hundar som infekteras med Ehrlichia canis kan utveckla
en dvergdende, behandlingsbar sjukdom kénnetecknad av
feber och anemi inom tre veckor efter infektionstillféllet.
Mer ovanligt drabbas hunden av en kronisk infektion av
stamceller i benmirgen med som regel dodlig utgéng.
Infektion med parasiten Hepatozoon canis kan orsaka hepatit,
glomerulonefrit, lunginflammation och anemi hos hundar.

Totalt har 80 fall av pavisande av bakterien Ehrlichia
canis eller antikroppar mot den rapporterats i Sverige, varav
fem under ar 2025. Sju fall av infektion med Hepatozoon
canis har rapporterats, varav tva under ar 2025.

Overforbar venerisk tumér

Overforbar venerisk tumér (TVT, transmissible veneral
tumour) dr en smittsam, icke-zoonotisk tumorsjukdom
hos hund. Den &verfors fran hund till hund genom
direktkontakt, vanligtvis med slemhinnor. Behandlingen
bestar av cytostatika i kombination med kirurgi. Hittills
har endast sporadiska fall diagnosticerats, men den okade
handeln med importerade gatuhundar och smuggelhundar
har redan lett till en 6kning, dé infektionen fram tills nyligen
aldrig tidigare rapporterats i Sverige. Totalt har 22 fall
rapporterats sedan ar 2011, varav alla har varit inférselhundar.
Inget fall rapporterades under ar 2025.

Valpsjuka och infektiés hepatit hos hund

De tva virus som kallas Canine distemper virus (CDV;
valpsjuka) respektive Canine adeno virus (CAD; hepatitis
contagiosa canis, HCC) éterfinns globalt. De bérs och sprids
bade av sjuka och asymtomatiska hundar liksom av en rad
vilda djurarter, och de 6verlever lange utanfor djuren bade
inomhus och utomhus. Respektive virus kan orsaka allvarlig
systemisk sjukdom och dodsfall inklusive perakuta dddsfall
hos ovaccinerade hundar, och utbrott av sjukdom och déd
hos tamhundar ses i linder med 1ag vaccinationstdckning.

Vaccination mot CDV och CAD rekommenderas till
samtliga hundar i Sverige. Hundar som fods upp och
sdljs 1 Sverige har i allménhet varit vl vaccinerade mot
CDV och CAD i over tre decennier, och endast ett fatal
kliniska fall rapporteras &rligen. Aven om ett statistiskt
sikerstéllt underlag saknas bedoms vaccinationsstatusen for
importerade valpar och hundar ofta som tveksam. Antalet
kliniska fall hos sddana hundar dr ocksa oklart, men en
underrapportering forvéntas.

I genomsnitt har mindre 4n ett fall per &r av klinisk
sjukdom orsakad av CDV rapporterats. Totalt har 19 fall
rapporterats fran 1997 fram till nu, utan fall under 2021
och 2022. Sedan 1997 har i genomsnitt cirka tva fall
per &r av klinisk sjukdom orsakad av CAD rapporterats.
Inga fall av CDV eller CAV rapporterades under ar 2025.
Infektioner och dodsfall hos hundar fran valpfabriker och
andra hundar som kdopts via Internet fran oregistrerade
uppfodare och hundférséljare utreds dock ofta inte. Dessutom
utreds séllan perakuta dodsfall hos nyinkdpta valpar, en

typisk fallbeskrivning som &r relevant for bada virus, dven
nér valparna siljs av registrerade uppfodare.

Felint immunsuppressivt virus (Feline immuno-
deficiency virus; FIV) och felint leukemivirus (Feline
leukemia virus; FelLV)

De tvd anmaélningspliktiga virusinfektionerna felint
immunsuppressivt virus (Feline immunodeficiency virus;
FIV) och felint leukemivirus (Feline leukemia virus; FeLV)
infekterar enbart kattdjur. De sprids fran katt till katt genom
direkt kontakt. Bett &r en viktig smittvag for FIV. Typiskt
sprids FeLV mellan katter med mer langvarig néra kontakt.
Transplacental dverforing av FIV och FeLV férekommer
ocksd. Bada orsakar kroniska progressiva infektioner
associerade med en rad olika besvir hos katt, som kan
uppsta bade efter en kortare eller langre tid. De forsta tydliga
symtomen kan uppsta forst flera ar efter infektionstillfallet.
Behandling riktad mot sjilva infektionen saknas.

Sett i ett internationellt perspektiv har forekomsten hos
svenska katter varit l4g, och vaccination mot FIV eller
FeLV idr betydligt mer ovanligt i Sverige d4n i manga
andra europeiska lander. Import eller inforsel av katt, samt
insamlande och héallande av herreldsa katter i grupp okar
risken fOr spridning i den svenska kattpopulationen. Under
ar 2025 rapporterades 11 respektive 11 fall av positiva
laboratorieresultat avseende FeLV och FIV vilket ar i niva
med antalet fall som rapporterats tidigare &r.

ICKE ANMALNINGSPLIKTIGA INFEKTIONER
Hundens parvovirus (Canine Parvovirus, CPV)
Hundens parvovirus (CPV) orsakar liksom de tva
anmalningspliktiga infektionerna CDV och CAD allvarlig
sjukdom och utbrott med dodsfall hos ovaccinerade hundar
globalt. Infektion med hundens parvovirus dr dock inte
anmalningspliktig i Sverige. Viruset sprids inte bara av
ovaccinerade hundar utan ocksa av flera olika vilda djurarter.
Det kan finnas kvar i smittsam form i bade utomhus- och
inomhusmiljo under lang tid, i manader eller flera ar. Viruset
orsakar allvarlig systemisk sjukdom och dddsfall, inklusive
perakuta dodsfall hos hund. Infektionen &r dock ocksa
ofta asymtomatisk, sérskilt hos hundar som é&r dldre an
sex manader.

Liksom for CDV och CAD sé har hundar som {6tts upp
och salts i Sverige traditionellt varit vil vaccinerade mot
CPV, men den generella vaccinationsgraden for importerade
valpar och hundar bedéms vara ldgre &n for svenskfodda
hundar. Robusta data avseende incidensen kliniska fall av
CPV-relaterad sjukdom hos valpar fran valpfabriker och
illegalt inforda hundar saknas, men en underrapportering
forvéantas.

Utbrott av luftvdgsinfektion hos hund (kennelhosta)
Varken luftviagssjukdom i sig eller pavisande av de enskilda
smittdmnen som &r involverade i utbrott av luftvigsinfektion
hos hundar hos hundar, ofta kallad kennelhosta, ar
anmélningspliktigt. Antalet fall, inklusive allvarliga fall
och utbrott, dr oként. Det dr dock vil ként att risken for
kliniska symtom och sérskilt utbrott dr forh6jd hos hundar
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som lever i grupp jamfort med ensamma levande hundar,
och att de allra flesta fall &r sjdlvbegrédnsande och milda.
Vaccination av hundar i syfte att minska risken for infektion
med hundparainfluensavirus typ-2 (CPiV-2) och bakterien
Bordetella bronchiseptica, tva agens som ingar i det sa
kallade kennelhostekomplexet (det vill sdga som &r en del
i uppkomst av utbrott), reckommenderas darfor inte till alla
svenska hundar. Vaccination rekommenderas dock ofta av
veterindrkliniker for hundar dér dven mildare sjukdom skulle
stora dagliga aktiviteter, liksom for arbetande hundar, samt
for kennlar for att skydda valpar.

Felint parvovirus (Feline parvovirus; FPV)

Felint parvovirus (FPV) aterfinns globalt och orsakar utbrott
med allvarlig sjukdom och dddsfall hos ovaccinerade katter.
Viruset sprids inte bara av ovaccinerade katter utan dven av
flera olika vilda djurarter. Det verlever i smittsam form
i badde utomhus- och inomhusmiljo under flera manader.
Generellt sett dr katter som fods upp och siljs i Sverige,
inklusive blandraskatter och katter fran icke-avelsdjur,
vil vaccinerade mot FPV, eftersom sddan vaccination
rekommenderas till alla kattungar och vuxna katter. Hemlosa
katter dr dock ofta ovaccinerade, och bade enstaka fall och
utbrott hos grupper av sddana katter ses aterkommande. Det
totala antalet enskilda fall samt utbrott ar dock inte ként.

Felin infekti6s peritonit
(Feline Infectious Peritonitis; FIP)
Felin infektios peritonit (FIP), en allvarlig och tills nyligen
100 % dodlig, icke behandlingsbar virussjukdom hos katter
ar relativt vanlig i hushall med flera katter, sdrskilt hos
kattungar, sévél i Sverige som i andra lander. Sjukdomen &r
inte anmilningspliktig och det exakta antalet fall ar oként.
Sjukdomen FIP wuppstar da det normalt icke
sjukdomsframkallande felina coronaviruset (FCoV) muterar
inne i respektive katt, till en FIP-framkallande virusform.
Asymtomatiskt bararskap med felint coronavirus dr mycket
vanligt forekommande, och provtagning &r inte indikerat.
For att stélla diagnosen FIP viger den utredande veterindren
samman olika kliniska parametrar med resultat fran olika
laboratorieanalyser.

DISKUSSION

Sammanfattningsvis dr hédlsoldget hos svenska hundar
och katter avseende infektionssjukdomar generellt gott
sett ur ett internationellt perspektiv. Svenska hundar &r
i hog grad skyddade genom vaccination mot infektion
med hundens parvovirus (CPV), valpsjukevirus (Canine
distempervirus, CDV) och Hundens adenovirus (CAD;
hepatitis contagiosa canis, HCC). Antalet sjukdomsfall till
foljd av omgivningssmitta med den zoonotiska bakteriella
infektionen Leptospiros har dock 6kat hos svenska hundar
under det senaste decenniet.

Hos katt ser utbrott till foljd av infektion med felint
parvovirus (FPV) dterkommande hos hemlosa katter, men i
lagre grad &n vad som rapporteras utanfor Norden. Sett i ett
internationellt perspektiv har forekomsten av de obotliga
virusinfektionerna felint immunsuppressivt virus (Feline
immunodeficiency virus, FIV) och felint leukemivirus
(Feline leukemia virus, FeLV) hos svenska katter varit 1ag,
och vaccination mot dessa virus ar betydligt mer ovanligt i
Sverige 4n i manga andra europeiska lédnder. Import av katt,
samt insamlande och hallande av herreldsa katter i grupp
okar risken for spridning i den svenska kattpopulationen,
och utbrott av kliniska fall hos katter av salmonellos
orsakad av S. Typhimurium (sdngfégelsjuka) ar vanligt under
vinterhalvaret.

Okningen av illegal import eller inforsel samt oserids
handel med hund i form av sé kallade valpfabriker under de
senaste tva decennierna speglar sidan handel med hundar
och valpar till och fran andra lander inom och utanfér EU.
Forutom de allvarliga djurskyddsproblem som ar forknippade
med sddan handel 6kar risken for introduktion av infektioner
som bland annat rabies, multiresistenta bakterier, icke-
endemiska fastingarter och zoonotiska infektioner som
leishmaniasis.
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Infektionssjukdomar hos vildsvin

Innehallsansvar: Linda Ernholm

BAKGRUND

Vildsvin dr mottagliga for samma smittsamma sjukdomar
som grisar, och kan darfor spela en roll vid smittspridning
till och fran grisar. Aujeszkys sjukdom (AD) forekommer till
exempel i flera vildsvinspopulationer inom EU, vilket har lett
till sporadisk overforing av sjukdomen till grisbesdttningar.
Vildsvin var inblandade i spridningen av klassisk svinpest
(CSF) under utbrott hos grisar i flera EU-linder under
1990-talet och borjan av 2000-talet. Under de senaste
aren har afrikansk svinpest (ASF) spridit sig i Europa
och under 2023 rapporterades fall av sjukdomen for
forsta gangen 1 Sverige, i ett omrdde utanfor Fagersta.
Utbrottet bekdmpades pé kort tid och sedan 2024 é&r
Sverige ater fritt frdn sjukdomen. Sedan 2020 &r det ként
att den till gris anpassade salmonellatypen Salmonella
Choleraesuis forekommer regionalt i vildsvinspopulationen.
Den svenska vildsvinsstammen har 6kat snabbt, och dven
om avskjutningsstatistiken visat pd en viss minskning
under 2021-2023 nédde avskjutningsstatistiken for 2024
ndra 160000 vildsvin vilket &r i nivd med antalet fran
2020. Den svenska vildsvinsstammen uppskattas fortsatt
till omkring 325 000 djur. Etablerade vildsvinspopulationer
finns framst i de sodra delarna av landet, men den norra
gransen for vildsvinens utbredningsomrade i Sverige ror sig
fortsatt norrut och har passerat Daldlven. Overvakning av
smittsamma sjukdomar hos svenska vildsvin har pagatt sedan
ar 2000. Syftet med dvervakningen &r dels att visa att Sverige
ar fritt fran flera viktiga smittsamma grissjukdomar, men
aven att mojliggora tidig upptackt vid en introduktion av
sadana sjukdomar till landet. Nar ASF brot ut bland vildsvin
i Fagerstatrakten gjordes upptickten inom den forstéirkta
passiva overvakningen. Skérpt dvervakning av salmonella
hos fallvilt av vildsvin har pagéatt nationellt under 2025 (se
kapitlet ”Salmonella”, sidan 87).

LAGSTIFTNING

Flera sjukdomar som kan smitta vildsvin, bland annat
ASF, CSF, AD, brucellos och porcint reproduktivt och
respiratoriskt syndrom (PRRS), dr listade i EU:s djurhélsolag
(forordning (EU) 2016/429) och ska darfor anmdlas vid
klinisk misstanke enligt géllande lagstiftning. Om nagon av
dessa sjukdomar misstinks eller bekriftas kommer atgérder
att vidtas for att kontrollera sjukdomen och forhindra
ytterligare spridning. Overvakning av sjukdomarna CSF,
AD och Brucella suis genomfors 1 enlighet med delegerad
forordning (EU) 2020/689.

OVERVAKNING

Passiv 6vervakning

Sjuka eller doda vildsvin som uppges ha visat kliniska
symtom, eller som konstaterats ha postmortala férdndringar
som Overensstimmer med en sjukdom som omfattas av
anmilningsplikt vid klinisk misstanke i enlighet med

SJVFS 2021/10 (K12) provtas och undersoks.

Sedan 2013 finns dessutom ett forstirkt passivt
overvakningsprogram for ASF hos vildsvin. Den som
hittar ett dott vildsvin kan rapportera fyndet till Statens
veterindrmedicinska anstalt (SVA) via rapporteravilt.sva.se
och ldmna in hela djurkroppen eller prover fran den till SVA
for obduktion och vidare analys. Om ett fynd rapporteras
och den rapporterande personen inte kan hjélpa till med
provtagningen utses en veterinar av Jordbruksverket for att
utfora provtagningen. Alla inldmnade vildsvin, hel kropp
eller delar av, analyseras med med PCR for att pavisa
forekomst av ASF-virus med PCR, oavsett om lesioner
som tyder pa sjukdomen finns eller inte. Sedan slutet av
2020 undersoks dven forekomst av salmonella hos vildsvin
som lamnas in till SVA genom baktericodling (se kapitlet
”Salmonella”, sidan 87).

Aktiv 6vervakning

Sedan ar 2000 har blodprover fran fillda vildsvin fran
hela Sverige samlats in arligen i 6vervakningssyfte. Jagare
samlar frivilligt blodprov fran frilevande vildsvin, i samband
med att dessa féllts vid normal jakt. Proverna skickas till
SVA {or analys av antikroppar mot smittimnen som &r av
betydelse for inhemsk grisproduktion. Under 2025 anvéndes
proverna for aktiv 6vervakning av AD och Brucella suis.
Dessa prover testades for antikroppar mot AD med hjilp
av ID Screen Aujeszky gB Competition ELISA (IDvet)
och Rose-Bengal test (RBT) for antikroppar mot B. suis.
Overvakningen utformades for att upptiicka dessa sjukdomar
med en prevalens pa 1 % med en konfidensniva pa 99 %. For
att uppné denna konfidensniva berdknades det att 500 prover
skulle behova ldmnas in for analys.

RESULTAT

Passiv 6vervakning

Under 2025 undersoktes 160 vildsvin inom den forstérkta
passiva overvakningen avseende ASF dir upphittade doda
vildsvin provtas (tabell 36). Informationskampanjer, en 6kad
medvetenhet om smittlaget avseende sjukdomen i Europa och
anvindandet av Jordbruksverkets veterinérer for provtagning
av vildsvin i félt har starkt inflédet. Med anledning av
utbrottet av ASF 2023 har medvetenheten och viljan
att rapportera méngdubblats, inte bara fran det drabbade
omradet, utan frén hela landet. Innan ASF-utbrottet bidrog
fynden av Salmonella Choleraesuis i vildsvinspopulationer
i vissa delar av landet (se kapitlet ”Salmonella”, sidan 87)
sannolikt till att ha dkat allménhetens intresse for att skicka
in doda vildsvin for obduktion.

Resultaten av salmonellagvervakningen hos vildsvin
redovisas i kapitlet “Salmonella” (sidan 87). Ovriga
obduktionsfynd hos undersokta vildsvin redovisas i kapitlet
”Obduktioner av vilda djur” (sidan 158) i denna rapport.

Under 2025 utreddes klinisk misstanke om sjukdom
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hos vildsvin, som omfattas av anmilningsplikt enligt
SIVES 2021/10, vid fem tillfallen. Ett vildsvin som inkom
for obduktion inom fallviltsovervakningen uppvisade bland
annat fordndringar i munslemhinnan varvid prover togs for att
utesluta mul- och klovsjuka, med negativt resultat. Misstanke
om ASF uppstod vid tre tillfdllen varav tvd med anledning
av fynd av flera doda vildsvin i respektive ndromrade. Det
ena fallet rorde 8 doda vildsvin dér tre var i skick att provtas
for ASF samt ett av dem for Salmonella Choleraesuis. Det
andra fallet var tre doda vildsvin pé en plats, i skick som dven
mojliggjorde provtagning avseende CSF. Samtliga vildsvin

undersoktes med PCR for ASF och CSF och befanns negativa.

Det som provtogs dven for S. Choleraesuis var positiv for
bakterien vid odling. Ett vildsvin féllt vid jakt uppvisade
vid urtagning organfordndringar av mjélte vilket ledde till
en provtagning for ASF-virus. Organprover fran det fallda
djuret analyserades med avseende pé forekomst av ASF-virus
med PCR och befanns vara negativt.

Aktiv 6vervakning

Under 2025 samlades 286 blodprover in fran vildsvin fallda
vid jakt. Av dessa analyserades 251 blodprover for forekomst
av antikroppar mot AD, och 245 for Brucella suis. Samtliga
prover var negativa (tabell 36). Den geografiska fordelningen
av blodprovtagna vildsvin motsvarar i stort den svenska
vildsvinsstammens utbredning och téthet (figur 67). Malet att

Tabell 36: Férdelning per 1an fér blodprover fran vildsvin for
antikroppsundersékning som ingar i dvervakningen fér
2025 som testats for Aujeszkys sjukdom och Brucella suis,
samt fallvilt av vildsvin testade med PCR for afrikansk

svinpest.

Lan Aujeszkys Brucella Afrikansk

sjukdom suis svinpest
Stockholms lan 18 17 19
Uppsala lén 22 21 25
Sédermanlands lan 16 14 24
Ostergétlands lan 11 11 10
Jonkdpings lan 12 12 2
Kronobergs lan 23 23 2
Kalmar lan 6 6 11
Gotlands lan 0 0 0
Blekinge lan 2 2 7
Skane lan 45 44 15
Hallands lan 15 15 8
Vastra Goétalands lan 58 57 13
Varmlands lan 4 4 1
Orebro l3n 4 4 7
Vastmanlands lan 7 7 7
Dalarnas lan 0 0 1
Géavleborgs lan 0 0 0
Vasternorrlands l&n 0 0 0
Jamtlands léan 0 0 0
Vasterbottens l&an 0 0 0
Norrbottens lan 0 0 0
Okant 8 8 8
Totalt 251 245 160

analysera 500 prover for antikroppar mot dessa tva sjukdomar
uppnaddes inte helt, men 6vervakningsresultaten for 2025
visar att forekomsten av AD och Brucella suis i den svenska
vildsvinspopulationen dr mindre dn 2 %, med en sidkerhet pa
99 %.

DISKUSSION

Grinsen for den svenska vildsvinsstammens utbredning
flyttas norrut. I vissa omrdden dir vildsvin redan finns
blir ocksa populationerna titare, vilket kan 6ka risken
for direkt och indirekt kontakt mellan vildsvin och grisar.
Omradet 1 Sverige dér vildsvin forekommer adr omgivet
av hav sa det dr osannolikt att vildsvin vandrar in over
gransen till Sverige. Vildsvinens roll i sjukdomsspridningen
kan i stillet vara att fanga upp smittdmnen som forts in
i Sverige via andra végar. Vildsvin kan till exempel fa
tillgang till smittat kott eller andra animaliska produkter
i sopor eller genom indirekt spridning pa annat sétt
frén ménniskor, fordon eller utrustning. Den ogynnsamma
utvecklingen av den globala situationen for ASF ér sérskilt
oroande och kréver effektiva metoder for tidig upptéckt av
sjukdomar i vildsvinspopulationen. Dérfor &r det fortsatt
viktigt att ytterligare 6ka antalet vildsvin som hittas doda
och rapporteras och/eller frivilligt limnas in av allmédnheten
for obduktion och ASF-testning.

Vildsvin per
1000 hektar
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Figur 67: Uppskattad vildsvinstathet (antal vildsvin per 1000
hektar) baserat pa jaktstatistik fran 2022-2023 (Svenska
Jagareférbundet, viltdvervakning).
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Infektionssjukdomar hos hast

Innehallsansvar: Gittan Gréndahl, Branislav Lakic

BAKGRUND

Enligt Jordbruksverkets senaste histskattning frén 2016 fanns
dé cirka 355 500 héstar, spridda ver 76 800 anldggningar.
Avelssiffrorna har varit sjunkande sedan pandemin, och SVA
bedomer att héstantalet idag 4r ldgre idag &n i den senaste
histskattningen. Aven om smittliget i Sverige generellt
sett dr gott, innebédr den omfattande rorligheten av héstar,
bade inom landet och dver grinserna, en risk for spridning
av smittsamma sjukdomar. Cirka 10000 histar fors in
arligen i landet. De tva storsta sporterna dr ridsport och
travsport. En ytterligare faktor som bidrar till spridning av
smittsamma sjukdomar &r bristande rutiner for smittskydd.
Ménga anldggningar saknar exempelvis rutiner for att isolera
nyanlénda eller sjuka héstar.

Sverige é&r fritt frdn manga av de allvarligaste
histsjukdomarna som till exempel afrikansk histpest, rots,
infektion med hendravirus, dourine, surra och rabies. Sverige
har inte heller flera av de myggburna zoonotiska virus
som orsakar virusencefalit, som till exempel japanskt
encefalitvirus, west nile-virus (ocksa kallat nilfebervirus),
Ostligt, véstligt och venezuelanskt héstencefalitvirus. Flera
andra zoonoser forekommer dock bland héstar i Sverige,
sdsom ringorm, salmonella, och resistenta bakterier som
meticillinresistent Staphylococcus aureus (MRSA).

Med de manga forflyttningar av héstar som sker dver
hela virlden okar risken att nya sjukdomar ska introduceras
till Sverige. Nar det géller sjukdomar som sprids med
blodsugande insekter eller fastingar, sa kallade vektorburna
sjukdomar, kan riskbilden bland annat paverkas av om
vektorn i fraga forekommer i landet eller inte, fordndringar av
klimatet som orsakar forandring av deras utbredningsomréde,
och inforandet av infekterade insekter eller faglar/djur
som kan Overfora smittan via insekter. En del vektorburna
sjukdomar kan dock inte spridas fran hést till hast.

OVERVAKNING

Under 2025 genomforde Statens veterindrmedicinska anstalt
(SVA) en serologisk baslinjestudie av svenska héstar for
luftvégsinfektionerna kvarka, EHV-1 och EHV-4 samt
de vektorburna smittdmnena Anaplasma och flavivirus.
Avidentifierade prover samlades in fran SVA:s och
SLU:s biobanker tillsammans med tillgéngliga data om
provtagningsdatum, ras, alder, kon och geografiskt ursprung.
Proverna valdes ut for att representera histpopulationen
i Sverige, med olika rastyper och frdn olika regioner.
Hastarna inkluderade kliniskt friska djur och djur med
olika symptom, men data om klinisk status var inte
tillgénglig. Totalt analyserades blodprover fran 400 héstar.

Figur 68: Under 2025 genomférdes en baslinjestudie om kvarka, fastingburen encefalit (TBE), ekvint herpesvirus typ 1 och 4 (EHV-4) samt
anaplasma. Foto: Sigbritt Mattsson.
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Dessutom genomfordes en dvervakningsstudie av Taylorella
equigenitalis inom islandshéstpopulationen. Bakterien kan
orsaka smittsam livmoderinflammation (CEM). Fokus lag
frémst péd héstar som anvinds for naturlig betdckning, men
dven vissa kontaktdjur inkluderades. Projektet omfattade
prover fran konsorgan hos hingstar, valacker och ston.
Totalt analyserades 1033 prover fran islandshéstar och
789 fran andra héstraser. Resultat aterges under respektive
sjukdomsrubrik nedan.

Overvakningen av smittliget bygger for ovrigt
huvudsakligen pa passiv 0vervakning. Detta innebér att
man utgdr fran rapporter om missténkta eller bekriftade fall
av anmélningspliktiga sjukdomar, enligt bestimmelserna i
SJVFS 2021:10.

En del sjukdomsfall blir aldrig diagnostiserade eller
konfirmerade, vilket sannolikt leder till att forekomsten
underskattas. Nér det géller sjukdomar som inte &r
anmaélningspliktiga &r risken for underskattning dnnu
storre jamfort med anmélningspliktiga sjukdomar. Den
6vervakning som gors omfattar enbart de prover som skickas
till SVA. Med tanke pa att det finns flera andra aktdrer pa
marknaden som erbjuder provanalys, finns det en relativt
stor risk att ett antal positiva fall missas, vilket ytterligare
paverkar vér uppfattning om den faktiska forekomsten.

VIKTIGA INFEKTIONSSJUKDOMAR

Kvarka

Kvarka &r en smittsam och i Sverige anméilningspliktig
sjukdom hos hést, orsakad av Streptococcus equi subsp. equi
(S. equi), som tillhér Lancefields grupp C-streptokocker.
Under 2025 rapporterades 34 fall av kvarka i Sverige, som
vart och ett representerade ett utbrott pa en gérd. Under
femérsperioden 2021-2025 har intervallet legat mellan 19
och 66 rapporterade fall per ar (medel 40,8). Seroprevalensen
uppskattades till 8,5 % enligt 2025-4rs baslinjestudie.

Kvarka drabbar héstar, 4snor och zebror. Vanliga kliniska
tecken dr feber, rinnande nisa, depression, hosta och
forstorade lymfknutor i huvudet med bdlder. Andra tecken
som forknippas med kvarka kan vara aptitloshet, andnings-
och sviljningssvarigheter, smirtsamma rorelser, brustna
bolder, och svullna ben; och mindre vanligt: spridning av
infektion till andra organ, sa kallad kastad kvarka. Kvarka
gér normalt dver utan antibiotikabehandling, men kan orsaka
kvarstdende infektion eller svara och dodliga komplikationer.
Sa kallade “atypisk kvarka” med milda kliniska tecken
kan leda till stora utbrott pa grund av forsenade diagnoser.
Symptomldsa infektioner med S. equi efter ett akut utbrott
ar vanligare 4n vad man tidigare trott, och mikrobiologisk
bekréftelse av franvaro av S. equi kan kriavas for att utesluta
att hdsten dr smittbarare.

Sjukdomen orsakar stora forluster for héstniringen,
frimst pad grund av langa stillestdnd. Var sjétte drabbad
besittning forlorar dessutom héstar i sjukdomen, med 6 %
dodlighet i undersokta utbrott 2022-2023. Det finns flera
exempel pé kvarkautbrott som lett till att ridskolor hotats av
konkurs, och har behovt akut kommunal hjélp.

I Sverige ar Overvakningen av kvarka passiv, och
sjukdomen ar anmilningspliktig bade vid klinisk misstanke

och nir den bekriftas. Provtagning och diagnostiska tester
utfors vid klinisk misstanke. Vanligtvis ldamnas prover
frén Svre luftvigar eller boldsekret in for bakteriell analys
(odling eller qPCR). En érlig sammanstéllning av anmalda,
bekréftade fall av kvarka per ldn tas fram av Jordbruksverket.

For att kontrollera kvarka &r systematisk 6vervakning
och forebyggande strategier nddvindiga. Det finns ett
godként vaccin mot kvarka tillgingligt sedan 2022, men
majoriteten av svenska héstar &r &nnu inte vaccinerade. Flera
forskningsprojekt som syftar till att battre forsta sjukdomens
epidemiologi och smittspridning har genomforts eller pagar
i Sverige, vid Sveriges lantbruksuniversitet (SLU) och SVA.

Undersokningar fran 20162017 och 2022-2023 fran
SVA visar att majoriteten av utbrotten ir kopplade
till nyanldnda hédstar, ofta med ursprung i linder med
samre smittstatus dn Sverige. Manga variantstammar av S.
equi forekommer, formodligen pa grund av kontinuerlig
introduktion av nya stammar i Sverige.

Ekvint herpesvirus (EHV-1 och EHV-4)

Ekvint herpesvirus typ 1, EHV-1, dven kallat abortvirus,
forekommer bland héstar i hela virlden, och ar
anmaélningspliktigt i Sverige. Méanga histar som har feber
eller luftvigsinfektion provtas dock inte for virus, s& det
ar inte kdnt hur ofta EHV-1 forekommer. EHV-1 kan
orsaka feber, nedsatt aptit och trétthet. Symtomen kan vara
mycket milda men dven hog feber, serdst ndsflode och
sporadisk hosta forekommer. Ston som kastar (far missfall,
aborterar) visar séllan andra symtom. Kastning sker vanligen
i senare delen av driktigheten. EHV-1 kan ocksa orsaka
neurologisk sjukdom hos hést som upptrader 1 till 10 dagar
efter feberdebut. Hasten kan uppvisa allt frén milda symptom
till allvarlig sjukdom med vinglig gang och till och med
forlamning. Under &r 2025 rapporterades 29 indexfall av
EHV-1 i Sverige varav 7 med abort, 3 med centralnervosa
symptom och 19 6vriga fall. Seroprevalensen for EHV-1
uppskattades till 17 % enligt 2025-4rs baslinjestudie.

Ekvint herpesvirus typ 4, EHV-4 &r nirbesldktat med
EHV-1 och ar vanligt forekommande, sirskilt hos unga
héstar. Sjukdomen ar inte anmélningspliktig. Under &r 2024
registrerades 85 positiva EHV-4 fall vid SVA, men det
utgdr formodligen bara en del av fallen. EHV-4 kan orsaka
luftvagsinfektion, feber, svullna ben, och dven abort. EHV-1
och EHV 4 smittar via noskontakt, men dven indirekt via
luften, foremal och personer. Man raknar med att de flesta av
landets héstar har haft EHV-1 och/eller EHV-4 nagon géng
i livet — ofta under fol- och unghésttiden. Det aterspelas av
en seroprevalens pa 98,2 % som genomfordes 2025 av SVA.
Dessa virus kan sedan ligga latent i kroppen och aktiveras
pa nytt vid senare tillféllen i livet.

Virus kan pavisas med PCR-teknik. Ett registrerat vaccin
mot EHV-1 och ett licensvaccin mot EHV-1 och EHV-4
anvinds i Sverige. Det finns inget vaccin som skyddar mot
den neurologiska formen av EHV-1.

Ekvina encefaliter (med undantag av herpesvirus)
Flera smittsamma agens kan orsaka encefalit hos hést. Tre
virus som finns i Sverige och kan orsaka encefalit hos
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hést &r TBE-virus (ingér i gruppen flavivirus), sindbisvirus
och bornavirus, men det saknas kunskap om hur vanligt
forekommande dessa virus dr och hur ofta de orsakar symtom.
De flesta héstar i Sverige med encefalit far aldrig ndgon
forklarande diagnos. och det finns ingen kdnnedom om hur
ofta TBEV ger symptom pé héstar i Sverige. Det beror pa att
prover for TBEV sillan tas pa sjuka héstar. Under de senare
aren har dock TBEV pévisats hos ett par fall av centralnervos
sjukdom (encefalit) pa héstar i Sverige, och fall har ocksé
rapporterats i andra lédnder.

I 2025-ars baslinjestudie pavisades antikroppar mot
flavivirus hos 23 % av héstarna, med hogst andel i dstra
Sverige, 35 %, jamfort med 19 % for sodra och 8 % for norra
Sverige. Detta dr ny kunskap, da svenska héstar inte tidigare
har undersokts systematiskt for exponering for flavivirus.
Resultaten tolkas fraimst som exponering for TBE-virus som
ar det enda flavivirus som kint forekommer i Sverige, och
dven &r en viktig smitta hos ménniska. Antikroppstestet for
flavivirus kan dock inte sérskilja antikroppar mot TBEV,
west nile-febervirus, usutuvirus och japanskt encefalitvirus.
Materialet kommer att undersokas vidare med sérskiljande
tester.

West nile-feber hos hést

West nile-feber, eller nilfeber, dr en vektorburen zoonotisk
infektionssjukdom orsakad av west nile-virus, och finns
over stora delar av virlden, inklusive Europa, men som
aldrig har péavisats i Sverige. Sjukdomen &r anmélningspliktig
vid klinisk misstanke och omfattas av epizootilagen (SFS
1999:657 med éndringar).

West nile-feber forekommer i stora delar av Europa,
med flest rapporterade fall i sddra Europa och med allt
storre utbredning norrut. Sedan 2018 finns sjukdomen
etablerad i Tyskland med fall inda upp till Ostersjokusten.
Antikroppspositiva danska héstar har patraffats. Spridningen
av sjukdomen ar starkt sdsongsbetonad i tempererat klimat.
I europeiska ldnder, dér smittan &r endemisk, ses fall hos
héstar och ménniskor vanligtvis fran borjan av juli till slutet
av september.

Infektion med west nile-virus forloper ofta helt utan
symtom savil hos hist som ménniska, men kan ocksé orsaka
feber eller influensaliknande symtom och i mer séllsynta fall
utvecklas till svar hjarninflammation.

Isolering av sjuka histar behdvs inte, d& héstar
liksom ménniskor inte kan smitta vidare. Nagon specifik
behandling mot sjukdom finns inte, men héstar kan
vaccineras forebyggande. Diagnosen kan stillas utifrén
kliniska symtom i kombination med pavisning av antikroppar
mot nilfebervirus. Sjilva viruset kan pavisas med PCR pa
ryggmargsvitska hos levande djur eller pa hjarnvavnad fran
avlidna eller avlivade djur.

Granulocytar anaplasmos hos hast (anaplasmos)

Granulocytir anaplasmos hos hist dr en fistingburen
sjukdom, som inte dr anmélningspliktig i Sverige. Den ar
mycket vanlig om sommaren. Symtom hos hést dr hog feber,
vinglighet, svullna ben samt nedsatt allméntillstand och aptit.
Gula slemhinnor ses ibland. Langt ifrdn alla som smittas

utvecklar dock symtom. Under 2025 har 207 positiva fall
hos hist konstaterats vid SVA.

Smittdimnet Anaplasma phagocytophylium pavisas
genom PCR-analys eller genom mikroskopering av blod.
Bakterien sprids via var vanliga fasting (Ixodes ricinus).
Forekomst av fastingen avgdr déarfor utbredningsomradet.

1 2025-4rs baslinjestudie uppskattades seroprevalensen
hos hist till mellan 37 % 1 norra Sverige till 71 % i sodra
Sverige, 1 medeltal 54 %. Det kan jamforas mot siffror frén
2001, da seroprevalensen for Anaplasma var tre ganger ldgre
annu (17 %).

Rhodococcus equi

Rhodokockinfektioner hos fol forekommer 6ver hela véirlden,
oftast pa storre stuterier. Sjukdomen, orsakad av bakterien
Rhodococcus equi, ar inte anmélningspliktig i Sverige.
Rhodokockinfektion drabbar vanligtvis fol 1-3 ménader
gamla fol, ibland dven nagot dldre. Det &r viktigt att upptiacka
sjukdomen tidigt eftersom den &dr svarbehandlad och kan
vara livshotande. Bakterien, som har zoonotisk potential,
kraver en speciell typ av antibiotika som annars &r reserverad
for ménniska, och det ar viktigt att Gvervaka resistensldget.
Under 2025 konstaterades 23 positiva fall vid SVA, men
beddmningen ar att det finns ménga fler drabbade f6l.

Infektionen kan ske via inandning (aerosol) eller via
magtarmkanalen och kan leda till lunginflammation med
bolder. Om bakterien sprider sig via blodet till skelett och
leder kan det resultera i septisk artrit eller osteomyelit, vilket
kan visa sig som hélta hos folet. Komplikationer kan dven
uppsté i 6gonen, bihalorna, luftsickarna och inre organ. I mer
ovanliga fall kan R. equi orsaka varbildning i luftsédckarna,
inflammation i 6gon, bihalor, hjértséck, njurar, lymfkérl och
underhud. Bolder i njurar, lever eller. under huden kan ocksa
forekomma. Bakterien orsakar vanligtvis inga problem hos
vuxna histar men kan finnas i tricken hos dessa.

For att forebygga sjukdomen ar det viktigt att undvika
stora grupper och hog tithet av ston och f6l, vilket kan
oka smittrycket. Tidig upptéckt, isolering och behandling
av rhodokockinfektion hos fol &r avgdrande for att forebygga
spridning och minska forlusterna.

Smittsam livmoderinflammation (CEM) orsakad av
Taylorella equigenitalis

Smittsam livmoderinflammation (contagious equine metritis,
CEM) orsakas av bakterien Taylorella equigenitalis och
Overvakas aktivt hos hingstar som anvénds i avel, enligt
SJVFS 2015:1, saknr M4. Sjukdom &r anmaélningspliktig i
Sverige. Bakterien overfors via direkt och indirekt kontakt.
Den kan péverka fertiliteten hos ston, med flytningar som
yttre symtom, men férekommer ocksa asymptomatiskt. De
senaste aren har Danmark infort aktiv 6vervakning av CEM
hos islandshistar och fjordhéstar pa grund av manga pavisade
fall. De sporadiska fall som tidigare har pavisats i Sverige har
huvudsakligen varit inférda avelshingstar av olika raser. En
aktiv 6vervakning av CEM pé islandshéstar har bedrivits av
SVA under 2025-2026. Taylorella equigenitalis pavisades i
1,8 % av proverna fran islandshéstar, men inte i nagra prover
fran Ovriga héstraser.
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OVRIGA ANMALNINGSPLIKTIGA SJUKDOMAR

MED LAG RISK FOR SPRIDNING | SVERIGE |
NULAGET

Det forekommer érligen enstaka fall av héstinfluensa (3 fall
2025, 1 fall 2024, 4 fall 2023, 1 fall 2022), huvudsakligen
pa grund av inforsel av ovaccinerade héstar. I Sverige ar
de flesta histar vaccinerade. Piroplasmos (infektion med
Theileria eller Babesia) forekommer med enstaka fall &rligen
pé inforda hastar (1 fall 2025, 5 fall 2024, 5 fall 2023, 6
fall 2022). Fastingarna som dr vektorer for piroplasmos hos
hést dr inte etablerade 1 Sverige, men har hittats vid enstaka
tillfallen. Ekvin virusarterit rapporteras fran flera lander i
Europa. Det forekommer sporadiskt i Sverige, framfor allt
vid inforsel av héstar, men det senast rapporterade fallet i
Sverige var 2017. Hastkoppor har inte hittats i Sverige, men
det finns anledning att tro att det kan finnas parapoxvirus, som
inte dr anmilningspliktigt, och det finns numera mdjlighet
att diagnosticera detta virus pd SVA.

OVRIGA VIKTIGA SJUKDOMAR SOM BEDOMS HA
OKANDE RISK

Ekvint coronavirus orsakar feber och gastrointestinal
sjukdom. Infektion orsakad av av ekvint coronavirus ar inte
anmalningspliktigt i Sverige. Sjukdomen bryter ut hos hést
under den kallare arstiden och har blivit en relativt vanligt
pavisad infektion. SVA pavisade 46 fall 2024 och 179 fall
2025. Antalet 6kade pa grund av insamling av prover for
ett projekt. Under 2025 péabdrjades ocksa kartliggning av
seroprevalens i nutid och de senaste decennierna.

Infektids anemi dr en anmélningspliktig sjukdom i
Sverige som hittills inte har péavisats hédr, men under de
senaste aren har sporadiska fall rapporterats i. Sjukdomen
bekédmpas i Europa, men det dr orovéckande att ett flertal
fall har pévisats i linder som ska vara fria. Det &r troligen
samma risk for introduktion till Sverige som i andra EU-
lander och darfér bor utvecklingen hallas under uppsikt.
Sjukdomen &r anmélningspliktig och det finns krav pa att
samtliga hingstar som anvinds for artificiell insemination
ska testas for sjukdomen innan stuterisédsongen.

DISKUSSION
Sverige har fortsatt ett gott smittldge hos héstar, och manga
allvarliga sjukdomar forekommer inte i landet. For de
sjukdomar som adnd4 finns hér saknas ofta en tydlig bild av
deras utbredning, da 6vervakningen — med nagot undantag,
sasom CEM under 2025 — i huvudsak bygger pa passiv
rapportering av anmilningspliktiga fall. Vissa infektioner,
sdsom med ekvint coronavirus, Rhodococcus equi och CEM,
forefaller 6ka, men idag saknas tillricklig kunskap om hur
vanligt forekommande dessa sjukdomar faktiskt ar.
Resultaten fran den passiva Overvakningen tyder
pa att kvarka ar ett konstant problem i den svenska
héstpopulationen. Nya studier tyder pa att nyanldnda héstar,
ofta fran internationell handel, dr inblandade i1 de flesta
undersokta utbrott. Vaccinationsgraden ér idag otillracklig
for att forhindra spridning av kvarka och minska antalet
utbrott. En férdel med det nya vaccinet &r att antikroppar som
bildas efter vaccination inte interfererar med det serologiska

testet.
For de flesta smittsamma sjukdomarna ar risken for
spridning i Sverige hogst vid inforsel av histar till Sverige.
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Antibiotikaresistens hos bakterier
fran djur och livsmedel

Innehallsansvar: Oskar Nilsson

BAKGRUND

Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA) har i
uppdrag att Overvaka och analysera utvecklingen
av antibiotikaresistens hos bakterier fran djur och
livsmedel av animaliskt ursprung. Detta inbegriper
ocksa genomforandet av den obligatoriska harmoniserade
overvakningen av antibiotikaresistens hos bakterier fran
livsmedelsproducerande djur och livsmedel, i enlighet
med EU:s lagstiftning. Overvakningen sker genom SVA:s
program Svensk veterindr antibiotikaresistensmonitorering
(Svarm) som har funnits sedan ar 2000.

Syftet med Svarm &r att uppticka fordndringar i
resistenstrender och att ge underlag for rekommendationer
om anvéndning av antibiotika till djur. Tre typer av bakterier
Overvakas: zoonotiska bakterier, specifika djurpatogener
och indikatorbakterier fran friska djur och kott. Bade
tarminnehall fran friska djur i samband med slakt och farskt
kott undersoks dessutom med extra kénslig metodik for
Escherichia coli (E. coli) som producerar betalaktamaser
med utokat spektrum (ESBL, extended spectrum beta-
lactamases”), AmpC-enzymer och karbapenemaser. Grunden
for overvakning av indikatorbakterier, dvs. kommensala E.
coli och Enterococcus spp. frdn den normala tarmfloran hos
friska djur, motiveras av att resistensen hos dessa bakterier
speglar det selektionstryck som orsakas av anvdndningen av
antibiotika i en djurpopulation. Dessa kommensala bakterier
kan ocksa vara reservoarer for mobila resistensgener som
kan foras vidare till ménniskor genom néringskedjan.
Forekomsten av resistens hos bakterier som kontaminerar
kott speglar sannolikheten for exponeringen av manniskor
for sadana reservoarer hos livsmedelsproducerande djur.

Svarm-programmet dverensstimmer med EU-direktiv
(2003/99/EG) och efterfoljande beslut (2013/652/EU, frén
2021 ersatt av 2020/1729/EU). Enligt direktivet ska resistens
hos Salmonella, Campylobacter jejuni och Campylobacter
coli samt indikatorbakterier regelbundet Gvervakas hos
slaktkycklingar, kalkoner, virphdns, grisar och notkreatur
med harmoniserade metoder. For Sveriges del innebér
detta i korthet att man varje &r undersoker isolat av
Salmonella fran alla rapporterade utbrott hos fjdderfd, samt
170 isolat av Campylobacter fran antingen slaktkycklingar
eller grisar. Dessutom resistensundersoks 170 isolat av
E. coli fran tarminnehdll fran friska slaktkycklingar
eller grisar varje ar. Forekomst av  ESBL/AmpC- och
karbapenemasproducerande FE. coli undersdks varje
ar i 300 prover av tarminnehall och 300 prover av
farskt detaljhandelskott fran antingen slaktkycklingar
och kalkoner (endast 150 prover) eller frdn gris och
notkreatur. Pa grund av sma produktionsvolymer ér det inte
obligatoriskt for Sverige att undersoka Campylobacter eller
indikatorbakterier fran friska kalkoner eller nétkreatur. Det ar

inte heller obligatoriskt att undersoka for ESBL/AmpC- eller
karbapenemasproducerande E. coli i dessa djurkategorier.
Ibland, beroende pé resurser och tillgang till prover, utfors
dock sédana undersokningar pa frivillig basis. Kott fran
lander utanfor EU provtas vid grinskontrollstationerna
och analyseras med avseende pd E. coli och forekomst
av ESBL/AmpC- och karbapenemasproducerande E. coli
samt Sal/monella nir det géller kott fran fjaderfa.

Utdver den obligatoriska dvervakningen som beskrivs
ovan kompletteras Svarm, enligt nationell lagstiftning, med
data om resistens hos isolat av Salmonella fran andra
rapporterade fall hos djur &n de som omfattas av EU-
lagstiftningen. Svarm kompletteras ocksd med data om
resistens hos isolat av bakterier fran diagnostik av kliniska
prover som skickas in till SVA samt fran forskningsprojekt
och specifikt fran SvarmPat-projektet som fokuserar pa
resistens hos djurpatogener fran lantbrukets djur. SvarmPat
drivs i samarbete med Gard & Djurhdlsan AB och finansieras
av Jordbruksverket.

Forséljningen av antibiotika for anvindning till djur
Overvakas ocksad. Den priméra datakdllan dr forsdljning
fran apotek till djurdgare (expedierade recept) och till
veterindrer (rekvisition for anvéndning i egen praktik). I
Sverige siljs alla veterindrmedicinska likemedel pa apotek
som &r skyldiga att anméla all forséljning av ldkemedel
och veterindrmedicinska lakemedel till E-hdlsomyndigheten.
Uppgifterna om forsdljning av antibiotika berdknas per kg
aktiv substans. Vid forskrivning registreras dven djurslag.

Data om antibiotikaresistens hos bakterier fran djur
och livsmedel samt data om forséljning av antibiotika for
anvindning till djur presenteras i en arlig rapport tillsammans
med motsvarande data for humanmedicin sammanstéllda
av Folkhilsomyndigheten. Rapporten — Swedres-Svarm —
finns tillgdnglig pd www.sva.se/swedres-svarm. De olika
datakéllor som sammanstéllts i denna rapport illustreras i
figur 69 (observera att figuren s vil som rapporten &r pa
engelska).

LAGSTIFTNING

Som nidmnts ovan regleras delar av den antibiotikaresistens-
overvakning som utfors i Sverige av EU-lagstiftningar
(2003/99/EG och 2020/1729/EU). Dessutom finns det
nationell lagstiftning som direkt eller indirekt paverkar
overvakningen av antibiotikaresistens. Mer precist
finns det lagstiftning géllande resistensundersdkning av
Salmonella samt att fynd av karbapenemasproducerande
Enterobacterales (ESBL-CARBA) och meticillinresistenta
koagulaspositiva stafylokocker (t.ex. MRSA och MRSP) hos
djur dr anmélningspliktiga i Sverige (SJVFS 2021:10).
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Figur 69: En schematisk illustration av data som ingar i Swedres-Svarm-rapporten.

SAMMANFATTNING AV OVERVAKNINGEN 2025
Under lang tid har Sverige haft en gynnsam situation jamfort
med manga andra ldnder nér det giller antibiotikaresistens
hos bakterier fran ménniskor. Det ldget kvarstéar fortfarande.
En av anledningarna ar att vi har effektiva strategier for att
frimja en ansvarsfull anvandning av antibiotika och begrinsa
spridningen av antibiotikaresistens.

Inom veterindrmedicinen har antibiotikaforsiljningen
minskat kraftigt sedan mitten av attiotalet for att de
senare dren ha stabiliserats pa en jaimforelsevis 1ag niva.
Forsdljningen av aminoglykosider for gruppbehandling
har dock okat patagligt sedan 2022, vilket forklaras av
ett okat behov av behandling av avvinjningsdiarré hos
gris efter tillbakadragandet under 2022 av forebyggande
veterindrmedicinska lakemedel med hog halt av zinkoxid.

Vidare har forekomsten av resistens bland bakterier fran
djur generellt sett varit stabilt 1ag. For vissa substanser och
bakterier har forekomsten 6ver tid till och med minskat.
Ett sddant exempel &r ESBL-bildande Escherichia coli hos
slaktkyckling. Det finns dock undantag, exempelvis har

forekomsten av resistens mot ampicillin, sulfonamider och
trimetoprim okat hos slumpmaéssigt utvalda E. coli hos saval
slaktkyckling som slaktgris.

Forsaljning av antibiotika for veterinarmedicinskt
bruk
Forsdljningen av antibiotika for djur fran apotek i Sverige
uppgick 2025 till 9053 kg. Sedan 2016 har forséljningen av de
flesta antibiotikaklasser minskat eller forblivit stabil. Jimfort
med tidigare ar har dock forséljningen av aminoglykosider
okat patagligt sedan 2022, d&ven om Okningen mellan
2024 och 2025 var mer begrinsad. Okningen forklaras av
stigande anviandning av aminoglykosider for behandling av
avvanjningsdiarré som en f6ljd av tillbakadragandet under
2022 av veterindrmedicinska ldkemedel med hog halt av
zinkoxid. Jamfort med 2024 okade dven forsiljningen av
aminopenicilliner, framforallt pa grund av 6kad forséljning
for fjaderfd, samt i mindre omfattning for gris, hund och katt.
Av den totala anvdndningen 2025 var cirka 57 %
penicillin med smalt spektrum. Forséljningen av antibiotika
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som bor anvindas sarskilt restriktivt (fluorokinoloner, tredje
generationens cefalosporiner och polymyxiner) var redan lag
2016 och har sedan dess minskat visentligt. Under samma

. Individuell behandling . Gruppbehandling [ Tillvaxtframjande

. . . . 50
tiodrsperiod har andelen produkter fér behandling av enstaka
djur varit omkring eller 6ver 90 % av den totala forséljningen.
Den totala forsdljningen av antibiotika for djur har .
. R . . . 40 +
minskat med o&ver tvd tredjedelar sedan 1986, nir
anvindningen av tillvixtbefrimjande antibiotika upphorde.
Detta dr korrigerat for att antalet djur av olika arter
o . . 30 |
har fordndrats genom aren. Under 90-talet minskade 2
anvdndningen av antibiotika som ldkemedel till hela s
djurgrupper, och under de senaste tva decennierna ses ocksa £ 2
en minskad anvindning av antibiotika foér behandling av |
enstaka djur (figur 70). |II
.
ESBL-bildande Enterobacterales 107
Bakterier som bildar ESBL ér inte anmélningspliktiga vid
fynd hos djur. Sddana bakterier &r generellt sett ovanliga hos
djur i Sverige. Tidigare var forekomsten hos slaktkyckling 0 S 6 o 6 o 6 o e o o
hog men den har minskat under senare ar (figur 71). Under R I I M ML
2025 undersoktes forekomsten av ESBL-bildande E. coli i A
tarmprov fran slaktgris och slaktkyckling samt fran kottprov
frén gris och not med selektiva metoder. Sddana bakterier Figur 70: Arlig férséljning av veterindrmedicinska
hittades i 2 % av tarmproven frén slaktgris och <1 % av lakemedel med antibiotika uttryckt i milligram per
kottproven av gris- respektive notkott men inte i nagra av populationskorrigeringsenhet (mg/PKU). Individuella
. . behandlingsdata fér 2010-2015 &r osékra pa grund
proven av tarmproven frén slaktkyckling. av bristande fullstindighet, framst nar det galler
Bakterier som bildar ESBL-CARBA har inte bekréftats injektionspreparat. Osékra individuella behandlingsdata
hos tamdjur i Sverige. indikeras med en ljusare gra farg. | denna figur ingar alla
produkter (inklusive tabletter), medan tabletter ej ingar i
den europeiska dvervakningen av veterindrmedicinsk
anvandning av antimikrobiella medel vid berékning av
mg/PKU.
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Figur 71: Andel (%) av prover fran slaktkycklingar som &r positiva fér Escherichia coli med ESBL/pAmpC fran 2010 till 2025.
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Meticillinresistenta Staphylococcus aureus (MRSA)
Under éaret isolerades meticillinresistenta Staphylococcus
aureus (MRSA) frén gris i en studie med selektiva
odlingsmetoder och sporadiskt i kliniska prover fran
djurslagen hund, hast och katt.

Forekomsten hos gris ar otillrdckligt undersokt men 1
en EU-harmoniserad studie med provtagning av slaktgrisar
pa slakteri och selektiva odlingsmetoder pavisades MRSA
1 29 % av undersokta slaktgrupper. I studien var det stora
skillnader i forekomst mellan olika slakterier. Bland annat
darfor dr det oklart hur vl resultatet reflekterar forekomsten
pa gard. Under 2025 och 2026 genomfors darfor en studie
med provtagning pd gardar med smaégrisar. Prelimindra
resultat tyder pa en ldgre forekomst i den studien.

Hos hund och katt var antalet MRSA-fall 10 respektive 6.
De typer som dominerar hos dessa &r samma som hittas hos
maénniskor, vilket tyder pé att manniskor ar smittkéllan. Hos
hést var antalet MRSA-fall 7 vilket &r lagre dn aren 2020-21
(27 respektive 23 fall), da det forekom utbrott av MRSA pé
hastsjukhus.

Meticillinresistenta Staphylococcus pseudintermedius
(MRSP)

Under 2025 var antalet anmaélda fall av meticillinresistenta
Staphylococcus pseudintermedius (MRSP) hos djur pa
ungefdr samma niva som de senaste aren. Totalt anméldes
45 fall av MRSP till Jordbruksverket, varav 43 fall fran hund
samt ett fran katt och ett frin marsvin. Samtliga isolat utom
tvé fanns tillgdngliga for vidare undersdkning. De forsta aren
efter att MRSP hade hittats hos djur i Sverige var i princip alla
fall av en viss sekvenstyp (ST71). Pa senare ar forekommer
fler olika sekvenstyper, (2 olika 2025) varav ST551 &r den
vanligaste.

Resistens hos zoonotiska patogener

Forekomsten av Salmonella hos livsmedelsproducerande
djur 1 Sverige ar véldigt lag i ett internationellt perspektiv
och isolerade stammar oavsett djurslag ar oftast kinsliga
for antibiotika. Bland 108 isolat fran alla djurslag 2025
var 85 % kénsliga for alla testade antibiotika. Resistens
mot fluorokinoloner ses normalt bara i enstaka isolat. Ingen

resistens mot karbapenemer rapporterades bland Salmonella
fran djur. Salmonella frén invasiva infektioner hos ménniskor
ar mer resistenta dn isolat fran djur i Sverige. Detta beror
troligen pa att en stor andel av fallen hos ménniskor &r
smittade utomlands eller via importerade livsmedel.

Campylobacter fran djur i Sverige ar oftast kénsliga
for relevanta antibiotika och exempelvis dr resistens mot
erytromycin mycket ovanligt.

Vanligtvis behandlas inte infektioner som orsakas av
salmonella eller campylobacter med antibiotika, hos vare sig
manniskor eller djur.

Resistens hos kliniska djurisolat

Bakterier som orsakar sjukdom hos djur dr fortfarande
oftast kédnsliga for de antibiotika som vanligen anvénds.
Till exempel &r bakterier som orsakar luftviagsinfektioner
hos lantbrukets djur och histar generellt kdnsliga for
bensylpenicillin men resistens forekommer exempelvis
hos Pasteurella multocida frén kalv. Penicillinresistens
ar ddremot vanligt hos Staphylococcus pseudintermedius
frén hundar och férekommer hos Staphylococcus aureus
fran hastar samt Staphylococcus felis fran katter. Resistens
hos E. coli fran olika djurslag forekommer ocksd och
ar vanligast hos isolat fran trdckprover frdn unga grisar.
Resistensundersokning dr motiverat for val av lampligt
antibiotikum vid behandling, sérskilt for E. coli och
Brachyspira spp.

Resistens hos indikatorbakterier fran friska djur
Resistens hos E. coli i tarmfloran hos friska djur kan anvéndas
som indikator for utbredningen av antibiotikaresistens
hos bakteriefloran i en djurpopulation och indirekt som
indikator pd omfattningen av antibiotikaanvdndning till
djuren. I Sverige dr forekomsten av resistens hos dessa
indikatorbakterier 1ag hos de flesta undersokta djurslagen
och situationen &r gynnsam ur ett internationellt perspektiv.
Till exempel var 79 respektive 68 % av E. coli fran
friska slaktkycklingar och slaktgrisar i de senast gjorda
undersokningarna kénsliga for alla testade substanser
(tabell 37).

Tabell 37: Andel (i %) slumpmassigt utvalda Escherichia coli fran slaktkycklingar och grisar som &r kénsliga for alla undersékta antibiotika.

Ar
Djurslag 2014 2015 2016 2017 2018 2019 2020 2021 2022 2023 2024 2025
Gris - 68 - 71 - 71 - 64 - 73 - 68
Slaktkyckling 75 - 71 - 69 - 72 - 69 - 79
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Klinisk 6vervakning

Innehallsansvar: Erika Chenais

BAKGRUND

Klinisk (dven kallad passiv) 6vervakning &r en viktig
komponent i sjukdomsdvervakningen. For sjukdomar dér
djuren vanligen uppvisar allvarliga och uppenbara symtom
som t.ex. afrikansk svinpest (ASF), mjdltbrand och mul-
och klovsjuka, ar klinisk 6vervakning det effektivaste sittet
att upptécka sjukdomsutbrott sa tidigt som mdjligt, vilket i
sin tur ar viktigt for att forhindra spridning och pa sé sitt
minska de negativa effekterna av sjukdomsutbrottet. For
andra sjukdomar ar klinisk 6vervakning ett komplement
till aktiv overvakning. I detta kapitel beskrivs klinisk
overvakning av sjukdomar som ingér i epizootilagen (SFS
1999:657 med &ndringar). Den kliniska 6vervakningen av
ASF, mjéltbrand, mul- och kldvsjuka och newcastlesjuka
beskrivs mer ingdende. Sjukdomar med bade passiva och
aktiva dvervakningskomponenter presenteras i respektive
sjukdomskapitel.

SJUKDOMAR

Afrikansk svinpest

ASF ér en allvarlig virussjukdom som orsakas av ASF-virus.
Sjukdomen drabbar e vildsvin och grisar med svér sjuklighet
(feber, anorexi, blodningar, koordinationssvarigheter) och
hog dodlighet. Under 2023 konstaterades ASF for forsta
gangen i Sverige da ASF-virus pavisades hos vildsvin. Ett
ar senare, i september 2024, var Sverige ater officiellt fritt
frén ASF. Den pagéende globala epidemin av ASF startade
med att ASF-virus introducerades till Georgien 2007. Efter
gradvis spridning i bade vildsvins- och grispopulationerna
dr smittan nu nérvarande i flera linder i Europa liksom i
andra delar av virlden. Sjukdomen har sitt ursprung, och &r
endemisk, 1 Afrika s6der om Sahara.

Mjaltbrand

Mjéltbrand &r en allvarlig zoonotisk sjukdom som kan drabba
de flesta daggdjur, sarskilt vixtitare. Den orsakas av Bacillus
anthracis, en sporbildande bakterie. Sporerna ar mycket
resistenta och kan 6verleva i jorden i artionden. Sjukdomen
var vanlig hos svensk boskap i borjan av 1900-talet, med
en betydande minskning av utbrottsfrekvensen under senare
delen av seklet. Under det senaste decenniet har sjukdomen
dock ater forekommit i landet med rapporterade utbrott 2008,
2011, 2013 och 2016. Sjukdomen forekommer i de flesta
lander i vérlden.

Mul- och klévsjuka

Mul- och klovsjuka dr en mycket smittsam sjukdom hos
klovbéarande djur som noétkreatur, far, getter och grisar.
Dadligheten vid mul- och klovsjuka &r 1ag, men sjukligheten
mycket hog och med lang dterhdmtningstid vilket leder till
stora produktionsbortfall. Kostnaden for att utrota sjukdomen
ar extremt hog. Mul- och klovsjuka ar endemisk i ménga delar
av vérlden. Europa é&r fritt fran mul- och kldvsjuka, men har
under de senaste tjugofem aren drabbats av ett antal utbrott.
I borjan av 2025 skedde ovéntat utbrott i Tyskland, Ungern
och Slovakien (utbrottet i Slovakien skedde efter spridning
frén utbrottet i Ungern). Utbrotten visar pa en sténdig risk for
nyintroduktion av viruset, och att tidig upptackt dr avgorande
for bekdmpningen.

Newcastlesjuka

Newecastlesjuka dr en mycket smittsam och ofta allvarlig
sjukdom hos tamfjaderfd och andra faglar som orsakas av
virulenta stammar av avidrt paramyxovirus typ 1. Vilda faglar
ar viktiga reservoarer for viruset, som dverfors genom direkt
och indirekt kontakt mellan infekterade och icke-infekterade
faglar. Sedan 1995 har 26 utbrott av newcastlesjuka intraffat
i Sverige. Alla utbrotten har bekdmpats och utrotats. Sverige
har status som fritt frdn newcastlesjuka- utan vaccination
(kommissionens genomforandeforordning (EU) 2021/620).

LAGSTIFTNING

Klinisk misstanke om sjukdomar som omfattas av
epizootilagen (SFS 1999:657 med &andringar) sdsom
mjiltbrand, mul- och kldvsjuka och newcastlesjuka ska
anmadlas till Jordbruksverket. Denna skyldighet géller
djurhéllare, officiella och privata veterinérer, laboratorier
och andra relevanta intressenter. Efter anmélan till
Jordbruksverket och samrdd med sjukdomsexperter
vid Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA) utreds
sjukdomsmisstankar som inte kan avfardas. Provtagning
och analys utfors i enlighet med tillimpliga delar
av  EU:s regelverk (forordning (EU) 2016/429),
tillaggen i kommissionens delegerade forordning (EU)
2020/689 och (EU) 2020/687) och rekommendationer
av EU:s referenslaboratorium. Dessutom &r ett antal
andra smittsamma sjukdomar anmélningspliktiga till
Jordbruksverket och/eller berorda lénsstyrelser baserat
pa laboratoriebekriftelse eller klinisk misstanke (SJVFS
2021/10).
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OVERVAKNING

Varje ar rapporteras hundratals misstankar om allvarliga
smittsamma djursjukdomar av faltveterinérer, djurdgare
eller patologer till sjukdomsexperter pd SVA. Ménga av
dessa misstankar kan avfardas baserat pd anamnes och
inledande klinisk undersékning, medan andra kraver anmélan
till Jordbruksverket och ytterligare utredning inklusive
provtagning av sjuka eller doda djur. Besittningen beldggs
ofta med forflyttningsrestriktioner under utredningen. Ocksé
i de fall dér sjukdomen i fraga inte ar den huvudsakliga
misstanken men dér denna inte kan uteslutas baserat pa
den klinisk undersdkningen, kan prover tas for att utesluta
diagnosen med hjilp av laboratorieundersokning. Detta kan
endast ske efter diskussioner med sjukdomsexperter pA SVA
och i samrad med Jordbruksverket. Detta tillvigagangssitt
syftar till att minska troskeln for att anméla och provta
for allvarliga smittsamma sjukdomar, och darigenom oka
overvakningssystemets kénslighet. Jordbruksverket star
for alla kostnader for veterindrbesok, transporter och
diagnostiska analyser i samband med utredning om allvarliga
smittsamma sjukdomar.

Afrikansk svinpest

Rapporterade fall av 6kad dodlighet eller allvarlig sjuklighet
med kliniska symtom som feber, blodningsrubbningar eller
reproduktionsstdrningar hos grisar eller vildsvin betraktas
som misstankar om ASF. Pa grund av stora likheter i den
kliniska bilden analyseras i allmédnhet prover fran grisar

som provtas for misstanke om ASF &dven for klassisk
svinpest. Prover fran misstinkta fall skickas till SVA for
laboratorieanalys.

Om mgjligt tas dessutom prover for att utesluta ASF som
dodsorsak fran alla rapporterade, upphittade vildsvinskadaver
(fallvilt). Om flera vildsvin rapporteras upphittade doda pa
samma plats, eller om vildsvin som hittats doda har tecken
som tyder pd ASF hanteras kadaverfyndet som en klinisk
misstanke om ASF.

Mjaltbrand

Fall med en historia av plotsliga dodsfall utan annan uppenbar
orsak hos mer &n ett djur i en beséittning eller en grupp
av djur betraktas som misstanke om mjéltbrand. Kliniska
symtom som feber, blodiga flytningar fran nos, mun, anus
eller vagina, okoagulerat blod, subkutan 6dematos svullnad
och brist pa rigor mortis, samt epidemiologisk information
som nyliga landskapsingrepp i form av till exempel muddring
eller gravning i omraden som ér tillgédngliga for djuren stirker
misstanken. Prover fran misstinkta fall skickas till SVA for
laboratorieanalys.

Overvakningen i de tvd omridden som drabbats av
mjaltbrand under de senaste artiondena &r fortsatt forstirkt.
Syftet ar att undersoka alla notkreatur, far och vilda idisslare
som hittats doda i dessa omraden utan uppenbar dodsorsak
for att utesluta mjaltbrand som dodsorsak.

Tabell 38: Misstankar (med bekréftade inom parentes) om epizootilagens sjukdomar (SFS 1999:657 med &ndringar) som rapporterats och
utretts vidare 2015-2024, baserat pa provtagning av sjuka eller déda djur.

Utredningar® (bekraftade)

Sjukdom 2016 2017 2018 2019 2020 2021 2022 2023 2024 2025
Afrikansk svinpest® 20(0) 18(0) 18(0) 38(0) 80(0) 63(0) 84(0) 179(1) 282 (0) 6(0)
Mjaltbrand® 74(15) 34(0) 16(0) 15(0) 10(0) 15(0) 14(0) 8(0) 9(0) 13(0)
Aujeskys sjukdom 2(0) 0(0) 1(0) 2(0) 1(0) 1(0) 1(0) 3(0) 1(0) 0(0)
FagelinfluensaP 17(2) 28(4) 9(1) 9(0) 8(2) 81(28) 31(1) 22(2) 24(3) 40(7)
Blatungaf 2(0) 2(0) 2(0) 2(0) 4(0) 3(0) 4(0) 3(0) 131(72) -
Brucellos 0(0) 0(0) 1(0) 1(0) 0(0) 4(0) 4(0) 6(0) 4(0) 2(0)
BSEF 2(0) 2(0) 42(0) 18(0) 10(0) 13(0) 9(0) 8(0) 0(0) 0(0)
CWD6 0(0) 1(0) 17(0) 31(2) 27(1) 17(0) 19(0) 46 (0) 39(0) 39(0)
Klassisk svinpest 5(0) 3(0) 4(0) 5(0) 8(0) 4(0) 7(0) 13(0) 6(0) 3(0)
Mul- och kl6vsjuka 1(0) 0(0) 0(0) 0(0) 0(0) 0(0) 1(0) 2(0) 4(0) 5(0)
IBR 0(0) 0(0) 2(0) 1(0) 3(0) 1(0) 0(0) 1(0) 4(0) 2(0)
Newcastlesjuka 17(1)  29(3) 8(1) 11(0) 9(1) 24(1) 22(2) 15(1) 24(2) 31(0)
Paratuberkulos 5(0) 5(0) 1(0) 4(0) 4(0) 2(0) 4(0) 5(0) 5(0) 5(0)
PRRS 5(0) 2(0) 2(0) 12(0) 5(0) 7(0) 5(0) 5(0) 4(0) 3(0)
Rabies 3(0) 6(0) 9(0) 5(0) 12(0) 13(0) 16(0) 2(0) 9(0) 3(0)
Tuberkulos' 6(0) 9(0 7(0) 15(0) 20(0) 14(0) 23(0) 33(0) 40(0) 34(0)
West Nile-feber 1(0) 2(0 0(0) 5(0) 4(0) 0(0) 1(0) 4(0) 4(0) 3(0)

A I manga fall undersoktes kliniska misstankar fér flera sjukdomar med liknande klinisk bild (t.ex. ASF/CSF/PRRS, Al/ND).
B Har ingar misstankar hos grisar och vildsvin som hittats déda. Vildsvin som provtagits inom ASF-utbrottet hos vildsvin 2023-2024

ingar inte.

C Inkluderar djur frén den intensifierade évervakningen i de tvd omréden som hade utbrott 2008 respektive 2011.

P Omfattar inte vervakning av eller fall hos vilda faglar.

E Omfattar utredningar till och med 25 september 2024. Bldtunga togs ur epizootilagen den 26 september 2024.
F Det 6kade antalet kliniska misstankar under 2018 och 2019 jamfért med tidigare ar ar resultatet av betydande insatser for att upptécka

och anmala djur med kliniska tecken som &r férenliga med BSE.

G Omfattar inte dvervakning eller fall i den intensifierade provtagningen.
H Redovisas som fall per besittning eller dgare, inklusive dvervakning vid slakt.
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Mul- och kl6vsjuka

Rapporterade fall av sjukdom hos nétkreatur, far, getter
eller grisar med blésor vid eller i klovar, munslemhinna
eller spenar betraktas som misstanke om mul- och klovsjuka.
Prover skickas till SVA for analys.

Newcastlesjuka

Rapporterade sjukdomsfall hos fjdderfa eller andra faglar
som hélls i fAngenskap och som uppvisar en betydande
minskning av dggproduktionen (dggdropp) och forsdmring
av Adggskalskvaliteten betraktas som misstankar om
newcastlesjuka, dven utan allvarligare kliniska tecken sasom
okad dodlighet, nervosa symtom och andningsbesvir. Prover
skickas till SVA for analys. P& grund av den kliniska likheten
analyseras i allménhet prover fran fjiderfd som provtas
for misstanke om newcastlesjuka dven med avseende pa
fagelinfluensa.

Dessutom finns det en aktiv komponent f6r 6vervakning
av newcastlesjuka inom programmet for 6vervakning av
infektiésa sjukdomar hos fjaderfd, som é&r inriktat pa
avelsbesittningar (beskrivs i det sirskilda kapitlet om detta
program, sidan 164).

RESULTAT

De misstankar om djursjukdomar som ingar i epizootilagen
(SFS 1999:657 med andringar) och som anmaildes och
utreddes vidare baserat pa provtagning av sjuka eller doda
djur 2015-2025 sammanstills i tabell 38.

Sex kliniska misstankar om ASF utreddes under 2025,
tre hos grisar (varav en minigris) och tre hos vildsvin. Alla
utredningar utfoll med negativt resultat. Samtliga misstankar
hos gris utreddes samtidigt for klassisk svinpest.

Tretton kliniska misstankar om mjéltbrand utreddes
under 2025, 12 hos notkreatur och en hos idlg. Alla

utredningar utfoll med negativt resultat

Fem kliniska misstankar om mul- och klévsjuka utreddes
under 2025, tva hos get, en hos far, en hos ndtkreatur och en
hos vildsvin. Alla utredningar utfoll med negativt resultat.

Trettioen kliniska misstankar om newcastlesjuka
undersoktes under 2025. Alla utredningar utfll med negativt
resultat. Trettio av misstankarna utreddes samtidigt for
fagelinfluensa (se sidan 47).

DISKUSSION

Klinisk 6vervakning utgér en grundldggande del i det
sammanlagda systemet for 6vervakning av djursjukdomar,
och ar sérskilt viktigt nir det géller tidig upptickt av
allvarliga smittsamma djursjukdomar inklusive eventuellt
nya sjukdomar. Denna dvervakningskomponent &r beroende
av samarbete och fortroende mellan berdrda personer (bland
annat djurhéllare och officiella och privata veterindrer) och
de centrala veterindrmyndigheterna, men ocksé pa kunskaps-
och medvetenhetsnivin for alla inblandade. I Sverige har
samarbetet mellan berérda aktérer ldnge legat pa en hog niva,
och kunskaps- och medvetenhetsnivan om epizootilagens
sjukdomar samt skyldigheten att rapportera misstankar om
sddana bedoms som god. P& grundval av detta och med tanke
pa det relativt stora antalet misstankar om sédana sjukdomar
som undersoks varje ar anses den kliniska dvervakningen
vara tillfredsstdllande.

REFERENSER

DG(SANCO) 2013-6780. Report from an audit carried
out in Sweden on Animal health — disease contingency
plans; protection during depopulation for disease control,
pp  14-17.  https://ec.europa.eu/food/audits-analysis/
act_getPDF.cfm?PDF_ID=11146
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Obduktion av lantbrukets djur

Innehallsansvar: Beth Young, Ulrika Rockstrom

Figur 72: Obduktionsverskamheten ar viktig for den nationella
sjukdomsévervakningen och for tidig upptackt av nya
infektionssjukdomar. Foto: Ulrika Rockstrém.

BAKGRUND

Obduktion &r ett viktigt verktyg for att hjélpa veterindrer
och djurdgare att 16sa djurhédlsoproblem pa gardsniva.
Internationella och nationella erfarenheter visar att obduktion
ocksa ar viktigt for dvervakning av infektionssjukdomar
och for att uppticka nya sjukdomar. Dessutom okar
forutsdttningarna att upptidcka geografiska forédndringar
av forekomsten for olika sjukdomar. Tidig upptickt av
infektionssjukdomar &r av yttersta vikt for att forhindra
negativa konsekvenser i den drabbade besittningen och
for spridning till andra besittningar. For sjukdomar som
ger tydliga kliniska symtom och/eller makroskopiska fynd
vid obduktion dr den forsta forsvarslinjen att djurdgare,
beséttningsveterindrer och/eller obducenter misstinker och
faststdller diagnos genom olika uppfoljande undersdkningar.
Vid obduktion tas olika prover ut for mikrobiologiska
och histopatologiska undersdkningar, vilket ytterligare 6kar
mdjligheten att stélla korrekt diagnos.

OVERVAKNING

I borjan av 1990-talet startade ett sérskilt program for
obduktion av lantbrukets djur, med sérskild fokus pé
livsmedelsproducerande djur. Jordbruksverket finansierar
programmet, kompletterat med sdrskilda avgifter fran
djurdgare. Gard & Djurhdlsan ansvarar for sjdlva
administrationen, vilket innebér att sdkerstdlla att alla
lantbruksdjur i hela landet ska kunna obduceras. Programmet
subventionerar obduktioner av alla livsmedelsproducerande
djur inklusive fjaderfan samt exotiska hov- och klovdjur.
Varje ar undersoks cirka 2000 djur inom programmet.
Transport av kadaver till obduktionsanldggningarna sker
oftast av Svensk Lantbrukstjénst nér det géller de storre
djuren och av djurdgaren sjilva for de mindre djuren. Till
SVA kan material/kroppar upp till 20 kilo dven skickas in
per post i sérskilt framtagna forpackningar. All intransport
arrangeras och finansieras av djurdgaren. Transport kan vara
ett problem for stora djur, sérskilt under sommarménaderna
nidr hoga temperaturer leder till snabb forruttnelse av
slaktkroppar, sérskilt ndr avstandet mellan garden och
obduktionsanldggningen é&r stort.

Obduktioner utfors pa sex olika anldggningar, alla
beldgna i1 sodra halvan av Sverige: Skara (Gard &
Djurhélsan), Kévlinge (Gard & Djurhidlsan), Uppsala
(Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA), Sveriges
lantbruksuniversitet (SLU), Visby (Gard & Djurhélsan) och
Karlskoga (Gérd & Djurhélsan).

Under 2017 inleddes en pilotstudie for att underlétta
snabba gardsobduktioner av stora djur i avlagsna omréden
i Sverige med hjilp av en sa kallad RDA-metod (Remote
Digital Autopsy). Metoden gor det mojligt for faltveterindrer
eller djurdgare att utféra en enkel obduktion pa garden och
skicka digitala bilder pa organ med eventuella makroskopiska
forandringar tillsammans med sjukdomshistoria till en
patolog som sedan kan hjdlpa till att stdlla diagnos.
Sedan starten har metoden vidareutvecklats till en digital
teknik dér personen i félt guidas genom obduktionen och
provtagningsprocessen av erfaren personal med hjilp av
virtuella motesplattformar. Dessa digitala obduktioner &r inte
utformade for att ersétta traditionella obduktioner som utfors
pa laboratorier eller obduktionsanldggningar, utan snarare
for att mojliggora obduktioner i de fall nir de annars inte
skulle utforas pa grund av alltfor ldnga avstand fran gard
till ndrmaste obduktionsanldggning. Tekniken har i forsta
hand anvints for obduktion av renar, men mélet ar att oka
anvindningen for alla stora djur nér omedelbar transport till
ett laboratorium eller obduktionsanldggning inte &r mojlig.
De senaste aren har antalet gdrdsobduktioner av nétkreatur,
far och grisar 6kat i antal och det finns en stor potential att
oka antalet ytterligare.
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FOKUS: Kalvar féddes utan storhjérna -
en effekt av blatungeviruset

Blatunga, som férsta gangen diagnosticerades
i Sverige september 2024, blev den mest
uppmarksammade diagnosen under 2025. Under
vintern och varen 2025 kom kalvar in till obduktion
som aborterats, fotts doda eller svaga. Det visade
sig att kalvarna saknade storhjarna. Dessa kalvar
hade blivit infekterade av blatungeviruset under
dréktigheten da moderdjuret blivit smittat under
hésten 2024. De kalvar som foddes levande
upptrade som “dumma”, de kunde inte se,
orientera sig, hitta spenen och saknade sugreflex.

Kadaver som skickas for obduktion utgor édven en viktig
kélla till provmaterial for flera olika 6vervakningsprogram. I
samband med obduktioner samlas prover in frén definierade
djurkategorier for dvervakning av antimikrobiell resistens,
salmonella, transmissibel spongiform encefalopati (TSE)
och paratuberkulos. Aborterade idisslar- och grisfoster som
lamnas in for obduktion provtas med avseende pa brucellos,
porcint reproduktivt och respiratoriskt syndrom (PRRS) och
klassisk svinpest (se kapitlet "Undersdkningar av aborter hos
livsmedelsproducerande djur” pé sidan 163).

I programmet har ett sérskilt journalprogram tagits fram.
Har samlas alla remisser, analysresultat, obduktionsrapporter
och bilder fran obduktionerna. Sektionsfynd och diagnoser
laggs in genom sirskilda koder och skapar en databas som

ger mojlighet att fa ut statistik. Bilderna samlas i ett bildarkiv.

Béde bilder och statistik kan begéaras ut for att anvindas till
ansokningar, forskning och foreldsningar med mera.

RESULTAT

Totalt genomfordes 2377 obduktioner inom programmet
under 2025. Antalet djur av olika djurslag som obducerats
under de senaste 20 aren visas i tabell 39. Under
2025 diagnostiserades 123 fall av anmdilningspliktiga
sjukdomar genom obduktion (tabell 40). Den vanligaste
anmélningspliktiga sjukdomen som diagnosticerades
var virussjukdomen blatunga. Andra anmélningspliktiga
sjukdomar som uppticktes 2025 var bland annat listerios och
frasbrand. Totalt provtogs 376 kalvar avseende salmonella
och av dessa var tre djur positiva, varav tva var primérfall
(Salmonella Typhimurium och S. Reading).

DISKUSSION

Obduktioner r en viktig del av den nationella vervakningen
av infektionssjukdomar och nya sjukdomar, vilket framgér av
upptéckten av de 123 fall av anmélningspliktiga sjukdomar
under 2025.

Antalet obduktioner som utfoérs varje ar har haft en
nedatgdende trend fran drygt 3000 for 20 ar sedan till
knappt 2000 under senare ar (se tabell 39). Under 2025
sdgs dock en stor okning av antalet djur som kom in
for obduktion. En avgorande faktor for hur méanga djur
som obduceras dr om det finns en oro for nya sjukdomar
eller om de finns en pagdende problematik av allvarliga
sjukdomsutbrott. Okningen i antalet obducerade djur 2025
kan delvis forklaras av oron kring virussjukdomen blatunga
(se kapitlet “Blatunga” pa sidan 22).

Men uppfattningen dr dven att intresset for obduktion
har okat generellt. Den storsta 6kningen av obduktioner
noterades vid laboratoriet i Karlskoga dir 466 djur
obducerades 2025. Okningen beror pa ett 6kat intresse for
att obducera notkreatur. Ett relativt 1agt antal slaktkycklingar
obduceras varje ar, &ven om antalet slaktkycklingar som
obducerades 2025 var nagot hogre &n foregdende ar. En
anledning till att inte fler fjaderfin obduceras antas bero
pa att primérproducenternas egna veterinirer sjilva utfor
obduktion pé gard och skickar prover for analys till utlandet.
Att antalet grisar som obduceras dr lagt antas bero pa en
minskning av antalet gardar med produktion samt ett generellt
battre sjukdomslige 4n tidigare. En regional obalans kan
ses genom att fler undersdkningar gors i regioner som
ligger ndrmare obduktionsanldggningarna. Det storsta antalet
undersokningar utfors i regioner med hog djurtdthet och
tillgang till ett regionalt laboratorium som utfor obduktioner.

REFERENSER
Redovisning av uppdrag om veterindr obduktionsverksamhet
(Jordbruksverket, Dnr 33-10225/10)
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Tabell 39: Antal obducerade djur av olika arter, 2005-2025.

Ar Gris  Notkreatur Far Get Hagnadhjort Fjaderfa Exotiska hovdjur Ren Andra Totalt
2005 2190 839 550 13 26 49 1 0 0 3668
2006 2543 733 630 7 38 39 0 0 0 3990
2007 1434 660 545 17 39 80 7 0 0 2782
2008 1173 646 613 15 43 480 10 0 1 2981
2009 1112 655 510 11 10 656 18 0 5 2977
2010 932 773 637 24 13 391 25 0 2 2797
2011 737 707 611 23 11 460 28 0 1 2578
2012 862 826 749 35 11 630 37 0 1 3151
2013 667 983 840 34 18 749 43 0 2 3338
2014 502 747 548 14 11 1006 40 0 0 2868
2015 529 707 557 21 3 778 42 0 3 2640
2016 651 845 617 34 17 642 31 0 0 2837
2017 498 777 458 17 15 1478 36 4 0 3283
2018 481 785 414 35 19 609 12 5 0 2360
2019 448 725 306 19 1 700 10 4 1 2214
2020 464 597 272 29 4 601 9 71 3 2050
2021 373 655 253 20 9 523 15 54 2 1904
2022 321 502 263 17 4 628 6 38 0 1779
2023 327 826 280 23 6 455 22 35 0 1974
2024 301 828 329 33 5 405 4 38 0 1946
2025 331 1068 389 23 1 498 8 19 0 2377

Tabell 40: Antal indexfall av anmalningspliktiga sjukdomar enligt SIVFS 2021:10 (K12) som diagnostiserats fran prover tagna vid obduktion,
2017-2025. Statistik fran Gard och Djurhélsan. Ett “-" indikerar att ingen diagnostik genomférts.

Sjukdom 2017 2018 2019 2020 2021 2022 2023 2024 2025
Blatunga 0 0 0 0 0 0 0 4 49
Cervidpoxvirus® - - - - - - 1 0 0
Dichelobacter nodosus - - 2 0 0 0 0 0
Elakartad katarralfeber hos notkreatur 6 2 2 3 2 4 1 2 4
Frasbrand 25 24 25 9 26 9 20 28 23
Gumboro (virulent IBDV) 5 4 0 1 0 3 0 0 0
Honstyfus (S. Gallinarum) 3 0 0 0 0 0 0 0 0
Infektios bronkit 0 0 1 0 3 0 2 1
Infektios laryngotrakeit 17 20 21 16 16 15 6 8 6
Influensa A typ (H1N1) 2009, gris 1 0 0 0 3 0 0 0 0
Kronhjortens parapoxvirus® - - - - - - 1 0 0
Listerios 22 22 9 14 28 10 9 9 24
Mijaltbrand 0 0 0 0 0 0 0 0 0
Mycoplasma gallisepticum 1 7 32 15 15 11 6 3 6
Mycoplasma, fjaderfa (ej gallisepticum) 0 0 0 0 0 0 0 0 0
Nekrotisk hemorragisk enterit 0 0 0 0 0 1 0 0 0
(Clostridium perfringens typ C), gris

Q-feber (Coxiella burnetii) - - - - - - - 1
Salmonella 2 2 5 6 5 4 4

Svininfluensa, gris 1 0 0 0 0 0 0 1 2
Total 88 83 94 67 95 60 48 61 123

A Pavisades for forsta gdngen i Sverige 2023.
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Obduktioner av vilda djur

Innehallsansvar: Erik Agren

Figur 73: I slutet av 2025 spreds ett nytt utbrott av hdgpatogen fagelinfluensa med 6kade antal drabbade vilda faglar. Rapporter till SVA
med foton pa déda faglar underlattar bedémning av smittléget och vilka fall som SVA vill ha in fér diagnostiska undersékningar.
Har en dod svan i vatten, ett stilistiskt vackert foto insént pa rapporteravilt.sva.se. Foto: Anonym.

BAKGRUND

Overvakning av  sjukdomar hos vilda djur i
landet baseras pé obduktioner och uppfoljande
undersokningar vid Statens veterindrmedicinska anstalt
(SVA). Overvakningsprogrammet finansieras dels av
Viltvardsfonden, dels av andra statliga medel. Syftet &r
att overvaka och folja viltsjukdomssituationen i Sverige
samt att diagnostisera och inhdmta kunskap om befintliga
sjukdomar och eventuella introduktioner av nya smittor hos
svenska vilda djur. Overvakningen av viltsjukdomar ger inte
bara viktig information om sjukdomslédget hos vilda djur och
séledes till viltférvaltningen, utan utgdr ocksé en viktig del
av den svenska sa kallade One Health-6vervakningen dér
smittor till och fran tamdjur, miljon eller manniskor ingér.

OVERVAKNING
Allméanheten, lokala myndigheter och inte minst jagare
rapporterar observationer eller fynd av vilda djur som
hittas doda, eller patriffas sjuka. Nar det ar lampligt och
mojligt begérs kroppar eller prover in for att undersokas
pd SVA. Genom rapporterna som inkommer via SVA:s
digitala formulér (rapporteravilt.sva.se) kan SVA l6pande
kartldgga dodlighet och sjukdom hos vilda djur och fa tillgang
till lampliga prover med hjilp fran allménheten och lokala
myndigheter.

Vivnadsprover fran ett urval av obducerade vilda djur
sparas i en biobankfrys for framtida forskning. Nar de stora

rovdjuren brunbjorn, lodjur, varg, och jéarv hittats doda, har
avlivats eller fallts av jagare ska hela kroppar, avhudade
kadaver eller vissa forutbestimda vavnadsprover ldmnas in
till SVA for undersokning som del av kunskapsinhdmtning
och forvaltning av dessa djurarter.

RESULTAT

Under 2025 registrerades 1,400 fallvilt pa avdelningen for
patologi och viltsjukdomar vid SVA. Utéver dessa fallvilt har
dven vilt fran hign eller uppfodning undersokts pa uppdrag
av djurdgare, forensiska undersokningar utforts pa uppdrag
av Polisen samt hantering av prover som insamlats fran friska
vilda djur vid exempelvis jakt for 6vervakning av smittor
eller andra projekt.

Mot slutet av 2025 borjade fall av hogpatogen
fagelinfluensa diagnosticeras hos vilda faglar, ett utbrott som
okade i omfattning och fortsatte under 2026.

Overvakning for CWD, avmagringssjuka hos hjortdjur
samt afrikansk svinpest och Salmonella Choleraesuis hos
vildsvin i landet fortsatte under 2025, pa de fallvilt som var
relevanta att provta. Inga nya fynd av CWD hos élg eller
afrikansk svinpest hos vildsvin hittades under 2025, men
salmonellainfektion hittades fortsatt hos en del vildsvin.

Programmet for hélso- och sjukdomsévervakning av
marina ddggdjur undersokte 2025 52 tumlare och sdlar samt
en niabbval som hittats doda. Arbetet sker i samarbete med
Naturhistoriska riksmuseet och finansieras av Havs- och
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vattenmyndigheten.

Hélso- och sjukdomsdvervakning av stora rovdjur
hanterade under 2025 totalt 687 djur eller prover fran djur, en
minskning frén 872 &r 2024 och 1165 &r 2023. Variationen
mellan aren beror mycket pa antalet tilldelade djur som fér
fallas under licensjakt pa de stora rovdjuren.

DISKUSSION

Den generella viltsjukdomsdvervakningen av fallvilt, det vill
sdga hittade doda eller avlivade sjuka vilda djur, baseras
péd medborgarforskning dar den intresserade allménheten
och i synnerhet jagare rapporterar och hjilper till att skicka
in lampliga prover. Ett stort allminintresse for vilda djurs
hilsa och bevarande, tillsammans med statlig finansiering,

fortsatter att gora detta arbete mojligt. Resultaten (tabell 41)
visar att hélsan hos viltpopulationerna ar dver lag god baserat
pé den Overvakning och de undersdkningar som gors pa
SVA. T landet forekommer nagra fé allvarliga smittor bland
vilda djur, av vilka enstaka kan smitta dven tamdjur eller
minniskor. Den kontinuerliga viltsjukdomsévervakningen
gor att SVA har en god bild av forekomsten, var och néir
dessa smittor upptréder.

REFERENSER
SVA:s arsredovisning 2025.
SVALA-data om viltdiagnoser 2025.

Sjukdomsdvervakning av vilda djur i Sverige 2025. SVA:s
rapportserie 135:2026.

Tabell 41: Anmalningspliktiga infektionssjukdomar hos vilda djur diagnosticerade pa SVA, baserat pa Jordbruksverkets féreskrifter 2021:10,
under 2025. Hér listas enskilda fall, dar exakta antalet fall eller individer kan skilja sig fran andra officiella siffror pa sjukdomsutbrott
dér antal fall anges som verifierade med en specifik analysmetod eller enbart antal indexfall i ett utbrott.

Sjukdom Total

Art (och antal fall per art om flera arter)

Duvpest 4
Fagelinfluensa (hdgpatogen AlIV) 64

Harpest 17
Kaningulsot 9
Kaninpest 3
Ravens dvargbandmask 8

Duva

Fasan (1), Gragas (6), Gratrut (4), Grésand (1), Havssula (2), Havstrut (2), Havsoérn (2),
Kanadagas (4), Kndlsvan (5), Ormvrak (2), Pilgrimsfalk (2), Skogsgas (1), Spetsbergsgas (
Storspov (1), Stérre skrikdrn (1), Svarthuvad mas (1), Sangsvan (2), Tofsvipa (1), Tornfalk (

2
1),
Trana (3), Vitkindad gas (21)
Falthare (4), Skogshare (4)
Vildkanin
Vildkanin

Rédravspillningar
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Program for 6vervakning av halsan
hos vild fisk, kraftdjur och blétdjur

Innehallsansvar: Charlotte Axén, Ulrika Bratteby Trolte

BAKGRUND

Under 2020 inleddes ett allmént hidlsodvervakningsprogram
for vild fisk, kraftdjur och blotdjur som organiserades av
Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA) pa uppdrag av
Havs- och vattenmyndigheten (HaV). Tidigare undersoktes
vild fisk endast genom kortvariga projekt eller vid fall av
akut sjukdom, med undantag for al, som hade foljts upp
sedan 2018. Alovervakningen ir dock vilande for nérvarande.
Kriftpest har 6vervakats i ménga ar, och vilda blétdjur har
inkluderats i bonamios- och marteiliosprojekt for odlade
blotdjur.

Overvakningsprogrammet avser att ticka flera
ekologiska nischer och viktiga sjukdomar for var och en av
de tre djurgrupperna. For att hantera detta &r flera delprogram
under utveckling, bade genom aktiv och passiv dvervakning.
Delprogrammen och tillgéngliga resultat fran 2025 beskrivs
nedan.

ARTOBEROENDE VERKTYG

Utover de sérskilda programmen for fisk, kréaftdjur
och blotdjur finns det &vervakningskomponenter
som anvidnds som komplement for att ticka akuta
sjukdomshéndelser och arter som inte omfattas av de aktiva
overvakningsprogrammen.

Webbplats fér rapportering

En rapportportal (rapporterafisk.sva.se) inrdttades 2016 for
att mojliggora passiv 6vervakning, frimst av atervindande
laxfiskar. Rapportportalen har sedan dess utokats till att
omfatta fisk generellt, och det gar dven att rapportera
misstankt sjukdom och eller dodlighet hos kraftdjur och
blotdjur. Laxfiskar ar fortfarande den vanligaste fiskgruppen
som rapporteras.

Akutmedel

Akutmedlen ar en pott med pengar inom &vervaknings-
programmet som &r avsedd for utredning av bradskande
(misstdnkta) sjukdomsfall och eller icke-planerade
provtagningar. Dessa gor det d&ven mojligt att undersoka
fall med dodlighet eller misstdnkt sjuka fiskar, kraftdjur
eller blotdjur som identifierats genom passiv dvervakning
(till exempel rapportportalen, telefonsamtal eller e-
postkorrespondens med SVA:s fiskjour).

Invasiva frammande arter

Pa sdrskild begdran fran HaV gors riskbedomningar avseende
introduktion av patogener med invasiva frimmande arter
som dr identifierade i Sverige eller som beddms ha hog
risk att introduceras. Invasiva frimmande arter undersoks
for forekomst av patogener vid SVA med hjilp av
akutmedel. Under 2025 undersoktes ett fall med puckellax

(Oncorhynchus gorbuscha), ett med svartmunnad smorbult
(Neogobius melanostomus)samt ett fall med signalkrifta
(Pacifastacus leniusculus).

FISK

Anadrom fisk

Laxfiskar och nejondgon &r anadroma, det vill sdga de
reproducerar sig i sdtvatten och véxer upp i salt-/brackvatten.
Programmet fokuserar pad laxfiskars hélsa pa grund av
pagéende hilsoproblem hos laxpopulationen i Ostersjon
(Salmo salar). Sjukdomsproblematiken bérjade 2014 med
atervindande lax som uppvisade ventrala hudblédningar
och svampinfektioner. Orsaken till detta &r fortfarande
okind. Ar 2019 bérjade en liknande sjukdom dyka upp
i floder/dlvar som mynnar ut i Atlanten (Sverige, Norge,
brittiska 6arna). Syndromet har fatt namnet Red skin disease.
Manga dlvar har dessutom problem med svampinfektioner
hos bade lax och oring (S. trutta) under lekperioden (oktober-
december). Sommarprovtagning utfors arligen i Tornedlven
for att 6vervaka laxhdlsan. Aktiv 6vervakning gors ocksa
for sjukdomsproblematik som uppstér under hosten genom
overvakning av lekstrackor och registrering av hilsoproblem
i avelsbestdnden (kompensationsanldggningar).

Under véren provtogs 20 laxsmolt frdn Vindel-
/Umedlven. Av dessa var 15 vildfangade och 5
kompensationsodlade. Undersokningen gjordes for att
jamfora kroppslig status (tiamin, blodsocker, energidepaer)
infor utvandring till havet. Resultat finns men har inte
sammanstillts dnnu. Under sommaren 2025 provtogs 38
laxar fran Tornedlven och som samlats in med push up-
falla eller nat. Bade friska och sjuka individer provtogs.
Olika blodvérden har métts och tiaminanalyser har utforts.
Histopatologiska analyser och kontroll av blodutstryk pagér.
Resultaten fran 2020-2024 sammanstélldes i en rapport 2025.
Lekstrackor overvakades i sex dlvar. Lainoédlven (biflode
till Tornedlven) lades till 6vervakningen av lekstrickor
2024 men har hittills inte kunnat 6vervakas pa grund av for
hogt vattenstand. Sammantaget anses det vara en vardefull
overvakningskomponent nér observationsforhallandena
dr goda. Genom arlig datainsamling foljer vi &dven
hilsotrenderna for avelsbestdnden av lax och oring i
kompensationsanldggningarna.

I tilldgg Overvakas forekomsten av parasiten
Gyrodactylus salaris i ett antal laxforande vistkustvattendrag.
Parasiten féorekommer i vattendrag fran Géta alv och soderut
pa vistkusten, och kan potentiellt fi omfattande negativa
effekter pa atlantlaxpopulationerna, vilket har skett i Norge.
Ostersjolaxen #r relativt immun mot parasiten. Varen 2025
pavisades parasiten hos en laxunge i Munkedalsélven, ett
bifldde till Orekilsdlven. Det ér forsta gingen som parasiten
bekriftas i ett svenskt véstkustvattendrag norr om Géta &lv.

160

OVERVAKNINGSPROGRAM 2025


https://rapporterafisk.sva.se/

Utokad provtagning pévisade ytterligare fynd, men av en
annan variant. Det dr oklart hur smittspridningen har gétt till.

Inom den passiva 6vervakningen inkom en rapport om
doda havsdringar i en back i Stenungsunds kommun. Fyra
individer undersoktes, men inget s smittimne pavisades
som dodsorsak. Dessutom undersoktes en havsoring med
hudsar, fangad i Nykdpingsén. Saren var gamla (kroniska,
ej avlakta) och den sérorsakande bakterien Flavobacterium
psychrophilum kunde isoleras.

Katadrom fisk
Katadrom fisk &r fisk som fods i havet, vixer upp i
sotvatten och sedan atervdnder till havet for lek. P&
nordliga breddgrader &r alar den vanligaste gruppen av
katadroma fiskarter. I Sverige har vi en katadrom art,
den europeiska élen (Anguilla anguilla). Europeisk &l
ar en utrotningshotad art och Sverige arbetar for att
aterstilla bestandet. Glasil importeras arligen och sitts i
karantén innan den sldpps ut pa olika platser. Assisterad
migration for juveniler som vandrat naturligt till svenska
vatten bedrivs vid vattenkraftsdammar i s6dra Sverige.
Halsodvervakning startade 2018 vid négra av dessa dammar
liksom for storre dlar som samlats in under de kustfisken
som bedrivs av Sveriges lantbruksuniversitet (SLU). Tio
till 30 alar per plats undersoktes for forekomst av infektiost
pankreasnekrosvirus (IPNV), Eel Virus European X (EVEX)
och alherpesvirus (AngHV-1). Dessutom kontrollerades
fiskar >18 cm for alsimbldsemask (Anguillicoloides
crassus). Om hudblédningar, sér eller inre tecken pa
infektionssjukdom férekom, utfordes dven bakterieodling.
Under 2025 genomfordes ingen aktiv évervakning av al.
Samtliga individer i de sex fall med al som rapporterades
via Rapportportalen var i for forruttnat skick for att kunna
undersokas.

Havslevande fisk

Aktiv 6vervakning sker genom provtagning av torsk (Gadus
morhua), skrubbskéddda (Platichthys flesus) och sandskddda
(Limanda limanda) i sddra Ostersjon upp till Gotska sandén
samt i Skagerrak och Kattegatt. Provtagningen sker i
samband med arliga internationella tralundersokningar som
utfors av SLU. 1 Ostersjon fingades 100 torskar och 100
skrubbskdddor och sandskédddor under arets forsta kvartal
och i Skagerrak och i Kattegatt fangades 100 torskar
och 100 skrubb-/sandskdddor under arets tredje kvartal.
Yttre tecken pé sjukdom noterades enligt ett internationellt
anvént protokoll. Inre tecken pa sjukdom noterades ocksa.
Cytologi togs pa samtliga torskar och skdddor. Histopatologi
utfordes pa njure, lever, mjélte, konskortlar och pé eventuella
hudforiandringar. Provtagning for virus- eller bakterieodling
gjordes om det ansdgs nodvandigt. For torsk digererades
lever fran 50 fiskar a >35 cm, per provtagning, och
antalet torskmaskar (Contracaecum sp.) rdknades. Resultaten
utvérderas for ndrvarande.

Inom den passiva 6vervakningen undersoktes en pigghaj
(Squalus acanthias), som forst observerats upptriada onormalt
innan den aterfanns dod. D6dsorsaken forblir oklar, men
beddomdes kunna bero pa en bakteriell infektion, utifrén

de fynd som gjordes vid obduktionen. Arten &r akut
hotad i Sverige. En bifdngad grahaj (Galeorhinus galeus)
undersoktes da detta d4r en ovanlig art i svenska vatten.
Individen bedémdes ha varit frisk nir den dog i trélen.

Det inkom en rapport om en déd uppspolad tonfisk,
men individen var inte i skick for att kunna undersokas.
Utifran en rapport om massdod av skarpsill i Simrishamn
undersoktes sju individer, men inget sjukdomsframkallande
smittimne péavisades och ingen dédsorsak kunde faststéllas.
Det rapporterades dven om massddd av fisk i Abbekas hamn,
Skane, efter en storm. En rodspatta, liksom ett antal mindre
spéttor och lerstubb undersoktes, men inga tecken pa sjukdom
observerades och dodsorsaken var sannolikt relaterad till
stormen.

Sétvattenslevande fisk

For sotvattenslevande fisk har inget specifikt program
faststéllts. I stéllet véljs arliga projekt som fokuserar pa
aktuella fragor. Projekten viljs efter samrad med HaV utifran
till exempel trender i rapportportalen eller diskussioner med
lansstyrelserna. Under 2025 genomfordes dock inga riktade
provtagningar.

En abborre fran Kalixidlven undersoktes d& den hade
fdngats med hudsér pa gillocken. Det gick inte att faststélla
den ursprungliga orsaken till sarbildningarna, men det
gjordes fynd av svamphyfer som om inte primirpatogen
definitivt anda bidrog till att underminera géllocket. Huruvida
de tillhorde en algsvamp/oomyceta eller fungi gick inte att
avgora eftersom fisken varit fryst, vilket dédar hyferna. Det
inkom en bit gésnjure med en tumérliknande fordndring,
som bedomdes vara ett hdggradigt differentierat fibrosarkom
eller fibrom, men da vévnaden dven i detta fall varit fryst
gick det inte att fullt ut beddéma cellstrukturen. Det fanns
indikation pé att en parasitinfektion skulle kunna vara den
underliggande orsaken till sjukdom. En sikl6ja fran Ivosjon,
Skane, med cystor i muskulaturen, diagnosticerades med
myxozoa (troligtvis Henneguya Salmonicola).

KRAFTDJUR

Havslevande kraftdjur

Havslevande kréftdjur 6vervakas enbart passivt. SLU fiskar
till exempel havskréfta (Nephrops norvegicus) och om
nagra sjukdomstecken noteras skickas djuren till SVA for
analys. SLU rapporterar ocksa om den invasiva frimmande
arten amerikansk hummer (Homarus americanus) fangas pa
véstkusten.

Under september inkom flertalet rapporter om svaga,
sjuka eller doda humrar (Homarus gammarus) i samband
med sdsongens hummerfiske. Tvé individer med sérskador
i skalet (carapax) inkom f6r undersokning. Séren och
skalforandringarna bedémdes inte bero pa syrebrist, vilket
kan ge upphov till liknande skador till f6ljd av att mangan
frigérs under anoxiska forhallanden pa havsbotten. Bada
individerna hade systemisk bakteriell infektion. Det gick
dock inte att bedoma om det var den bakteriella infektionen
som orsakat skadorna, eller om infektionen snarare var en
bieffekt av dem.

OVERVAKNINGSPROGRAM 2025

161



Sotvattenslevande kraftdjur

Sétvattenskraftor har dvervakats med avseende pé kréftpest
i ménga ar. Denna 6vervakning &r passiv, med utredningar
vid misstanke om sjukdom. Tva andra dodliga sjukdomar:
vitprickig kréftdjurssjuka (White Spot Syndrome, WSS)
och porslinssjuka, som orsakas av parasiten Thelohania
contijeani, undersoks samtidigt som kriftpest med en
kombinerad PCR-analys. Resultaten for 2025 ingér i kapitlet
“Infektionssjukdomar hos fisk, kraftdjur och bloétdjur”
(sidan 128).

MOLLUSKER

Havslevande bl&tdjur

Marina blotdjur ingér i 6vervakningen sedan 2021. Totalt
undersoks 150 blédmusslor (Mytilus edulis) och 150
europeiska ostron (Ostrea edulis) fran fem platser vardera
for forekomst av bonamios och eller marteilios. Resultaten
presenteras i kapitlet "Infektionssjukdomar hos fisk, kraftdjur
och blotdjur” (sidan 128).

Sétvattenslevande blotdjur

Flodpéarlmusslan (Margaritifera margaritifera) ar en
utrotningshotad art och i vissa svenska &lvar har det skett
kraftiga populationsminskningar de senaste aren. Forskning

for att identifiera orsaken pagar. P4 grund av att arten &r
utrotningshotad &r arliga provtagningar av ett antal individer
per population inte ett alternativ. Ett vervakningsprogram
kommer att tas fram s& snart det finns mer kunskap om
orsaken. Overvakning sker i nuléget endast passivt.

DISKUSSION

Genom kombinationen av riktade 6vervakningsprogram,
arsvisa projekt och passiv dvervakning foljer vi trender
avseende hélsostatusen hos vild fisk, kriaftdjur och blotdjur i
svenska vatten. Datainsamlingen for havslevande fisk ér till
exempel viktig ur aspekten att data kan jamforas med data
frdn andra, internationella &vervakningsprogram/surveys
som utfors pa liknande sitt. Rapportportalen ar en viktig
del inom vér Overvakning, men den krdver forstds en
medvetenhet hos allmidnheten om méjligheten att rapportera,
och ocksa en vilja att gora detta, for att vi ska fa en rittvisande
bild av vad som sker i véra vatten.

Vi har genom programmet kunnat finga upp att
hélsoldget forsdmrats for véra svenska ostron, genom att en
allvarlig smitta introducerats i populationen. For tillfallet
ar hélsolaget for svenska kréftor relativt stabilt, men ett
par utbrott av kriftpest per ar detekteras, vilket innebér att
sjukdomen fortfarande sprider sig.
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Undersékningar av aborter
hos livsmedelsproducerande djur

Innehallsansvar: Beth Young

BAKGRUND

Obduktioner anses vara viktiga for tidig upptidckt och
nationell 6vervakning av sévil kinda som nya eller okdnda
smittsamma sjukdomar. Som nédmnts i kapitlet "Obduktion
av lantbrukets djur” har Jordbruksverket under de senaste
20 aren finansierat ett program for att uppmuntra sddana
undersokningar. Vissa infektioner ger dock inte lesioner som
kan upptéckas vid obduktion, eller orsakar endast ospecifika
makroskopiska fordndringar. Brucellos, porcint reproduktivt
och respiratoriskt syndrom (PRRS) och klassisk svinpest
(CSF) ar exempel pa sjukdomar som kan forekomma utan
specifika makroskopiska fynd vid obduktion. Dessutom kan
den kliniska bilden i besittningar som drabbats vara ospecifik,
vilket kan leda till en fordrdjning innan eventuell misstanke
om sjukdomarna ifrdga uppstar vid klinisk 6vervakning.

OVERVAKNING

Denna 6vervakningskomponent infordes 2008 och omfattar
undersokningar avseende forekomst av Brucella spp.
hos idisslarfoster och Brucella spp., PRRS-virus och
CSF-virus hos grisfoster som ldmnats in for obduktion
i obduktionsprogrammet. Dessa infektioner leder ofta
till aborter, eller kastningar som det brukar bendmnas
pa djur. Provtagning av kastade foster betraktas dérfor
som en riskbaserad Overvakning i detta sammanhang.
Jordbruksverket finansierar provtagning och testning av
foster for Brucella spp., PRRS-virus och CSF-virus.
Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA) ar ansvarig for
programmets uppldgg och for undersdkning av de aborterade
fostren. Prover fran kastade foster skickas antingen in till
SVA av veterindrer som utfor obduktioner vid regionala
laboratorier eller tas direkt fran foster som ldmnas in till

SVA f{or obduktion. Alla diagnostiska analyser utfors pa
SVA. Analys for forekomst av CSF- och PRRS-virus gors
med PCR och for Brucella spp. genom bakterieodling.

RESULTAT

Ar 2025 undersoktes totalt 170 foster fran 118 besittningar
(tabell 42). Alla analyserade idisslarprover var negativa for
Brucella spp. och alla grisprover var negativa for Brucella
spp. PRRS-virus och CSF-virus.

DISKUSSION

Obduktion och provtagning av kastade foster kompletterar
den nationella dvervakningen av smittsamma sjukdomar,
och da inte minst vad giller nya eller okdnda saddana.
Det visade man t.ex. 2012-2013 nidr det dé& nyligen
identifierade schmallenbergviruset uppticktes i Sverige
genom Overvakning av aborterade foster.

Antalet kastade foster som lamnats in for undersokning
varierar fran ar till ar, men under de senaste aren har antalet
inldmningar varit mindre dn forvéntat for alla djurslag
(tabell 42). Orsakerna till detta har inte klarlagts men
mojliga bidragande faktorer kan vara den totala minskningen
av antalet djurbeséttningar i Sverige samt de skérpta
forpackningskrav for postbefordran av prover som kommit
till stdnd under senare &r. Denna trend brots dock ar 2025 da
mer &n dubbelt s& manga foster skickades in for undersokning
an vad som forvintades. Detta berodde framst pa en dkning i
antalet idisslarfoster som skickades in for obduktion till foljd
av blatungeutbrottet som borjade hosten 2024 (se kapitlet
“Blatunga”, sidan 22). Aven antalet grisfoster som limnades
in for undersokning 2025 var betydligt hogre én tidigare éar,
men orsaken till detta &r oklar.

Tabell 42: Antalet foster och besattningar (inom parentes) som undersdkts 2016-2025 i fosterévervakningsprogrammet.

Djurslag 2016 2017 2018 2019 2020 2021 2022 2023 2024 2025
Noétkreatur 34(23) 20(18) 34(28) 21(20) 22 (20) 22(18) 20(17) 36(22) 40(32) 76 (65)
Get 2(2) 2(1) 5(3) 3(2) 2(2) 0 3(3) 3(2) 3(3) 7(5)
Far 16(13) 22(15) 23(16) 12(8) 7(5) 26(17) 20(14) 23(17) 16(11) 40(31)
Alpacka 1(1) 0 0 0 0 0 0 0 0 0
Bison 1(1) 0 0 0 0 0 0 0 0 0
Visent 0 0 0 0 0 0 0 1(1) 0 0
Gris 43(22) 6(4) 16 (9) 31(14) 21(11) 14(11) 16(10) 22 (14) 16 (6) 46 (16)
Vattenbuffel 0 1(1) 0 0 0 0 0 0 0 0
Ren 0 0 0 0 0 0 0 0 1(1)
Totalt 97 (62) 51(39) 78(56) 67(44) 52(38) 62(46) 59(44) 85(56) 75(53) 170(118)
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Overvakning av infektiésa sjukdomar

pa
Innehallsansvar: Helena Eriksson

BAKGRUND

Den 1 januari 2025 ersatte projektet Overvakning av
infektiosa sjukdomar pa fjaderfaanlédggningar och klackerier
det tidigare Honshélsokontrollprogrammet. Overvakningen
regleras av Jordbruksverkets foreskrifter> och har som syften:

» Overvakning av  sjukdomsliget i landets

avelsfjaderfapopulation (hons och kalkon).
¢ Dokumentation av sjukdomsfrihet.

* Mojliggorande av handel med fjaderfd och klackégg.

LAGSTIFTNING OCH SJUKDOMAR

Alla sjukdomar som omfattas av programmet &r
anmilningspliktiga enligt Jordbruksverkets foreskrifter och
allménna radd om biosdkerhetsatgdrder samt anmélan och
overvakning av djursjukdomar och smittimnen (SJVFS
2021:10). Undersokning avseende Mycoplasmopsis synoviae
ingér ej 1 foreskriften men genomfors frivilligt. De sjukdomar
som ingick i programmet under 2025 beskrivs kortfattat
nedan.

Hénstyfus och pullorumsjuka

Honstyfus och pullorumsjuka ér tva fjaderfasjukdomar som
orsakas av Salmonella enterica subspecies enterica serovar
Gallinarum biovar Gallinarum (Salmonella Gallinarum,
honstyfus) respektive biovar Pullorum (Salmonella Pullorum,
pullorumsjuka). Dessa tva biovarer av samma serovar &r
specifikt anpassade for fjaderfd, och vertikal overforing (fran
hoénan till kycklingen via dgget) dr en viktig smittvig utéver
den vanliga horisontella spridningen. Pullorumsjuka drabbar
framst foster och kycklingar upp till 3 veckors alder, medan
Salmonella Gallinarum vanligen orsakar sjukdom (diarré,
aptitloshet, produktionsbortfall och dodlighet) hos éldre
faglar. Infektion med Sa/monella hos fjaderfa omfattas av den
svenska zoonoslagstiftningen (i enlighet med SJVFS 2004:2),
och de biovarer som orsakar honstyfus och pullorumsjuka ar
dessutom fortecknade sjukdomar (kategori D och E) enligt
EU:s djurhélsolag (EU) 2016/429. Sjukdomarna utrotades
fran den svenska kommersiella fjaderfdpopulationen i borjan
av 1960-talet. Ett fall av honstyfus (Salmonella Gallinarum)
upptacktes i en hobbyfjaderfaflock 1984 men har inte pavisats
sedan dess. Salmonella Pullorum férekommer dock i den
svenska hobbyfjdderfapopulationen, det senaste utbrottet
diagnostiserades 2017.

Mycoplasmoides gallisepticum, Mycoplasmopsis
synoviae och Mycoplasmopsis meleagridis

Mycoplasmoides gallisepticum, Mycoplasmopsis synoviae
och Mycoplasmopsis meleagridis ér tre smittimnen som

fjaderfaanlaggningar och klackerier

ar betydelsefulla for fjaderfandringen. Mycoplasmopsis
meleagridis drabbar bara kalkon. Gemensamt for dessa
smittdmnen &r att de sprids bade horisontellt och
vertikalt, och att de framst orsakar luftvigssjukdom och
aggproduktionsforluster. Mycoplasmoides gallisepticum
och M. synoviae kan ocksa orsaka artrit. Mycoplasmoides
gallisepticum och M. meleagridis ar fortecknade sjukdomar
(kategori D och E) enligt EU:s djurhélsolag (EU) 2016/429.
Mycoplasmoides gallisepticum och M. synoviae finns i
hobbyfjéderfapopulationen i Sverige men sporadiskt pavisas
antikroppar mot M. synoviae ocksa i honsavelsflockar.
Ar 2020 pavisades for forsta gingen antikroppar mot M.
meleagridis 1 en kalkonavelsflock.

Aviart paramyxovirus serotyp 1

Avidrt paramyxovirus serotyp 1 kan orsaka utbrott av
newcastlesjuka, med minskad dggproduktion, dkad dodlighet,
kliniska symtom fran centrala nervsystemet och luftvégarna.
Sjukdomens svérighetsgrad kan variera. Viruset smittar
genom direkta och indirekta kontakter med smittade faglar
och kortare strickor dven med vinden. Vilda faglar ar en
viktig reservoar. Sedan 1995 har 26 utbrott av newcastlesjuka
intréffat i Sverige. Sjukdomen &r fortecknad (kategori A, D
och E) enligt EU:s djurhilsolag (EU) 2016/429. Eftersom
alla utbrott har utrotats har Sverige dven under 2025
status som newcastlesjukefritt land utan vaccinering enligt
kommissionens genomforandeforordning (EU) 2021/620.
Under 2026 kommer dock vaccination mot newcastlesjuka
att inforas i landet och undersdkningen utgé fran programmet.

Egg Drop Syndrome

Egg Drop Syndrome-virus dr ett naturligt forekommande
adenovirus hos andféglar (inklusive den vilda populationen)
diar det inte orsakar ndgon klinisk sjukdom. Hos
honsfaglar (ej kalkon) ses kliniska symtom endast under
produktionsperioden i form av kraftigt sédnkt dggproduktion
i en i Ovrigt kliniskt frisk beséttning. Viruset kan spridas
bade vertikalt och horisontellt. Den svenska kommersiella
fjiderfanaringen é&r fri frdn sjukdomen.

OVERVAKNING

De serologiska undersdkningarna inom programmet utfors
pa Statens veterindrmedicinska anstalt (SVA) och finansieras
av Jordbruksverket och de deltagande foretagen. Under
2025 deltog sju avelsforetag i programmet. I enlighet med
programmet togs sextio blodprov frén de avelsflockar som
ingick i programmet, en gang under uppfédningsperioden
och flera ganger under produktionsperioden. I majoriteten
av flockarna togs blodprov av avelsforetagens personal
efter delegering frdn den officiella veterindren. I Ovriga

SForeskrift SIVES 2024:30 (sak K12) ersitter foreskrift STVFS 2010:58 och reglerar provtagningen fr.o.m. ar 2025.
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flockar tog den officiella veterindren proverna. Blodproverna
skickades per post till SVA dér serologiska tester utfordes.
Provtagnings- och testscheman presenteras i tabellerna 43
och 44.

RESULTAT
Tabell 45 ger en dversikt dver alla prover som togs 1 hons- och
kalkonavelsflockar, och de laboratoriemetoder som anvéandes,
under 2025.

Totalt pavisades under aret serologiska reaktioner vid
28 provtagningstillfillen (vid enstaka tillfdllen pavisades
reaktioner mot mer &n en sjukdom/smittdmne):

* Salmonella Pullorum/S. Gallinarum i prover fran en
fordldradjursflock (hons)

* Mycoplasmoides gallisepticum 1 prover fran
tre  fordldradjursflockar  (hdns), tre  mor-
och farfordldradjursflockar (hons) och en
fordldradjursflock (kalkon)

* Mycoplasmopsis synoviae 1 prover fran tre
fordldradjursflockar (hons) och en mor- och

farforaldradjursflock (hons)

Tabell 43: Provtagningsschema for mor- och farféraldradjursflockar
och féréldradjursflockar (héns). Antal blodprover per

* Egg Drop Syndrome i prover fran fjorton
fordldradjursflockar (hons) och tre mor- och
farforaldradjursflockar (hons)

Inga faglar i dessa flockar uppvisade nagra symtom.
Nya prover (omprov) tagna i flockarna var negativa
(antikroppar pavisades ej) och reaktionerna som pavisades
i den ursprungliga provtagningen bedomdes dérfor vara
ospecifika reaktioner. Vid tva tillfdllen (enstaka reaktioner
avseende M. gallisepticum respektive M. synoviae i tva
foraldradjursflockar, hons) var flocken dock provtagen just
fore slakt och det var av den anledningen inte mojligt att ta
nagra omprov.

DISKUSSION

Baserat pé resultaten av de serologiska undersdkningarna
i programmet 2025 kan den i programmet ingiende
fjaderfapopulationen anses vara fri fran alla sjukdomar
som ingér i programmet. Enskilda utbrott av andra viktiga
smittsamma sjukdomar i avelsflockar under aret understryker
att olika typer av provtagning/dvervakning i flockarna &r ett
viktigt komplement till undersdkningarna i programmet.

Tabell 44: Provtagningsschema fér foréldradjursflockar (kalkon).
Antal blodprover per alder.

alder.
Alder i veckor® Alder i veckor”
Smittdmne 16 24 36 48 60 72 Smittdmne 20 32 44 56
S. Pullorum / S. Gallinarum - 60 - - - - S. Pullorum / S. Gallinarum - 60 - -
Mycoplasmoides 60 60 60 60 60 60 Mycoplasmoides gallisepticum 60 60 60 60
gallisepticum Mycoplasmopsis meleagridis 60 60 60 60

Mycoplasmopsis synoviae 60 60 60 60 60 60

Aviart paramyxovirus - - - 60 R
serotyp 1
Egg Drop Syndrome-virus - 30 . - R

AProvtagning vid 16 veckors &lder ar angivet i féreskriften.
Ovriga provtagningsveckor stts utifrén vérpstart och darefter
var 90:e dag (ca var 12:e vecka). Samtliga ingaende féretag
har for 2025 valt att ha kvar den tidigare provtagningen vid 24
veckor som vérpstart.

Mycoplasmopsis synoviae 60 60 60 60
Aviart paramyxovirus serotyp 1 - - - 60

AProvtagning vid 20 veckors alder ar angivet i foreskriften.
Ovriga provtagningsveckor sétts utifran varpstart och darefter
var 90:e dag (ca var 12:e vecka). Samtliga ingdende féretag
har f6r 2025 valt att ha kvar den tidigare provtagningen vid 32
veckor som vérpstart.

Tabell 45: Antal ordinarie provtagningstillféllen samt antal undersdkta prover fran mor- och farféréldradjursflockar (GP)- respektive
féraldradjursflockar (P) av arterna héns och kalkon under 2025 (exkl omprover).

Antal provtagningstillfallen

Antal prover

Hoéns Kalkon  Hoéns Kalkon
Smittdmne GP P P GP P P Metod
S. Pullorum / S. Gallinarum 11 79 4 660 4740 240  Snabbagglutinationstest, antigen, Ceva
Biovac
M. gallisepticum / M. synoviae 49 384 16 2940 23040 960 M. gallisepticum/synoviae Antibody
Test Kit, BioChek
M. meleagridis 0 0 16 0 0 960  Snabbagglutinationstest, antigen, Ceva
Biovac/ID Screen® Mycoplasma
meleagridis Indirect ELISA*
Aviart paramyxovirus serotyp 1 10 81 4 600 4860 240  NDV screen competition ELISA, ID. vet
Egg Drop Syndrome-virus 1 79 0 330 2370 0 Hemagglutinationsinhibitionstest,

antigen, GD Animal Health

A | augusti 2025 gjordes ett byte av metod fér undersékning avseende M. meleagridis fran agglutination till ELISA.
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